
>Btmar1.1|gi|1092444870|gb|MAMS01004624_1|:130789-132365|XM_019054591.1|NW_017551711

.1|GeneID:109039198|LOC109039198| Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold26953, whole genome 

shotgun sequence 1577 bp|intron9=1948pb gene:cytosolic carboxypeptidase 2-like 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTGATAACAGGCGCATCCTGCGTCC 

GAATGCAATTTTCTTGGACTTATCAGAAAGCTGATAATCTACTAAAGAAGACTACGTTCA 

CAGATCTAGATTATCTCAATTAGTAATCATTTGGTGACAGGTTGAAGTTGGGTAAGTCAG 

TACCGTTTTGCGATTTTCACCATGCGGTTACTTTTAGAGCAACGGTACAACATTAAGTTT 

TGTTATAAACTCGGTATTCCTTGTACCGAAACTTTTGATATGTTACAGAAAGTTTACGAG 

GGCACTTGTATGAGTCGCACTCAGTGTTATGAGTGGTTCAAAAGGTTTAAAAGTGGTCAG 

GAGTCTGTTGAAGATAACGTTCACGGGATTCGTCCTTCAATAGCGACTGACATTTGTCAT 

GTGGAGGAGGTGCGGCACAAAGTGCTTGAAAATGGCCGTTTAACAGTTCGTGAACTTTCC 

GAAGAGTGTCATATTTCAACTTTTTCCGTTTACATAATTTTAACGGAGCATTTAGACATG 

CGTCGAGTCGCAGCAAAACTTGTACCGCGGTTACTGACAATTGAGCAAAAAACCAATCGA 

GTCTCAATTTGCCAGGATCTTCTCAGCCGTTCAATTGAGGACCCAAATTTTGTAAACCGA 

ATAATTACTGGTGATGAATCGTGGGTTTATGGTTACGACATGGAAACAAAAGCCCAATCA 

TCCCAGTGGGTTGAAAAACCAGGCGTGAGACCGAAAAAGGCGCGACAAGTTCGGTCAAAA 

ACCAAAGTCATGTTAACTGTGTTTTTTGACAGTCAGGGTGTTGTCCATAAGGAATTTTTA 

CCGGAAGGACAAACTGTGAATCGCTATTACTATAACGATGTGTTACGTAGATTACGTGAA 

AATGTTCGTAGATTAAGGCCTGAACTTTGGGCTCAGAATTCGTGGTTTCTGCATCACGAC 

AATGCCCCTGCGCATGCATCGAATCAAATTCGAGAGTTTTGTGAGAAAACAGGCACGAAT 

GTCCTACCTCATCCTCCATATTCACCGGACCTGGCACCTGCGGACTTTTTTCTATTCCCA 

AAACTTAAATCAGTGTTAAAAGGTCGTCGGTTTGATACGGTAGCAGAAATTAAGGAAAAT 

TCTCTGAGAGACTTGCGCGCAATCAAACCTGAGGAGTTCCAAAAGAGTTTCAGCAAATTG 

CAGCGGCGTTGGCAGAAATGTATCCAAGTCGGAGGTCACTATTTTGAAGGAGATAGGATC 

GAGGTGCCAGAGTTGTAGGTAATTACTTTGTAACAACTACAATCAATATTTTCTTTGTCA 

ATTTTGTTCTAAAAACAATTTTTGCGCACTCGATGTTATTTTTTCCTGGAAAAATACAGA 

GAAATCGCAAAACGCACCTGACTTACTCAACTTCAACCTGTCACCAAATGATTATTAATT 

GAGATAATCTAAATCGGTGAACGTAGTCGTCTTCCGTAGATTATCAGCTTTCCAAAAAGT 

CCAAGAAAGTTGCATTCGGACGCAGGATGCGCCTGTTATCACCAAAATCCGGTTTCTAAT 

CTAACAGACCTCGTA 



>Btmar1.2|gi|1092453208|gb|MAMS01000900_1|:144985-146791 

gi|1092453208|gb|MAMS01000900.1|:144985-146791 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1218, 

whole genome shotgun sequence 1807 bp 

TATTTTACGTAAACAAAAAATAGGGGGAGTTAGTGCACTGAGAGCACACGCTATCATGCA 

GAAAACTTTTGTTACCAAAAGATAAACACATTCAAGACTCATGAGCTCTCTTTGAATCTT 

GAGACAACATTCCTGACGAATAAAAGAAGATCATCTCATGGAAGAACTCGAGAAGCAAAT 

TTTCTGTATACTTAGCCAAAAAGAAAGATCAGTTCTATCACTACAAACAAAAATAACACA 

TTTAAAATAGAGGAAATAAAATAGAAAAAGTTATCTGTTTTTGACTTTTTTGTTTAATCA 

AAATTAACTGGAAACTGTGAGTAGTATCTGGCATGGGAGTTGATTTTTATGTTTAGCATG 

AGATAAATCTTTGTCTCTCCAGCATTTTGCAAAAAAAAAAAAAAAATTGTTTAGAGATAC 

TTGACCTCAAACCCAGCCCAATGAGACAGTATTGTTCACTATTTTACGAGGTATGATCCA 

TTAGAAACCGAACTTTGGCCATTGCGGGCCAACCAATGACCGGATCTGGGTTTTCTTGGG 

TTTATCTGATTGCTGATAAACTGACAAACACGCTGCTTTTTACAGATTTCAATTATCTTA 

ACTAGTTCGAATTTTACAGCCGCTTGATTCAGGTGTGTTCAAGTGCGTGTTGCGATTTTG 

AGAAATGCGTGAGCTTTTAGAACAACGGTGTAACATTAAATTTTGTTCTAAGTTGGGTAA 

AACGTTTTCCGAAACTTTTGCACTGTTAACGAGAGTTTAAAAAGATAAGTGTTTAAGTCG 

GACTCAGTGTTACGAATGGTTTAAGAGATTTAAAAACGGTCAGGAATCGGTGGAAGATGA 

GGTTCATGAAGTCAAACCCAGGACGTCAACTGACGAGATTCACATGAATCAAGTTCGCGA 

AAAAGTGCAAACCGACGACCGTTTAACCATTCGTGAGCTTTCAGAGGAACTGAATATTTC 

TTTTGGGTCCGTTCAGAGAATTTCAACCCAAAATTTGAACATGCGTAGAGTTTCTACGAA 

GTGAATTCCCAAGTTGTTAATCCAAGCGCTAGAAGAAAAGCGCGTTTTCATCTGCCAACA 

GCTGCTGGACCGCTCAAATGCTGATGCAGATTTTTAAAGTAAAATTGTCACCGGTGATGA 

AACTTGGGTCTATAGTTATGATGATGAAACCAAGGCCCAGTCATCTCAGTAGCTGGAAAA 

AGGTGCCCCGAGGCCCAAAAAAGGCCAAAGTCACTCGAAAACAAGTTTTGTTGACAGTTT 

TCTTCGATTCGCGCGTTGTCATTCACCATGAATTTTTGCGGAAAAATCAGACCGTAAACC 

GTTACTACTACAATGATGTGCTTCGTAGACATTGTGAAAATGTCCGTCGCAAAAGACCGG 

AAATGTGATCCGACAATTCGTGGTCTCTCCTTCATGATAATGCCTCAGCCCATTCCGCGT 

TGCAAATTCGCAAATTTTGCACAAAAACCGGGATGAGCATCCTTCCACACCCTCCGTACT 

CTCCTGATCTTGCTCCAGCAGACTTTTTTCTGTTTCTGAAACTTAAAATTCCTCTTAAGG 

GACAGAGATTCCTCTAAAAGCTCACGCATTTCTCAAAATCACAAAACGCACTTGGACACA 



CCTGAATCAAACGGCTGTAAAATTCGAACTGGTTAAGATAATTGAAATTCGTAGAGACCA 

GCGTGTTTGTCAGTTTATCACCAATCAGATTAACCCAAGAAAACGTCAATCCGGTCATCC 

GTTGGCCCGCAATGGCCAAAGTTCGATTTTTAATGGATCATACCTCGTATACATGCAAGA 

TTGAATA 

>Btmar1.3|gi|1092426883|gb|MAMS01018655_1|:135407-136648 

gi|1092426883|gb|MAMS01018655.1|:135407-136648 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold8852, 

whole genome shotgun sequence 1242 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCTTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTCAAAGCTGATAAGCTACTGGACTACTGGAGATGCTT 

GTTTTTACAGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGA 

AAGTCAAACTCTAGTTACAATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTT 

TTTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACAGGTTTTAAGTTGAAAAACTTCGCTGCTCTCTTA 

TTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAATATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTAT 

CCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCGATGCATATTTGCCATCGTTTCTTCAATTGGG 

AGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGAATGATCGCAATTCTTTTTAGGTGTTCTCTT 

GAATTTACCGAAAGGAGAAACTGCCAATCGCGAATATAACAATGGTGTTCTGAGACGATT 

ACGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGTCCGAGCTTAGGGGAGAGAATTCCTGGTTTCTGCA 

TCACGATAATGCCCCTTACCTGCCCATGCATTCCTCCAAACTCGCGAATTTTGTGCAAAT 

AATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGGTTCCGTGTGATTTT 

TTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCCTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCGAAA 

ATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAAACTGAGGATTTCCAACAGTGT 

TCCTCCCAATTGTGGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGTCGAGTATTTTGAA 

GAAGATAGGTGATGACTTGGTAAGTTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATT 

TGAATAAGAGAGCAGCGAAGTTTTTCAACTTAAAACCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 

TTTAAAAAAAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATTGTAACTAGAGT 

TTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTG 

TAAAAACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTA 

CAACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTT 



>Btmar1.4|gi|1092455215|gb|MAMS01000097_1|:10626-11767 

gi|1092455215|gb|MAMS01000097.1|:10626-11767 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold325, whole 

genome shotgun sequence 1142 bp 

TACAAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCAGACTTTTGTCATAGGAGGCTGACCGAGCATCATA 

AGGTTTTCTTGGGCTTATCTGATAGCTGACAATTCGACAAAAATTGCTATTTTTACGGAA 

TGTAAAAATTCGTATTGGTTCGGACACATCATGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAACACA 

AGTTTCGAATTCTGCCTTATTTATTTAAAAACAATTTTTAGATACAACTTAAGAAAAAAA 

TAAGGTTGCTTTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAAGAAATTAACATTTCAAGCAGCTAA 

CCGAGTCATACTCCATCCCCTTCAAAATACTCTCCAGCTTTGTCGATGCATTTTTGCCAC 

CGTTTCTTCAAGTGGGGAAAGCGCTGTTAAAATTCCTCGGGTTTGAATGACTGCAATTAC 

TTCAAAGAGTTTTTTTGAATTTCTAGAATGGTCTGAAAATGTCGAACTTTCAAGGTAGAT 

TTCAGTGGTGGAAATAAGACAAATCACAAGGAGCAAGGTCAAATGAATAAGGGGGAGAGG 

GAGGGCACTGGCATTCTTTGCAAAAAATTTGCGAATTTGAAGTAATGCATGGACAGGTGC 

ATGATGGTGATACAGAAACCAGGAATTTTTTCTCCAAAGCCCTGGCCTTTTCCTGCGGAC 

ATTTTTGCATAATCATCTCAGAACACCATTGTAATATTTGCAGTTAACAGTTTCTCCTGT 

CGGTAAAAATTCAAGCAATTGCGGTCATCCGAACCTGATGAATTTAAACAGTGTTTCTTC 

CACTTGAGGAAACGGTGGCAAAAATGCATCCACAAAGCTGGGGAGTATTTTGACGGGGAT 

GGGTTATGACTCTGTAAGCTGCTTGAGATGTTTAATTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATT 

AGAGAGCAACTTTATTTTTTTACTTAAAATCTAAGTTGTACTTATCTAATTTTTTTTTTT 

TTAAATAAAGACAGAATTCACAACTTTGTGTTTGACTTTCCTTTTTTCCAAGGTAGGTAG 

TGTCCAAACCAATACGAATTTTTACTTTCCATAATAATAGCAATTTTTGTCGATTTGTCA 

GCTATCAGATAAGCCCAAGAAAACCTTACGATGCTCGGTTGGCCTCCTTTGACAAAAGTC 

CG 

>Btmar1.5|gi|1092429459|gb|MAMS01016079_1|:1-654 gi|1092429459|gb|MAMS01016079.1|:1-654 

Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold76633, whole genome shotgun sequence 654 bp 

GAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCA 

ACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGGTGAAT 

AGAGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTTGGAGGG 

ATGCTTGGGCAGGTGCATTATCATGATGCAGAAACCAGGAATTCTCTCTCCAAAGCTCGG 

GCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTAATCGTCTCAGAACACCATTGTAATATTCTCGGT 



TGACAGTTTCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGCGGATTTTCAACAGTGTTT 

CTCCCGATTGAAGAAATGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAATATTTTGAAGG 

GGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTGATTTCCTTATTTTTAAGCATTTG 

AATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACATAAAACCTGGTTTTTTTTTAAGTTGTATCTAAA 

TTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCCAAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGC 

GTGTAGTTTCCTTACCAAGACCAATGTTTGCTTTCTGTAAAAATAAGCATCTTC 

>Btmar1.6|gi|1092454277|gb|MAMS01000420_1|:2631387-2632574 

gi|1092454277|gb|MAMS01000420.1|:2631387-2632574 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1063, 

whole genome shotgun sequence 1188 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAACATTGGTCTTGGTAAGGAAACTAAGTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTC 

AAACTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAA 

ACCCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCAATCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAA 

ATCAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCT 

TTGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCA 

GGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAA 

CGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGG 

TGACTCAGGTGAATAGAGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTC 

GCGAATTTGGAGGGATGCTTGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTC 

TCTCCAAAGCTCGGGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTAATCGTCTCAGAACACCATT 

GTAATATTCTCGGTTGACGGTTTCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGCGGAT 

TTTCAACAGTGTTTCTCCCGATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGC 

GAATATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTGATTTCCTTA 

TTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGTAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGTTTTTTTTT 

TTAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCCAAACTCGAGTTTGACTT 

TCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACCAATGTTTGCATTCTGTAAAAAC 

AAGCATCTTTAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCT 

CTGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 



>Btmar1.7.1_gi-1092455142-gb-MAMS01000117_1-:185258-186227 

gi-1092455142-gb-MAMS01000117.1-:185258-186227 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold382, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGTTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGTTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCATAATTAGCTTCCTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAAG 

GTGTTTTGCAATTTTTTTGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGCGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTGCACAAAAGT 

ATTGACACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTACAACGTTCAAGTAG 

CTAAAGGGAAATGACATGTTGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGT 

GTACCTTAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCA 

GAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCACATT 

TCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTG 

ACGAACTCCTGACCAGTTTCGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTAGGAACATCTCATA 

CAATGACCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGA 

GTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGCTGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTAATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.2_gi-1092428455-gb-MAMS01017083_1-:176949-177917 

gi-1092428455-gb-MAMS01017083.1-:176949-177917 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold812, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCAAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 



ATTGTCACCTAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGTTTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACAGATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGCTGAGGGTCGATTCCCACGCTCCTCATCTTT 

AACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAGTGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAAATCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTAT 

>Btmar1.7.3_gi-1092428455-gb-MAMS01017083_1-:160954-161920 

gi-1092428455-gb-MAMS01017083.1-:160954-161920 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold812, whole 

genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACTGTGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGATTTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTTCGTTCACA 

GATTTGAAAAATCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCCTCAAGTACGGCAACCTCATGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGATTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCGCTACA 

TTTTTCAATCTATAAGGATGATTGGAGTTTCGTCTCCGCATCTTAACCGTACCTTCAAGT 

ATTATCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTATAGGGAAATGAACATTTGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCGAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGACGCATGTCTACATATTGTGTCAAATTTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGACTTTATCCCGCACT 

TCTTCCACGTGACAAATGTTAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTCA 

ACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAATAGTGATAACAACTCATA 

CTATGATCTTGGTAAACTTTACTTGGCATACCAAAAGTTTCGGTACAACGTATACCGAGC 

TTAAAACAAAATTTAATGTTAAATCTTTGCTCTATCCGTGATCGCATGATGAAAATCGCA 

AAACACCCATGAGGTTGCCGTACTTGAGGCCACGTACCAACGAAGCTAATTAAGATTTTT 

CAACTCTGTGAACGTAGCGTTCTTTAGTATGTTATCAGCTATCAGAAAAGTTCAAGAAAA 



CCTAATTCGGACACACAATAAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGAC 

CTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.4_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:5812844-5813810 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:5812844-5813810 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCGTAACTAGCCTATTGTGCGTCCAA 

ATTTAGTTTTCTTGATCTTTCCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAAGACGTCCACAGAT 

TTGAAAAATCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTCAAGTACGGCAACCTCATAGGTG 

TTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAAATTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCGCTACATTT 

TTCAATCCACAAGGATGATTGGAGTTTCGTCTCCGTATCTTAGCCGTACACTCAAGTATT 

TTCACCGAAAATTCTCCTATCAAAAAATGTAGGATCATTTTTAGCACGTTCAAGCAGCTA 

TAGGGAAATTAACATTTGGTTGGATTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGTGTA 

CCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCTATTAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAGAA 

ATATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGACTTTTGCCCGTACTTCTT 

CCACGTGACAAATGTTAGTTACCGTTGATGCTCGGTTCCCATGCTCCTCATCTTCAACGA 

ACTCCTGACCAGTACAGTTTTGAATTGTTTAACCCACTCAAAATAGTGAGAACAACTCAT 

ATCATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTAAACCGAG 

CTTAAAACAAAATGTAATGTTAAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATAATGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTCCTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAACATAAA 

CAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTTAGTATGTTATCAGCTATCAGAAAAGTCCAAGAAA 

TCCTAATTCGGACGTACAGCAAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

>Btmar1.7.5_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:7120603-7121570 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:7120603-7121570 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACTGTGCGCTTGA 

ATTAGGTTTTCTTGGTCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGATACGTTCACA 

GATTTGAAAAATCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTCAAGTACAGCAACCTCATGG 

GTGTTTTGCGATTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGCCATGCACTATAT 



TTTTCAATCCACAAGGATGATTGGAGTTTCGTATCGTAGCCGTACAGCGTACACTCAAGT 

ATTATGACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTATGGAGAAATTAACATTTGGCTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAAGGGCAAG 

TGTACCTGAAATGTCGATGCATGTCTATATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTT 

CAGAAATATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACAACCATTTTCGAGACTTTTGCCAGCAC 

TTCTTCCACGTGAAAAATGTTAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTC 

AACGAACTCCTGACCGGTTTTGTATTTTTAACCCACTCAAAATAGTGAGAACAGCTCATA 

CAATGATCTTGGTAAACTTTACCTAACATACCAAAAGTTTCGGTACAAGATATACCGAGC 

TTAAAACAAAATTTAATGTTAAATTTTTGCCCTATCAGAGATCGCATGATGAAAATCGCA 

AAACGCACCTGACTTCCTCATATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAAC 

AAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTCAATATGTAATCAGCTATCATAAAAGTCCAAGAAAA 

ACCTAATTCGGACGCGCGATAAGCTAGTTATGGCCAAAATCCGGTTTCTAATATAACAGA 

CCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.6_gi-1092445549-gb-MAMS01004285_1-:2729206-2730174 

gi-1092445549-gb-MAMS01004285.1-:2729206-2730174 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2557, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAAGTCTGTTAGAGTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTCTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTTAAGAATGCTACGTTCAC 

AAATTTGAAAAATCATAATTAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAG 

GGTGTTTTGCTATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTAC 

ATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAG 

TATTGTCACAGAAAAATATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCA 

GCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAA 

GTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGCACATAGCCTT 

CAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCA 

CTTCTTCCACGTGACGAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTAGGTTCCCATACTCCTCATCTT 

CGACGAACCCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCA 

TACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACAGA 



GTTTAAAACAAAATTAAATGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTTGCATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCATAAAAGCTCAAGGA 

AACCTAATTCGGACGCATTGTGAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.7_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:7309992-7310960 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:7309992-7310960 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAGAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTCTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTGCGTTTCCATATCGTAGCCGTACATTAGAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAATTGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACATTCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTAAATGTAAAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTA 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

TCAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAGTTTCAGTACAAGGTATACCGA 

GTTTAAAACAAAATTTAATGTTTAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAAGGTAACGTTCTTCAGTATATTTTCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.8_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:3897727-3898696 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:3897727-3898696 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 



TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGCATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTTGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGCCCCCGAAAATTATCGTATCCAAAAATGTAGGATCAATGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAACGAAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATTAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCAATGCGTGTCTACATTTTCTATCGAAATTGTATGTACAGTGCCTTC 

AGAATTATTACTCTGTTCAACTAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCCC 

TTCTTCCACGTGACAAGTGTCAGTTGCAGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTGTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTATTCAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTTTACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTAGTTAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTTAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.9_gi-1092455048-gb-MAMS01000147_1-:68525-69496 

gi-1092455048-gb-MAMS01000147.1-:68525-69496 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold477, whole 

genome shotgun sequence 972 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACATTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCTAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAGCGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAATGTACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTCCAGAGC 

CTTCAGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCC 



GCATTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTCCCACGCTCCTCAT 

CTTTAACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATC 

TCATACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTAT 

ACCGAGTTTAAAACAAAATTTAGTGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAA 

ATCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAA 

ATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCA 

ACAAAACCTAAATCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.10_gi-1092455225-gb-MAMS01000096_1-:5156532-5157499 

gi-1092455225-gb-MAMS01000096.1-:5156532-5157499 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold322, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATGTATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCATAATTAGCTTTTTTGGTATGTGGCTTGAAGTGAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAGCTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACC 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTGCATTTAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATATAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAAGCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTTTCTACATATTCTATCAAAATCGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATATTCGAGCACTTATGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATACTCCTCATCTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAAGCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAA 

CAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGCATTGTGAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTAT 

 



-- 

>Btmar1.7.11*_gi-1092451109-gb-MAMS01001813_1-:1111430-1112415 

gi-1092451109-gb-MAMS01001813.1-:1111430-1112415 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1570, 

whole genome shotgun sequence 986 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGGCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCAAA 

AATTTGAAAAATCCTAATCAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACGTAC 

TAAATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATTGTAGCCGTACACTA 

AAGTATTGTAATCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGATAGAACGTTCAA 

GCAGCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGAG 

CAAGTGTACCTGAAACTCGATACGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGC 

CTTCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTTGAAACGACCATTTTCGAGCACTTCTGCCC 

GCACTTCTGCCCGCACTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGCTGAGGGTCGATTCC 

CATGCTCCTCATCTTTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAAC 

AATGGGAACATCTCATACAATGATCATGGTAATTTTGACGAAGCATATACCAAAAGTTTC 

GGTACAAGGTATACCGAGCTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCACTATCAGTGA 

TCGCATGATGAAAATCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATA 

AACACTGATCAAAATAAACGAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTCAGTACATTTCCAGCTA 

TCAGGAAAGCTCAAGAAAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCC 

GGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.12_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:1444035-1445002 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:1444035-1445002 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAATTAGCCCGCAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTTACA 

AATTTGAAAAATTCTGATTAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAATTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACTCACAAGGACGATCGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 



ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTCAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGAGCAAG 

TGTACCTGAAACTCAATGCATGTCTACATATTCTATGAAAATTGTATGTACAGAGCTTTC 

AGAAACATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATACCCATGCTCCTTATTTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTAGGAAGATCTCAT 

ACAATTATCTTGGTAAACTTTACTTAGCAAACCAAAAGTTTCGGTGCAAAGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTAATCGCATGATGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAA 

CAAAATCTGTGAAGGTAGTATTCTTAAGTATAATTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTGTGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.13_gi-1092426089-gb-MAMS01019449_1-:1430109-1431079 

gi-1092426089-gb-MAMS01019449.1-:1430109-1431079 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold923, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACTTTCATA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGCCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAA 

TATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCA 

GCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACGACAATCAAGGGGCAA 

GTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTT 

CAGAAATATTACACTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCA 

TTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTT 

TGACAAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCCCA 

TACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATACC 

GAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACCCAGAATAAACACTGATCAAAAT 



AAACAAAATCTGTAAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAGAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTATGGGGTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTAT 

>Btmar1.7.14_gi-1092426089-gb-MAMS01019449_1-:303360-304328 

gi-1092426089-gb-MAMS01019449.1-:303360-304328 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold923, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TATGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAGTATATTTAGGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGAAAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTATATT 

TTTCAACCTCTAAGGACGATTGGAGTTTCTCCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGTAT 

TGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGGTCATTGTTAGAACGTTCAAGCAGCT 

AGAGGGAAATTGACTTTTGGGTGGATTTTCGTTCAACGGACAACGATCAAGGGGCAAGTG 

TACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAG 

AAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTACCCGCACTT 

CCTCCACGTGACAATTGTCAGTTGCTGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTGA 

CGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCATAC 

AATGATCATGGTAAACTTCACTAAGCATATACCAAAAGTTTCGGCACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAACTCAAGAG 

AACCTAGTTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.15_gi-1092455188-gb-MAMS01000105_1-:2904508-2905474 

gi-1092455188-gb-MAMS01000105.1-:2904508-2905474 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold343, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTAAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAACTCATAAATAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTTAGGCAACCTCAAGG 



GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTTAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAAAGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTTGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTAATTGCAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCTCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTTCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCTTGGTGAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAGAGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACCTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAA 

CAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGATGCATTGTGAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAAA 

CCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.7.16_gi-1092455529-gb-MAMS01000026_1-:196009-196980 

gi-1092455529-gb-MAMS01000026.1-:196009-196980 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15, whole 

genome shotgun sequence 972 bp 

TACGAGGTTTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAAAGAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAGCCTCAAGG 

TTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCATTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCT 

TCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGC 

ATTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCT 

TTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTC 



ATACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATAC 

CGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAA 

TCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGCATTCAAGACGACACAGAATAAACACCGATCAAAA 

TAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCCTAAGTATTTTTCCAGCTATCAGAAGAGCTCAA 

GAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGGTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.17_gi-1092455529-gb-MAMS01000026_1-:3093013-3093958 

gi-1092455529-gb-MAMS01000026.1-:3093013-3093958 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15, 

whole genome shotgun sequence 946 bp 

AACCGGATTTTGGTAATAACCAGCCCACAATGCGTCCGAATCAGGTTTTCTTGAACTTCT 

CTGTTAGCTAGAAATATACTAAGAACGATACGTTCACCAATTTGAAAAATCCCAATTAGC 

TTCGTTGTTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCCTCATGGGTGTTCTGCGATTTTTATGTT 

TGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTGCATTTTTCAACCCACAAGGATGA 

TTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGGACACTTAAGTATTGTCACCGAAAATTATCCA 

ATCCCAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCGAGCAGCTAAAGGGAAATTGACATTCA 

GTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGTGTACCTGAAACTCGATGCAT 

GTCTACATATTCTATCAAAATTAAATGTACAGAGCCTTCAGAAATATTATACTGTTCAGC 

AAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCACTCCTTCCACGTGACAAATGTC 

AGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCGTGCTACTCATCTTCGACGAACTCCTGACCAGTTTT 

GAATCGTTTAACCCATTTAAAACAGTGAGAACAACTCATACAATGATCTTGGTAAACTTT 

ACTTAGTATACCAAAAGTTTCGATACAAGGTATAACGAGTTTAAAAAAAAATGTAATGTT 

AAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGATGAAAATCGCAGAGCGCTCCTGTCTTTCTCG 

TATTCAAGATGACACAGAAAAAACACTGATCAAAATAAACAAAATCTGTGAATCTAGTGT 

TCTTCAATATGTTATCAGCTATCGGAAAAGTCCAAGGAAACCTAATTCGGACGCACACTG 

GGCTAGCTATCACCAAAATCCGATCTCTAATCTAACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.18_gi-1092427374-gb-MAMS01018164_1-:393232-394200 

gi-1092427374-gb-MAMS01018164.1-:393232-394200 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold862, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 



TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTTAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAGTTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTCATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTCTTGTCTCCGTATCGTAGCCGTCCGCTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCCG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGGGCCTTC 

AGAAAAATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCAAAC 

CTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAAACGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAAAATCTCAT 

ACAATGATCATGATAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATAACAAAGAATAAACACTGATTAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACCTAGCGTTCTTAAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTTGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

 

 

-- 

>Btmar1.7.19_gi-1092429439-gb-MAMS01016099_1-:238247-239213 

gi-1092429439-gb-MAMS01016099.1-:238247-239213 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold767, whole 

genome shotgun sequence 967 bp 

TACAAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACTTTCACA 

AATTTGAAAAAGCCAAATCAGCTTCGTCGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTTTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

GTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCATCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGACAAA 



TGTACCTGAAACTCGGTGTGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAACCTTC 

AGAAATTAGACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTCCGAGCTTTTTTGCCCGAAC 

TTCTTTCACGTGACAAATTTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGAAACATCTCAT 

ACAATGATCATAGTAAACATTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTATAAGGTATACC 

GAGTTTAAAGCATAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATGTTATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTAATCAGAAT 

AAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTC 

>Btmar1.7.20_gi-1092429439-gb-MAMS01016099_1-:2935493-2936460 

gi-1092429439-gb-MAMS01016099.1-:2935493-2936460 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold767, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCTAAAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCTATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCTAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACTTTTGGTTGGATTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATGGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTCCCACGCTCCTCATCTTT 

AACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAGTGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAGGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAAATCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 



 

>Btmar1.7.21gi|1092454111|gb|MAMS01000491_1|:957990-958959 

gi|1092454111|gb|MAMS01000491.1|:957990-958959 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1090, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAAGTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

CTGTTTTGCGATTTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCCCTTTTTTCGGTCTTGCACTAC 

ATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTACAG 

TATTGTCACCAAAAACTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCA 

GCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAA 

GTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTACGTACAGAGCCTT 

CAGAAATATTTCTGTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCA 

CTTCTTCCATGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTTCCATGCTCCTCATCTT 

TGACAAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCA 

TACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGATACAAGGTATACC 

GAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAAT 

AAACAAAATCTGTGAACGTAGTGTTCTTAAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAG 

AAAACCTAATTCGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCCAAC 

AGACCTCGTA 

>Btmar1.7.22_gi-1092455378-gb-MAMS01000055_1-:917920-918886 

gi-1092455378-gb-MAMS01000055.1-:917920-918886 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold226, whole 

genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTATGGTGATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCCTGAACTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGTTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCCAATTAGCTTCGTTAGAATGTGGCTTGGAGTAAGGCAACCTCATGG 

GTGTTCTGCGATTTTTATGTTTAATAGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCAACAGGGATGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACACAAGT 

ATTGTCCCCGAAAATTATCCTATCCAAAAATTTAGGATCATTGTTAAAACGTTCAAGCAG 



CTAAAGGGAAATTGACGTTTGGTCGTATTTTTGTTCAACGGACAACAGTCAAGGGGCAAA 

TGTATCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTATAGAGCCTTC 

AGAAATATTACACTCTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTTGTCCACTTTTGTCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCTGTGCTCCTCATCTTC 

GACAAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAATAGTGAGAACAACTCAT 

ACAATGATCTTGGTGAACTTTCCTTCGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAAAGAAGTTTAATGTTAAATCTTTGCTCTGTCACTGATTGCATGATGAAAATCGT 

AGAATGCACCTGACTTACTCGTACTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAG 

CAAAATCTGTGAATCTAGCATTCTTCAATATGTTATCAGCTATCAGGAAAGTCCAAGGAA 

ACCTAATTCGGATGCACACTCGGCTAGTTATCACCAAAATCTGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.23_gi-1092455591-gb-MAMS01000016_1-:2576248-2577191 

gi-1092455591-gb-MAMS01000016.1-:2576248-2577191 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold132, 

whole genome shotgun sequence 944 bp 

CGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAAATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTG 

ATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACAAATTTGAAAAGTCATAATTAGCTT 

TGTTGGTATGTTGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGGGTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGA 

CCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACATTTTTCAACCCACAAGGACGATTA 

GAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGCACACTTAAGTATTGTCACGGAAAATTATCCTATC 

CAAAAATGTAGGATCATTGTTAAAACGTTCAAGCAGCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTT 

GGATTTTCGTTAAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTC 

TACATATTCTATCAAAATCGTATGTACAGAGCCATCGGAAATATTACTCTGTTCAACAAG 

CTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCACTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGT 

TGCCATTGAGGGTCGATTCCCATACTCCTCATCTTCGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAA 

TCGTTCAACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCATACAATGATCTTGGTAAACTTTACT 

TAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAGTTTAAAACAAAATTAAATGTTTAG 

TCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCGCAAAACGCACCTGACTTGCTCGTAT 

TCAAGATGACACAAAATAATCACTGATCAAAATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCT 

TAAGTATACTTCCAGCTATTAGGAAAACTCAAGGAAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGC 



TAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.24_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:565029-565995 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:565029-565995 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAATTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATTGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCATGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTATATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATAACACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGGGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGTATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTACACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTATTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATTAAGATAAA 

CAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTAAAGTATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAA 

ACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.25_gi-1092455566-gb-MAMS01000020_1-:2709189-2710158 

gi-1092455566-gb-MAMS01000020.1-:2709189-2710158 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold14, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGTTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAGGAACGTTACGCTCACA 

AACTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATTTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 



TTTTTCAACCCACAGGGACGATTGGCGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACAAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGAAATTTTGTTTGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAATAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCTTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGAAGCATCTCAT 

ACAATGACCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGACAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.26_gi-1092437712-gb-MAMS01008062_1-:196194-197164 

gi-1092437712-gb-MAMS01008062.1-:196194-197164 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4122, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTTTGATAGCTGGAAATATACTTAAAAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGATCTTGCACCACA 

TTTTTCAACCCACAACGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACGACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCT 

TCAGAAATATTACTCTATTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGC 

ATTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTTGATTCCCATGCTCCTCCTCT 

TTGATGAACTCCTGACCAGTTTTGAATTATTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTC 

ATACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATATCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATAC 



CGAGTTTAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTAATCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAAT 

AAACAAAATCTGTAAACGTAGCATTCTTCAGTATATTTCCAGCTATCAGAAGAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGGTAATTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTAT 

 

 

-- 

>Btmar1.7.27_gi-1092440704-gb-MAMS01006626_1-:195611-196579 

gi-1092440704-gb-MAMS01006626.1-:195611-196579 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3536, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCTTAATTAACTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCGACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCTGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGTCCGCAT 

TTCTTCCACAAGACAAATGTCAGTCACCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATTTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGGACATCTCGA 

AAAATGATCATGGTAAACTTTTTTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTTATGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTTGAGATGACACAGAATAAACTTTGATCAAAATAC 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTAT 



>Btmar1.7.28_gi-1092440704-gb-MAMS01006626_1-:881072-882037 

gi-1092440704-gb-MAMS01006626.1-:881072-882037 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3536, 

whole genome shotgun sequence 966 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCTCAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGTTTTTGTGATAGCTGTAAATATATTTAAGAACACTACGTTCACA 

AATTTGAAACATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTCGGTCTTGCACAACAT 

TTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTGAAGTA 

TTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCAATGTTAGAACGTTCAAGCAGC 

TAAAGGGAACTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAACCAAGGGGCAAGT 

GTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTAAATATTCTATCAAAATTGTACGTACAGAGCCTTCA 

GAAATATTACTCAGCTCAAATCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGGCCGCACATC 

TTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGTTCCTCATCTTTGAC 

GAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAATAGAGGGAACATTCCATACA 

ATGATCATGGTAAACTTTACTTGGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAGT 

TTCAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCGGTGATCGCATGATGAAAATCGCA 

AAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACGCTGATCAAAATAAAC 

AAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAA 

CCTAATTCGAACGCATTATGGACTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGAC 

CTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.29_gi-1092428043-gb-MAMS01017495_1-:3631785-3632754 

gi-1092428043-gb-MAMS01017495.1-:3631785-3632754 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold831, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACC 

AATTTGATAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAATTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATTGTAGCCGTATACTAAAGT 

ACTGTCATCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGACCATTGTTAGAACGTTCAAGCGG 



CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGAATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCTATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCTATTCAAAACAAGGGAAACATCTCAT 

ACAATGATCACGGTAAACTTTACTTGGCATATACAAGAGGTTTTGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTACTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACGCAGAATAAGCACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.30_gi-1092446696-gb-MAMS01003835_1-:606340-607310 

gi-1092446696-gb-MAMS01003835.1-:606340-607310 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2366, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATATAGAAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGAAAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTATA 

TTTTTCAACCTCTAAGGACGATTGGAGTTTCTTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAATATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAGAGGGAAATTGACTTTTGGGTGGATTTTCGTTCAACGGACAACGATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCCTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCTTGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTCACTAAGCATATACCAAAAGTTTCGGCACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAAT 

AAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAACTCAAG 



AGAACCTAGTTCGGACGCATTGTGGGCTAGGTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTAT 

 

 

-- 

>Btmar1.7.31_gi-1092454721-gb-MAMS01000233_1-:192441-193414 

gi-1092454721-gb-MAMS01000233.1-:192441-193414 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold699, whole 

genome shotgun sequence 974 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGGTCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTCTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATGTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGATCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGGTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTATACTAAATT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAGCGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACCTTTGGTTGGAGTTTCGTTCAACGGAGAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTAGGTACAGAGC 

CTTCAGAAATATTACTCTGTCCAACAAGCTCGAAACGATCATTTTCGAGCACTTTTGCCC 

GCATTTCTTTCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGATCCTCAT 

CTTTGACGAACTCCTGACCAATTTTGAATTATTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAAAATC 

TCATACAATGATTATGGTAAATTTTACTTAGCATATACCAAACGTTTCGGTACAAGGTAT 

ACCGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCCATCAGTGATCGCATGATGAA 

AATCGCAAAACGCACCTGACTTATTCGTATTCAAGATGACACAGAATAATGACTGATCAA 

AATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAACTC 

AAGAAAACCTAATTCGAACGCATTGTGAGCTAGATATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCT 

AACAGACCTCGTAT 

 

 

>Btmar1.7.32_gi-1092451183-gb-MAMS01001779_1-:242819-243790 

gi-1092451183-gb-MAMS01001779.1-:242819-243790 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1558, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 



TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTCGGTCACAACCAGCCCAAAATTTGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTAAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTCGGTCTTGCACTACAT 

TTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACATTAAAGTA 

TTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGAATCATTGTTAGAACAGTCAAGCAGC 

TAAAGGGAAATTGACATTTTGTTGGATTTTCGTTCAACAGACAACAATCAAGGGGCAAGT 

GTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTGCAGAGCCTTCA 

GAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCACT 

TCTTCTACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCAGCATGCTCCTCATCT 

TTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCCTTCAACCCATTCAAAACAGCGGGAACATCTC 

ATGCAATGATCATGGTAAACTTTACATGGCATATACCAAAAGTTTCGGCACAAGGTATAC 

CGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAA 

TCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAA 

TAAGCAAAATCTGTGTACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAA 

GAAAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.33_gi-1092454766-gb-MAMS01000216_1-:1830254-1831223 

gi-1092454766-gb-MAMS01000216.1-:1830254-1831223 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold659, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTGCGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTCTCTCTCTTTTTTTGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAAGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCAATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 



TTTTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

 

>Btmar1.7.34_gi-1092451505-gb-MAMS01001621_1-:2422212-2423181 

gi-1092451505-gb-MAMS01001621.1-:2422212-2423181 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1496, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACATTGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAAGCCAAATCAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTTTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCATCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCATCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAA 

TGTACCTGAAACTCGGTGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAACCTTC 

AGAAATTAGACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTCCAAGCTTTTTTGCCCGAAC 

TTCTTTCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGAAACATCTCAT 

ACAATGATCATAGTAAACATTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTATAAGGTATACC 

GAGTTTAAAGCATAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCTTATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTAATCAGAAT 

AAACAAAATCCGTGAACGTAGCGTTCTAAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 



>Btmar1.7.35_gi-1092451505-gb-MAMS01001621_1-:45130-46099 

gi-1092451505-gb-MAMS01001621.1-:45130-46099 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1496, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTGATAATTAGCTCAGAATGCATCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAATTTTCCTGATAGCTGAAAGTATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCTTCAGTAGCTTCATTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCTTGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCCCTTTTTTCGGTCAAGCACTACA 

GTTTTCAACCCATAAGGATGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTTAAGT 

ATTTTCACTGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGAAAATTGATATTTGGTTGGATTTTTGTGTAACGGACAACGATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACTTATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCCTC 

AGAAACATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATGTTCGAGCACTTTTGCCCGCTG 

CACTTTATCCATGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGACGGTCAATTCCTGTGCTCCTCATC 

TTCGACAAACTTTTGACCACTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTGAGAACAACT 

CATAAAATGATCTTGTTATACCTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGATACAAAGTACATC 

GAGTTTAAAACAAAATTCAATGTTAAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATAATGAAAAT 

TGTAGAACGCACCTGACTTACTCGTATTAAAGATGACACAGAATAAACTCTGATCAAAAT 

AAACAAAATCTGTGAATCTATCGTTCTTCGGTATGTTATCAGCTATCAGAAAAGTCCAAG 

GAAACCTAATTTGGCCGCACACTGGGCTAGTTATCACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.36_gi-1092455033-gb-MAMS01000149_1-:2244667-2245636 

gi-1092455033-gb-MAMS01000149.1-:2244667-2245636 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold493, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATATGAAAAATCCAAATCAGCTTCGTTGGTATGCGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGG 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATCGTTAGAACGTTCAAACAG 



CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAA 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAACCTTC 

AGAAATAAGACTCTGTTTAACAAGCTCGAAACGACCATTTCCGAGCTTTTTTGCCCGAAC 

CTCTTTCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGAAACATCTCAT 

ACAATGATCATAGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTATAAGGTGTACCG 

AGTTTAAAGCATAATTTAATGTTGAATCTTCGCTCTATCAGTGATCGTATGATGAAAATC 

ACAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTTAAGATGACACAGAATAAACACTAATCAGAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCATTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

>Btmar1.7.37_gi-1092455033-gb-MAMS01000149_1-:2234593-2235560 

gi-1092455033-gb-MAMS01000149.1-:2234593-2235560 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold493, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTGATAACTAACCCAATGTGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTCCCTGATAGCTGGTAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

CATTTGAAAAATCTTCATTAGCTTTGTTGGTATGTGGGTTGAAGTAAGGCAACCTCATGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCCCCCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGATGATTGGAGTTTCGTCTTCATATCGTAGCCGTACACTCAAGT 

GTTTTCACCGAAAATCATCCTATCCAAAAATGTAGTATCATTGTTAGAACGTTCACGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGCAACTTGATGCATGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCCTC 

AGAAATATTACACTGTTCAGCGAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGTCAAAAGCCAGTTGCCGTTGATGATCGATTCCCAAGCTCCTCATCTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAAACCACTTAAAACAGTGGAAAAAACTCAT 

ACAATGATCTTGGTAAACTCTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTGCAAGGCATATCGAG 

TTTAAAACAAAAGTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAATTAAA 

TAAAATATGTAAACGTAGCGTTCTTAAGTATGTTACCAGCTATTAGGAAAGCTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGAACACTGGGCTAGTTATCACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 



CCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.38_gi-1092454277-gb-MAMS01000420_1-:2657335-2658304 

gi-1092454277-gb-MAMS01000420.1-:2657335-2658304 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1063, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATGTACTTAAGAACGCTACGTTCATA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTATCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATGTTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACAAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCCCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACAAAGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAGAGCTCGAGA 

AAACGTAATTTAGACGCATTGTGGGGTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.39_gi-1092443497-gb-MAMS01005456_1-:3556357-3557328 

gi-1092443497-gb-MAMS01005456.1-:3556357-3557328 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3040, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTTGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCGTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 



GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTATTCCCACGCTCCTCATC 

TTTAACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCT 

CATACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATA 

CCGAGTTGAAAACAAAATTTAGTGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAA 

TCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAA 

TAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAA 

GAAAACCTAAATCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTAT 

>Btmar1.7.40_gi-1092444300-gb-MAMS01004908_1-:569463-570431 

gi-1092444300-gb-MAMS01004908.1-:569463-570431 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2808, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTCACAATGCGTCCAA 

ATTGCGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTCTCTCTCTTTTTTTGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAAGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCAATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTTTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 



GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.7.41_gi-1092425897-gb-MAMS01019641_1-:327711-328678 

gi-1092425897-gb-MAMS01019641.1-:327711-328678 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold959, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGACATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTTATTAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCTCGACGACGATTGGAGTTTCGTCTCCACATCGTAGCCGTACACTACGTA 

TTGTCACCGAAAATTATCCGATCCAAAAATATAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAGC 

TAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGT 

GTACCTGGAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTATAGAGCCTTCA 

GAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCACT 

TCTTCTCCGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTG 

ACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAGACAGTGGGAACATCTCATA 

CAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGA 

GTTAAAGACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGCGAACGTAGCGTTCTTATGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.42_gi-1092425897-gb-MAMS01019641_1-:3034930-3035896 

gi-1092425897-gb-MAMS01019641.1-:3034930-3035896 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold959, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACTGTGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGATTTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTTCGTTCACA 



GATTTGAAAAATCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCCTCAAGTACGGCAACCTCATGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGATTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAATCTATAAGGATGATTGGAGTTTCGTCTCCGCATCTTAACCGTACCTTCAAGT 

ATTATCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTATAGGGAAATGAACATTTGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATTGAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGACGCATGTCTACATATTGTGTCAAATTTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGACTTTATCCCGCACT 

TCTTCCACGTGACAAATGTTAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTCA 

ACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAATAGTGATAACAACTCATA 

CTATGATCTTGGTAAACTTTACTTGGCATACCAAAAGTTTCGGTACAACGTATACCGAGC 

TTAAAACAAAATTTAATGTTAAATCTTTGCTCTATCCGTGATCGCATGATGAAAATCGCA 

AAACACCCATGAGGTTGCCGTACTTGAGGCCACGTACCAACGAAGCTAATTAAGATTTTT 

CAACTCTGTGAACGTAGCGTTCTTTAGTATGTTATCAGCTATCAGAAAAGTTCAAGAAAA 

CCTAATTCGGACACACAATAAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGAC 

CTCGTAT 

 

>Btmar1.7.43_gi-1092427970-gb-MAMS01017568_1-:1625006-1625975 

gi-1092427970-gb-MAMS01017568.1-:1625006-1625975 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold835, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTCACAATGCGTCCAA 

ATTGCGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTCTCTCTCTTTTTTTGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAAGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCAATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTTTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 



ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTGCTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

>Btmar1.7.44_gi-1092444418-gb-MAMS01004832_1-:517603-518572 

gi-1092444418-gb-MAMS01004832.1-:517603-518572 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2777, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGACTTTGGTCATAACTAGCCCTTAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATCAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

CTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTATCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTGGAGCGTGCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATAAAGGGGCAAA 

TGTACCTGAAACTCAATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTAGGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCTTTTTTGCCCGAAC 

TTCTTTCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGCAAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCCATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCGATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTTGTAT 

 

>Btmar1.7.45_gi-1092425791-gb-MAMS01019747_1-:177987-178956 

gi-1092425791-gb-MAMS01019747.1-:177987-178956 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold370000, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 



TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTGCGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTCTCTCTCTTTTTTTTGGTCTTGCACTAC 

ATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAA 

TATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCA 

GCTAAAAGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAA 

GTGTACCTGAAACTCAATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTT 

CAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCA 

TTTTTTCCACGTCACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTT 

TGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGAAACATCTCA 

TACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACC 

GAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACGCAGAATAAACACTGATCAAAAT 

AAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAG 

AAAACCTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

 

>Btmar1.7.46_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:2072681-2073653 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:2072681-2073653 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 973 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGGCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACATTCAAA 

AATTTGAAAAATCCTAATCAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACGTAC 

TAAATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTA 

AAGTATTGTAATCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGATAGAACGTTCAA 

GCAGCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGAG 

CAAGTGTACATGAAACTCGATACGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGC 

CTTCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTTGAAACGACCATTTTCGAGCACTTCTGCCC 



GCACTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCAT 

CTTTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATC 

TCATACAATGATCATGGTAATTTTAACTAAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTAT 

ACCGAGCTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCACTATCAGTGATCGCATGATGAA 

AATCGCAAAACGCACCTGACATACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAA 

AATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTCAGTACATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTC 

AAGAAAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCT 

AACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.47_gi-1092455647-gb-MAMS01000007_1-:9096-10064 

gi-1092455647-gb-MAMS01000007.1-:9096-10064 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold117, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTTATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACGACGATGATTGGAGTTTCGTCTCCACATCGTAGCCGTACACTAAGTA 

TTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTCCAAGCAGC 

TAAAGGGAAATTGACTTTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGT 

GTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTATAGAGCCTTCA 

GAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAAC 

TCTTCAACGTGACAAATGTCAGTTGCCCTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTG 

ACAAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTGACCCATTCAAGACAGTGGGAACATCTCATA 

CAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGA 

GTTCAAAACAAAATTTAATGTTGAATCCTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGGGTTCTTATGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTAT 



>Btmar1.7.48_gi-1092455647-gb-MAMS01000007_1-:273275-274243 

gi-1092455647-gb-MAMS01000007.1-:273275-274243 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold117, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTGGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGGTAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACGAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTTGCCGTACACTAAAAT 

GTTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACTTTGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCACGT 

GTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTATATATTCTATCAAAATTGTATGTACAAAGCCTTCA 

GAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCATT 

TCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTG 

ACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCATA 

CAATGATCATAGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATACCGA 

GTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTCACTCGTATTCAAGATTACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTCCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.49_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:23661-24628 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:23661-24628 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTCAAGGACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTTATTAGCTTCGTTGGTATGTCGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTAGCGATTTTTATGTTTGATCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTATCAACCCACGACGACGATTGGAGTTTCGTCTTCACATCGTAGCCATACACCAAGTA 



TTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAAAACGTTCAAGCAGC 

TAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGT 

GTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTATAGAGCCTTCA 

GAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCACATT 

TCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTG 

ACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAGACAGTGGGAACATCTCATA 

CAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGA 

GTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTAGTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAATATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTCGAACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGGTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.50_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:5780477-5781445 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:5780477-5781445 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTTTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATATTAATTAGCTTCGTTGGTATATGGCTTGATGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACTGAACTTGTCTCTCTTTTTTTGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACAATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCATAAACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATTATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGAAATATGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCAAGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTT 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAATCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAAGGTCGATTCCCATGCTCCTCATTTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGCGCATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTGGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATACACACTGATCAAAATAA 



ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCCTAAGTATATTTTCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTCAGACGCATTGTGGGCTGGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTGGTAT 

-- 

>Btmar1.7.51_gi-1092441835-gb-MAMS01006152_1-:686713-687686 

gi-1092441835-gb-MAMS01006152.1-:686713-687686 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3332, 

whole genome shotgun sequence 974 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATATAAGAACGCTACGTTCAAA 

AATTTGAAAAATCCTAATCAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTTTCTTTTTTCGGTCTTGCACGTAC 

TAAATTTTTCAACCCACGAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTA 

AAGTATTTTAATAGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGATAGAACGTTCAA 

GCAGCTAAAGGGAAATTGGCATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGG 

CAAGTGTACCTGAAACTCGATACGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGC 

CTTCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTTGAAACGACCATTTTCGAGCGCTTCTGCCC 

GCACTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCAT 

CTTTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGAAACATC 

TCATACAATGATCATGGTAAACTTAACTAAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTAT 

ATCGAGCTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATATTTGCACTATCAGTGATCGCATGATGAA 

ATTCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAA 

AATAAACGAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATATTCAGCTATCAGGAAAGCTC 

AAGAAAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTAATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCT 

AACAGACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.52_gi-1092455371-gb-MAMS01000058_1-:2971296-2972264 

gi-1092455371-gb-MAMS01000058.1-:2971296-2972264 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold232, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATGTTTAAGAACGTTACGTTCACA 



AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGCCCGAACTTGTCTCCCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCCCCATATCGTAGCCGTACACTACAGT 

ATTTTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATCGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAAATGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGTTTTC 

AAAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCTCTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

GCAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTGTACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATATTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGGACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGATTAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAAG 

AAACCTAATTCGAACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.53_gi-1092434109-gb-MAMS01011429_1-:173020-173986 

gi-1092434109-gb-MAMS01011429.1-:173020-173986 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5599, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCATAATTAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACCTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACAGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGACCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGTAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGCACATAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACGAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTAGATTCCCATACTCCTCATCTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 



ACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTTGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAA 

CAAAATCCGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCATAAAAGCTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGCATTGTGAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTATCAGA 

CCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.54_gi-1092425788-gb-MAMS01019750_1-:3238735-3239704 

gi-1092425788-gb-MAMS01019750.1-:3238735-3239704 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold231, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCAAAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAATGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTATTTTGCGATTTTCATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCATTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATGTCGTAGCCGTACACTAAAGT 

GTTGTCACTGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAGCAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTACGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTATATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACCCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTTGGTGCAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATAAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAGCACTGATCAGGATA 

AACAAAATCTGTGAACATAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAAGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCAGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

>Btmar1.7.55_gi-1092445325-gb-MAMS01004396_1-:175009-175978 

gi-1092445325-gb-MAMS01004396.1-:175009-175978 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2605, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 



TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTTTTGAGCTTTTCTGAAAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGACTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTGTGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTGTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATCGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGCACACTGAAGT 

ATTGTCACCGATAATTACCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATACGCTTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACATTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTACACCG 

AGTTCAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAAGC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTCCACCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

>Btmar1.7.56_gi-1092445325-gb-MAMS01004396_1-:4468930-4469897 

gi-1092445325-gb-MAMS01004396.1-:4468930-4469897 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2605, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCATAATTAACTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGACTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGCACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATAAAAATTGTATGTACATAACCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTCACCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTAGATTCCCATACTCCTCATTTTC 



GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACATTGATCAAAATAAA 

CAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCATAAAATCTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCTGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTAT 

>Btmar1.7.57_gi-1092445325-gb-MAMS01004396_1-:921861-922829 

gi-1092445325-gb-MAMS01004396.1-:921861-922829 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2605, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACGTAAGAACGGTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCAAACTTGTATCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCAAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACGTTAGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTAGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTTAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

AAAATGATTATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGAGATCGCATTATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTAAAGTATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.7.58_gi-1092445325-gb-MAMS01004396_1-:4487056-4488029 

gi-1092445325-gb-MAMS01004396.1-:4487056-4488029 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2605, 

whole genome shotgun sequence 974 bp 



TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCAGATTTTGGTCATAACTAGCCTACTGTGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGATCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTCAAGTACCTCCAAGAAAACC 

TCATGGGTGTTTTGCGATTTTCATATTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTATCTGTCTTGC 

ACTAAATTTTTCAACCCACAGGTATGATAGGAGTTTCGTTTTCATATCGTAGCCGTACAC 

TCAAGTATTATCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTC 

AAGCAGCTATAGGGAAATTAACATTGTGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGG 

GACAAGTGTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGA 

GTCTTCAGAAATATATTAAAATGTTTAGCAAGCTCAAAACGACCATTTTCGAGACTTTTG 

GCCGCACTTCTTCCACGTGACAAATGTTAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCATGCTCCT 

CATCTTCAACGAACTCCTGATCAATTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAATAGTGAGAAC 

AACTCATTCAATGATCTTGGTATACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCAGTACAAGGTA 

TACCGAGCTTAAAACAAAATTTAATGTTAAATCTTTGCTCTATCAGAGATCGCATGATGA 

ATATCGCAGAACGCACCGGGCTTCCTCTTATTCAAGATTACACAGAATGAACACTGATCA 

AAATAAACAAAATCTCTGAACATAGCGTTCTTTAGTATGTTATCAGCTATCAGAAAAGTC 

CAAGAAAACCTAATGCGGACGCACGATAAGCTAGTTATGACCAAAATCCAGTTTCTAATC 

TAACAGACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.7.59_gi-1092427769-gb-MAMS01017769_1-:541400-542369 

gi-1092427769-gb-MAMS01017769.1-:541400-542369 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold844, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTAAGTTTTCTTGAGCTTTTCTGTTAGCTGAAATTATATTCAAGAACGCTACGTTCACA 

TATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCCTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACATGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATACCGTAGCTTTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGAAGAATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTGAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTCCAATGGACAACAATCACGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTAAAGAGCCTTC 



AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTG 

GATGAACGCCTGACTAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTTAAAACAGTGGGAACATCTAAT 

ACAATGATCATGGTAAAATTTATTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTCACTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GTAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCGAGATGACACAGAATAGACACTGATCAGTATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGAACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.60_gi-1092455019-gb-MAMS01000152_1-:2232980-2233947 

gi-1092455019-gb-MAMS01000152.1-:2232980-2233947 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold499, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACAAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTATTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCATAATTAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTTCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACAGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGTAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGCACATAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACATTTGCCCGCAC 

TTCTTCCGCGTGACGAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTAGATTCCCATACTCCTCATCTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCATTTTACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATAATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTTGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAA 

CAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCATAAAAGCTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGCATTGTGAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 



CCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.61_gi-1092436257-gb-MAMS01009281_1-:57-1026 

gi-1092436257-gb-MAMS01009281.1-:57-1026 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold46601, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

TACCAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAATCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTTCCCACGCTCCTCATCTT 

TAACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCA 

TACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACC 

GAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTGACAGTGATCGCATGCTAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAAATCGGACGCATCGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.62_gi-1092454785-gb-MAMS01000211_1-:1393725-1394694 

gi-1092454785-gb-MAMS01000211.1-:1393725-1394694 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold651, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCTTAACCAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAACTCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 



GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTCTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTTCACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGACAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCAAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCGGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGCATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGTTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTATGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.63_gi-1092443959-gb-MAMS01005201_1-:173132-174100 

gi-1092443959-gb-MAMS01005201.1-:173132-174100 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold29348, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAACCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCATA 

AGTTTGAAAAATCTTAAAGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGTAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTTCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTTGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACAAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCCCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATACCG 



AGTTTAAAACAAAATTCAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAACTA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAGAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGGTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.64_gi-1092454650-gb-MAMS01000255_1-:110727-111687 

gi-1092454650-gb-MAMS01000255.1-:110727-111687 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold98, whole 

genome shotgun sequence 961 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGCATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATGTTTAAGAACGTTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGCCCGAACTTGTCTCCCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCCCCATATCGTAGCCGTACACTACAGT 

ATTTTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATCGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAAATGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGTTTTC 

AAAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCTCTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

GCAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTGTACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATATTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGGACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGATTAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGG 

AAACCTAATTCGAACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

G 

 

 



>Btmar1.7.65_gi-1092454837-gb-MAMS01000204_1-:45163-46130 

gi-1092454837-gb-MAMS01000204.1-:45163-46130 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold64, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTTCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATGTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGTACTTGTCTCTCTTTTTCCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCATAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AAAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTCCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGATCGATTCCCATGCTCCTCATTTTT 

GACAAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGGACATCTCGT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTTATGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAATCG 

CAAAACGCACCTAACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTTAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACCTAATTCGAACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

>Btmar1.7.66_gi-1092454837-gb-MAMS01000204_1-:138503-139481 

gi-1092454837-gb-MAMS01000204.1-:138503-139481 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold64, whole 

genome shotgun sequence 979 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATCAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCATCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGC 

AACCTCAAGGGTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTC 

TTGCACTACATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGT 

ACACTAAAATATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAAC 

GTTCAAGCAGCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCATTCAACGGACAACAATC 



AAGGGGCAAGTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTA 

CAGAGCCTTCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTT 

TTGCCCGCATTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCT 

CCTCATCTTTGACGAACTCCTAACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGG 

AACATCTCATACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACA 

AGGTATACCGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATG 

ATGAAAATCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTG 

ATCAAAATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGGAA 

AGCTCAAGAAAACCTAATTTGGACGCACTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCT 

AATCTAATAGACCTCGTAT 

>Btmar1.7.67_gi-1092454837-gb-MAMS01000204_1-:91845-92814 

gi-1092454837-gb-MAMS01000204.1-:91845-92814 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold64, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTGGTAACTAGCCTCCAATCCGTTCGA 

ATTAGGTTTTTTTGAAGTTTCCTGATAGCTGAAAAATTATTTAAGAACGCTACGCTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAGTTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCATGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTGTTTTCGGTCTTGCAATACA 

TTTTTCAACCCACACGGATGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTATAGCCGTACACTCAA 

GTATTGTCACCGAAAGTTTCCTATCCAAAACTGTAGCATCATTGTTAGAACGTTCAAGCA 

GCTAAAGGGAAATTGACATTCGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATTCAAGGGCAA 

GTTTAGTTGGAGCTCGATGCATGTCTATATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTT 

TAAAAATATTACACTGTTCAGCAAGCTCAGTACGATCATTTCCGAGCACTTTGCCCGCAC 

TTTTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTAATGGTCGATTCCCGTGCTTCTCATCTTC 

GACGGACTCCTGACCTGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTGAGAACAACTCAT 

GTAATGATCTTGGTAAACTTAGCATAGCATACCAAAAGTTTCGGTAAAAGGTATACCGAG 

TTTGAAACAAAATTTAATGTTAACTCTTTGCTCTATCAGTGACCGCATGATGAAAATCGC 

AGAACGCACCTGACTTATTATTACTCGTATACAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAA 

GATAAACAAAATCTGTGAATCTAGCGTTCTTTAGTATATTATCAGCTATCAGGAAAGTCC 

AAGAAAACCTAATTCGGACACACACTGGGCTAGTTATCACCAAAATCCGGTTTATAATCT 

AACAGACCTC 



>Btmar1.7.68_gi-1092451018-gb-MAMS01001867_1-:169879-170847 

gi-1092451018-gb-MAMS01001867.1-:169879-170847 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15941, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGTGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTCTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCCACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAATTTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCAATAC 

ATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCACCATATCTTAGCCGTACACTAAAG 

TATTGTCACCGATAATTATCCTATCCAAAAATTTAGGATCATTGTTAGAACATTCAAGCA 

GCTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAA 

GTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTT 

CAGAAATATTAATCTGTTCAACAAGCTCAAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTACCTGCA 

CTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGCTCGATTTCCATGCTCCTTATCTT 

TAACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCA 

TACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACTAAAAGATTCGGTACAGGTATACCG 

AGTTTAAAATAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGTCTGATGAAAATC 

GCAAAACGCATTTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTATGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCGAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.7.69_gi-1092451018-gb-MAMS01001867_1-:81594-82560 

gi-1092451018-gb-MAMS01001867.1-:81594-82560 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15941, whole 

genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTTACTGTGCGTTCGA 

ATTAGGTTTTCTTAAACTTTTCTGATAGCCGACAACATACTAAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTGAAAAATCTTAATTAGCCTCGTTGGTATGTGGCTTCAAGTACGGCAACCTCATGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATATTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTAAA 

TTTTTCAATCCACAAGGATGATTGGAGTTTCGTCTCCGTATCTTAGCCGTACACTCAAGT 

ATTATCACCGAAAATTATCCTATCTAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTACAGGTAAATTAACATTTGGTTGGATTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGT 



GTACTCTGAAACTCTATGCATGTCTACATATTCTACCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACAACCATTTTCGAGACTTTTGCCCGCACT 

TCTTCCACGTGACAAATGTTAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCATGCTCCTCAACTTCA 

ACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAATAGTGAGAAAAACTCATA 

TAATGATCTTGGTAAACATTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAGC 

TTGAAACAAAATGTAATGTTAAATCTTTGCTCTGTCTGTGATCGTATGATGAAAATCGCA 

AAACGCACCTGACTTCCTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTAATCAAAATAAAC 

AAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTTAGTATGTTGTCGGCTATCAGAAAAGTTTAAGAAAA 

CCTAATTCGAACGCACAGTAAGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGAC 

CTCGTAT 

>Btmar1.7.70_gi-1092451018-gb-MAMS01001867_1-:141103-141954 

gi-1092451018-gb-MAMS01001867.1-:141103-141954 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15941, 

whole genome shotgun sequence 852 bp 

TACAAGGTCTCTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTGATAACTAGCCAACAACGTCCGAAT 

TAGGCTTCTTGGACTTTTCTAATAGCTGGAAATATATTTAAAAACGCTACTTTCACAAAT 

TTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGACTTGAAGGAAGGCAACCTCATGGGTG 

TTCTTCTATTTTTATGTTTGACTGAACTTTTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCTGTACCTTT 

TTCAACCCACAAGGATGTTTGGAGTATAGTCTCCATATCGTAGCCATACACTCAAGTTTT 

GTCACCAAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTTTTAGAACGTGAAAGCAGCTG 

AAGGGAAATTGACATTCGGTTAGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGTGT 

ACCTGAATCTCGATGCTTGTCCACACATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAGA 

AATATTACACTGTTCAGCAAGCTTGAAACGATAATTTTTGAGCACTTTTGCCTACACTTC 

TTCGACGTGGCAAATATCAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCGTGCTCCTCATCTTCGAC 

GGATTTCTTACCAGTTTTGTATCGTTTAACCCACTCAAAAAAATGAGAACAACTCATACA 

ATGATCTTGATAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGATACAAGGTATATATCGAGT 

TTAAAACAAAATTTATTGTTAAATCTTTGCTCCATCAGTGATCGCATGATGAAAATCGCA 

GAACGTACCTGACTTACTCACATTCAAGGTGACACAGAATGGACACTGATCAAAATAAAC 

AAAATCTGTGAA 



>Btmar1.7.71_gi-1092454842-gb-MAMS01000203_1-:85922-86890 

gi-1092454842-gb-MAMS01000203.1-:85922-86890 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold637, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAAAAACCGAATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

CTTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAACATATATTTAAGAATGCTGCGTTCATA 

AATTTAAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTGTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAAGACAATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTCGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAGATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATCGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTTGATGTGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTTTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCAATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTTCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTGTACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTTAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAATATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGCTCTTGAATATATTTTCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.7.72_gi-1092454842-gb-MAMS01000203_1-:2668149-2669116 

gi-1092454842-gb-MAMS01000203.1-:2668149-2669116 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold637, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTCGGTCATAACTAGCCCACATTGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTTACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAATCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACTGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGCCTTGCACTACA 

TTTGTCAACCCACAAGGGCGATTGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGCA 

TTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGCTAGAACGTTCAAGCAGC 

TAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGT 



GTACATGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTAACAAAATTGTATGTACAGAGTCTGCA 

GAAATATTACTCTATTCAACAAGCTCGAAACGATCATTTTCGAGCACTTTGCCCGCACTT 

CTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCTTCATCTTTGA 

CGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAAGAGTGGGAACATCTCATAC 

AATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAATTTTCGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTCAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAA 

CAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTGAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAACTCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.73_gi-1092440684-gb-MAMS01006635_1-:4141-5110 

gi-1092440684-gb-MAMS01006635.1-:4141-5110 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold35379, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTCGGTCATAACTAGCCCACATTGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTTACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAATCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACTGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGGCGATTGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGTA 

TTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAGC 

TAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGT 

GTACATGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTAACAAAATTGTATGTACAGAGTCTGCA 

GAAATATTACTCTATTCAACAAGCTCGAAATGACCATTTTCGAGCACTTTGCCCGCACTT 

CTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCTTCATCTTTGA 

CGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAAGAGTGGGAACATCTCATAC 

AATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAATTTTCGGTACAAGGTATACCGCG 

AGTTTAAAACAAAATTCAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTGAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAACTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGTTTTTTAATCTAACA 



GACCTCGTAT 

>Btmar1.7.74_gi-1092426883-gb-MAMS01018655_1-:262814-263781 

gi-1092426883-gb-MAMS01018655.1-:262814-263781 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold8852, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCATTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACCACATT 

TTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGTAT 

TGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGCTAGAACGTTCAAGCAGCT 

AAAGGAAAATTGACATTTGGTTGGATATTCGTTCAACGGACAACAATAAAGGGGCAAGCG 

TACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAG 

AAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGGGCACTTTTGCCCGCATTT 

CTCCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGCTTTCCATGCTCCTCATCTTTGA 

CGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCATAC 

AATGATCATGGTACACTTTACTCAGCAGATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCCTATGATGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTCGGATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAA 

GAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAAA 

ACCTAATTTGGACGCATTGTGGGTTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.75_gi-1092446811-gb-MAMS01003786_1-:201943-202903 

gi-1092446811-gb-MAMS01003786.1-:201943-202903 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2348, 

whole genome shotgun sequence 961 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCGTAACTAACCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGATTTTCTGATAGCTGGAAATATGTTTAAGAACGCTACTTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCCCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCCCCATATCGTAGCCGTAGAGTACAGT 



ATTTTCACCGAAAAGTATCTTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAAATGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAAGAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTCCATATTCTATCAAAACTGTATGTAAAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCTCTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGACAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATAGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

GCAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTGTACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATATTTGCTCTATCAGTGAACGCATGATGAAAATC 

GCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCACCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGAACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

G 

 

-- 

>Btmar1.7.76_gi-1092454888-gb-MAMS01000191_1-:884825-885793 

gi-1092454888-gb-MAMS01000191.1-:884825-885793 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold607, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTGAAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTCTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATACCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACGTTTGATTGGATTTTCGTTTAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATTTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCTATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTACACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATCATGGAAATC 



GCAAAACTCACCTGACTTACTCGTGTTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATA 

AACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAGGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCATTATGGGCTAGCTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.7.77_gi-1092454888-gb-MAMS01000191_1-:297566-298533 

gi-1092454888-gb-MAMS01000191.1-:297566-298533 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold607, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAATGGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCATAATTAGCTTTTTCGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTAGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTCCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTACATAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAATCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGTACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTTTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTGCTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATACTCCTCATCTTC 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAG 

TTTAAAACAAAATTAAATGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGCTGAAAATCGC 

AAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATAAAAATAAA 

CAAAATCTGTGATCGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGGAAAGCCCAAGAAA 

ACCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTAT 

>Btmar1.7.78_gi-1092454888-gb-MAMS01000191_1-:2308989-2309619 

gi-1092454888-gb-MAMS01000191.1-:2308989-2309619 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold607, 

whole genome shotgun sequence 631 bp 

TCATTGTTAGAACGTTCAAGCAGCTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCA 

ACGGACAACAATCAAGGGGCAAGTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATC 

AAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGATCA 



TTTTCGAGCACTTTTGCCCGCATTTCTTCCTCGTGATAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGT 

TGATTCCCATGCTCCTCATTTTTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCAT 

TCAAAACAGTGGGAACATCTCATACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAA 

AAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTG 

TCAGTGATCGCATGCTAAAATCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACAC 

AGAATAAACACAGATCAAAATAAACAAAATCTGTGAACCTAGCGTTCTTAAGTATATTTT 

AAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAAAACTCAATTCGGACGCATTATGGGCTAGTTATGACCA 

AAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTA 

>Btmar1.7.79_gi-1092434953-gb-MAMS01010585_1-:460268-461235 

gi-1092434953-gb-MAMS01010585.1-:460268-461235 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5223, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGTGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTTAACCCACAGGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCTAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTCCCACGCTCCTCATCTTT 

AACGAACACCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAATAAAATTTAGTGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTAAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCTAAATCGGACGCATTGTGGGCTGGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 



>Btmar1.7.80_gi-1092434953-gb-MAMS01010585_1-:323118-324089 

gi-1092434953-gb-MAMS01010585.1-:323118-324089 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5223, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAGAATCCTAGTTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAGGTAAGGCAACCTC 

AAGGGTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCAC 

AACATTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTA 

AAGTATTGTCACCTAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAA 

GCAGCTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGG 

CAAGTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGC 

CTTCAGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCC 

GCATTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTCCCACGCTCCTCAT 

CTTTAACGAACTCCTGACCAGTTTTCAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATC 

TCATACAATGATCATGGTAAACTCTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTAT 

ACCGAGTTTAAAACAAAATTTAGTGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAA 

ATCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATCCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAA 

ATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCA 

AGAAAACCTAAATCTGACGCATTCTGGGCTAGTTATGACCGAAATCCGGCTTCTAATCTA 

ACAGATCTCGTA 

>Btmar1.7.81_gi-1092455448-gb-MAMS01000042_1-:72644-73621 

gi-1092455448-gb-MAMS01000042.1-:72644-73621 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold192, whole 

genome shotgun sequence 978 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCATCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ACTTATTGTCATCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGCAGGATCATTGTTAGAATGTTCAA 

GCAGCTGAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGG 



CAAGTGTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACTTATTCTATCAAAATATATTGTATGTACA 

GAGCCTTTAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCAAGCACTTTT 

GCCCGCACTTCTTCCACGCGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAAGGTCGATTCCCATGCTCC 

TCATCTTTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATAGTTTAACGCATTCAAAACAGTGGGAA 

CATCTCTTACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAG 

GTATACCAAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTTAATCTTTGCTCTATCAGTGATGGCATGA 

TGAAAATCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTAA 

TCAAAATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAA 

GCTCAAGAAAACCCAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTA 

ATCTAACAGACCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.82_gi-1092454581-gb-MAMS01000286_1-:145985-146956 

gi-1092454581-gb-MAMS01000286.1-:145985-146956 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1011, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCCGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

TTTACATTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTAAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAGCCCACAAGGGCGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTATACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTGGAGCGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGGCATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGGAACTTGATGCGTGTTTACATACTCTATCAAAATTGTACGTACAGAGCTTTC 

AGAAATACTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCAATTTTGTCCGCAC 

TTATTCTTCCACGTGACAAATGTCGGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATC 

TTTAACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTAAACCTTTCAAAACAGTGGAAACGTCTC 

ATACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCTGTATAAGGTTTAC 

CGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTCGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAA 

TCGCAAAACGCACCTGACTTACTCCTGTTCAAGATGACTTAGAATAAACACTGATCAAAA 

TAAACAAAATCTGTGAATGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGGAAAGCTCAA 



GAAAATCTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGCCCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.83_gi-1092436272-gb-MAMS01009266_1-:10586-11557 

gi-1092436272-gb-MAMS01009266.1-:10586-11557 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold46539, whole 

genome shotgun sequence 972 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTTGTCATAACTAGCCTACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCGTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAAAGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATGACTTTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCTGCAT 

TTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTATTCCCACGCTCCTCATC 

TTTAACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCT 

CATACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTAAA 

CCGAGTTGAAAACAAAATTTAGTGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAA 

TCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAA 

TAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAA 

GAGAACCTAAATCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGAACAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTAT 

-- 

>Btmar1.7.84_gi-1092448477-gb-MAMS01003064_1-:690840-691809 

gi-1092448477-gb-MAMS01003064.1-:690840-691809 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2068, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGATCTTTTTTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 



AATTTGAAAAATCCTAATCAGCTTCATTGATATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATATTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTGTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCTATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACAGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTAAAACTCGGCGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACACTGTTCAACAAGCTTGAAATGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAC 

CTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCACTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACGGTGGGAACATCTCAT 

ACAATGATAATGGTAAACTTTACTTAGCATACACCAGAAATTTCGGTACAAGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATC 

GAAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAAAATAAACACTGATCAGAATA 

AACAAAATCTGTTAACGTAACGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGTTCAAGA 

AAACCTAATTCGGACGCGTTGTGGGCTAGTTAAGTCCAAAATTCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.85_gi-1092454801-gb-MAMS01000208_1-:3607457-3608427 

gi-1092454801-gb-MAMS01000208.1-:3607457-3608427 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold649, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGTTTTTGTGATAGCTGACAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTAGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTCCTGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CCATAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGTCA 

AGTGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTAAATATTCTATCAAAATTGTATGTAGAGAGCCT 

TCAGAAATATTACTCTGTTTAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTACCCGC 

ACTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCTGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCT 



TTGACGAACTCCTTTCCAGTTTTGAATCGTCTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTC 

AAACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCATATACCAAAATTTTCGGTACAAAGTATAC 

CGAGCTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGAGATCGCATGATGAAAA 

TCGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAA 

TGAACAAAATCTGTGAACGTAGCATTCTTAAATATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAA 

GAAAACCTAATTCGGACGCACTGTAGGCTACTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.7.86_gi-1092454879-gb-MAMS01000194_1-:2033913-2034687 

gi-1092454879-gb-MAMS01000194.1-:2033913-2034687 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold610, 

whole genome shotgun sequence 775 bp 

TTATGTTTGACCGAACTTGTCTCCCTTTTTCCGGTCTTGCACTACATTTTTCAACCCACA 

AGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGGCGTACACTCAAGTATTGTCACCGAAAA 

TTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAGCTAAAGGGAAATTG 

ACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGGCAACAATCAAGGGGCAAGTGTACTTGAAACTC 

GATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAGAAATATTACTCT 

GTTCAACAAGCTTGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCACCTCTTCCACGTGAC 

AATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTGACGAACTCCTGACC 

AGTTTTGAATCGTTCAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCATACAATGATCATGGTA 

AACTTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAGTTTAAAACAAAAT 

TTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCGCAAAACGCACCTGA 

CTTACTCGTATTCATGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAACAAAATCTGTGAA 

CGTAGCGTTCTTAAAGATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAACCTAATTCGGAC 

GCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTAT 

>Btmar1.7.87_gi-1092454879-gb-MAMS01000194_1-:2235308-2236283 

gi-1092454879-gb-MAMS01000194.1-:2235308-2236283 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold610, 

whole genome shotgun sequence 976 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTGATAACTAGCCCATAATGCGTCGAA 

ATTAGGTTTTTTTGAACTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGGACGCTACGTTCACA 



AATTTGAAAAATTCTAATTAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTACGGCAACCTCATGG 

GTGTTCTGCAATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCAGTCTTGCACTACA 

TTTGTCAACCCACAAGGACGGTTGGCGATTCGTTTCCATATCGTAGGCGTACACTCAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCAAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGCTCAAGAAC 

CTCAAGTAGCTAAAGGAAAATCGACATTCAGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATTA 

AGGGGCAAGTGTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCCATCAAAATTGTATGTAC 

AGAGCCTTCAGAAATATTAAACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCAATTT 

AGCCCACACTTTTTCCATGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGATCGTCGATTCCCGTGCTC 

CTCATCTTCGACGAACTCCTGACCAGTTATGAATCGTTTAACCCACTCAAGGCAGTGAGA 

ACAACTCATACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTGTCATACCAAAAGTTTCGGTACAATG 

TATACCGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTAAATCTCAGCTCTGTCAGTGATCGCATGAT 

GAAATTCGCAGAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGAT 

CAAAATAAACAAAATCTGAGAATCTAGCGTTCTTCAATATGTTATCAGCTATTAGGAAAG 

TCCAAGGAAACCCAATTTGGACGCACACTGGGCTAGATATCACCAAAATCCGGTTTCTAA 

TCTAACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.7.88_gi-1092447432-gb-MAMS01003516_1-:1003273-1004241 

gi-1092447432-gb-MAMS01003516.1-:1003273-1004241 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2242, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACAATGCATTCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGTTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACAACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTAAACTAAAGT 

ATTGTCACCAAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGTAATTTGACATTTGGTTGGATTCTCGTTCAAGGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCCCGAAACGATCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCCT 

TTCTTCCTCATGACAAATGTCAGTCGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATTTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCAT 



ACAATGATCATGGTAAACTTTTCTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACACGGTATACCG 

AGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATGCTAAAATCG 

CAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACAGATCAAAATAA 

ACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTAAGCTACCAGGAAAGCTCAAGAA 

AACCCAATTCGGACGCATTATGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTTGTAT 

 

-- 

>Btmar1.7.89_gi-1092452381-gb-MAMS01001247_1-:857-1830 

gi-1092452381-gb-MAMS01001247.1-:857-1830 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold13540, whole 

genome shotgun sequence 974 bp 

TACGAGGTCTGATAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCAGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTCCACCGAACTTGTATCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACAATAAAAT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTATACATCTTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGTTT 

TCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAACGACCGTTTTCGAGCACTTCTGCCCGCA 

TTTCTTCCACGCGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTT 

TGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCA 

TACAATGATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAAAGTTTTGGTACAAGGTTTACC 

GAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAAT 

AAACAAAATCTGCGGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCTAGCTATCAGAAGAGCTC 

AAGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGAGGTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCT 

AACAGACCTCGTAT 

 



>Btmar1.8.1_gi-1092425808-gb-MAMS01019730_1-:3371829-3372676 

gi-1092425808-gb-MAMS01019730.1-:3371829-3372676 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold995, 

whole genome shotgun sequence 848 bp 

GAAACCAGATTTTGGTGATAACTAGCCCACAATGCACCCGAATTAGGTTTCCTTGGACTT 

TCCTGATAGCTAATAACATATTGAAGAACGCAAGATTCTCAGATTTTGTTCATCTTGATC 

AATGTTCATTCTGTATCACCTTGAATACGAGTAAGTCAGGTGCATTCTGCGATTTTCATG 

ATGCGATTACTGATAGAGCAAAGATTTAACATTACAATTTGTTTTAAACTCGGTATACCT 

TGTACTGAAACTTTTGGTATTCTAAGTAAAGTTTACCAAGAACATTGAATAAGTTGTTCT 

CTCTGTTTTGAGTGGTTCAAACGATTCAAAACTGGTCAAGAGTCTGTCGAAGATGAGGAG 

CACGGGAATCAACTATCAATGGCAACTGAAATTTGCCACGTAGAAGAAATGCGAGCAAAA 

GTGCTCGAAAATAGTTGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTCATATTTCTGAAGGCTCCGTA 

CATACAGTTCTGATAGAATATTTAGACATGCATCGAGCTTCAGGTAAACTTGTCCCGTGA 

TTGCTGCCCGTTGAACAAAAATCTAACCGAAAGTCAATTTCCCTTTAGCTCCTTGGATTT 

TCTAACTCTAATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGGTGGCAAAACTTGAGTGTAC 

GGCTACGATATGGAATCGAAACTCCAATCATCCTCGTGGGTTGAAAAAGGTAGTGCAAGA 

GGACCGAAAAAAAAGAGAAAAGTTCGGTCGGACATAAAAATCGCAGAACACCCATGAGGT 

TGCCTTACTTCAAGCAACGAACTAAATAAGGTAATTAAGATTTTTTTTTGTGAATCTACC 

GTTCTTAA 

-- 

>Btmar1.8.2_gi-1092436272-gb-MAMS01009266_1-:165625-166381 

gi-1092436272-gb-MAMS01009266.1-:165625-166381 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold46539, 

whole genome shotgun sequence 757 bp 

CATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACACTAAATTTTGTTTTCAGCTCGGTATACC 

TTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCATGATCATTGTATGAGATGT 

TCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGAGTTCGTTAAAGATGAG 

GAGCGTGGGAATAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCACGTGGAAGAAATGCGG 

GCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAAAGTCATATTTCTGAAGGC 

TCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTCAGGTACACTTGCC 

CCTTGATTGTCGTCCTTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAATTACCTTTAGCTGCTT 

GAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGGTGACAATACTTTA 



GTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGGTTGAAAAATGTTGT 

GCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGCAAAACACCCTTGA 

GGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTACGATTTTTCAAATTTGTGAA 

CGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAACGTAATTTGGAC 

GCATTGTAGGCTAGTTATGACAAAAATCCGGTTTCTA 

 

-- 

>Btmar1.8.3_gi-1092455142-gb-MAMS01000117_1-:3884741-3885707 

gi-1092455142-gb-MAMS01000117.1-:3884741-3885707 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold382, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAAGTAGCCCACAACGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGCTCAC 

AGATTTTTATTATTTTGATCAGTGTTTAATCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TACGTTTTGCGATTTTCATCATGTGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTGTACCGAAACTTTTGGTACATGCTAAGTAAAGTTTATCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACTATTCAAAACTGGTCAG 

GGGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAGTGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATATCTGAACGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACTCTTGCCCCTTGATAGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTTAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGGTAATTTTC 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTATGATATGGAGATGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATATCGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGTCAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTCCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAGTTTGTGAACGTTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATTTGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTC 

-- 



>Btmar1.8.4_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:876687-877656 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:876687-877656 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACTGGATTTTGGTCATAACTAGCCCATAATGCGTCCG 

AATTGAGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTTAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCTGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAAATGAGGAGCATGGGAATCAACCCTCAACGGCGACTGACATTTATCAC 

GAGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGATCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAAT 

TACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGAGCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTT 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCCCAAGA 

AAACGTAATTTGGATGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.5_gi-1092455060-gb-MAMS01000144_1-:178577-179543 

gi-1092455060-gb-MAMS01000144.1-:178577-179543 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold469, whole 

genome shotgun sequence 967 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTGGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGCAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCATTGTTTATTCTATGTCATCTTGAATACGAGTAAGTTAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCTATCACTAATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTGGTACCGAAAATTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATATTCCCACTGTTTTGAATGAGTTTAACGATTCAAAACTGGTCA 



GGAATTTGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCTACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTCCGAGCTTTTTGAGCAGTG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAGTATGTAGACACGAATCGAGT 

TTCAGGTATACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

GTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATCATTTT 

CGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAGT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTTAAGCCACATACCAACGAAGCCAATTAGGAT 

TTGTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTGAATATATTTTCACCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATAACAG 

ACCTCGT 

-- 

>Btmar1.8.6_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:7752646-7753614 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:7752646-7753614 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

ATTTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACACTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

AAGTTCGTTAAAGATGAGGAGCGTGGGAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAAAGT 

CATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCTTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAAT 

TACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTA 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 



AAACGTAATTTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.7_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:4600522-4601495 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:4600522-4601495 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 974 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTTATAACTAGCGCACAATGCGTCGA 

AATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTTAGAACGCTACGTTCAC 

ATATTTGATTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACGTTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATACGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTACTTAAACGATTCAAAACTG 

GTCAGGAGTCCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTT 

GTCACGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAAC 

AGAGTAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATATAGACACGCATC 

AAGTTTCAGGTACACTTGCCTCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATAT 

CAATTTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTATATTTTTGGATAGGATAA 

TTTTCGGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCCT 

TGTGGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAAACAAGTTCGGTGAAACATAA 

AAATCGCAAAACACCCTTGAGGTTGAATTACTTCAAGCTACATACCAACGAAGCTCATTA 

GGATTTTTCAAACTTGTGAACGTAGCGTTCTTACGTATAGTTCCAGCTATCAGAAAAGCT 

CAAAAAAACGTGAATTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATC 

TAACAGACCTCGTA 

>Btmar1.8.8_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:6438386-6439353 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:6438386-6439353 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTGATAACTAGCTTTCTGTGAGTCAA 

AATTAAGTTTTCTTGGACTTTTCTGATAGCTGATAACATACTAAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATCTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACAAGGAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGAAAAGATTCGACATTAAATTTT 



GTTTTAAACTCGGTATACCTGTACCGAAACTTTTGGCATATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCTCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCACCAACGGCAACTAACATTTGTTAC 

GAGGAAGAAGTGCGGGCGAAAGTCTCGAAAATGGTCGTTTTGAGCTTGCTCAACAGTGTA 

ATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATGGAACATGTAGACATGCATAGAGTTT 

CAGGCACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACAAAAATCCAACCAAATGTTAATTT 

CCCTATAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCG 

GTGATAATACTTGAGTGTACGGCTACGATACGGAGACGAAACTCCAATCATCCTTATGGA 

TTGAAAAATGCAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCAGGAGGTTGCCGTACTGGAAGCCACATATCAACAAAGCTAATTAAGATTT 

TTCAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCAATCAGGAAAAATCAAGAA 

AACCTAATTCCGATGCACAATAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.9_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:2379148-2380114 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:2379148-2380114 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTGGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTTCGA 

TTTAGGGTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTAGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAATAGGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTAATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATAATCTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAGA 

TCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGAA 

GTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACGT 

GGAAGAAGTGCGAGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTAA 

TATTTCTGAAGGCTCTGCACATACAATTTTGATAGAATATGTAAACACGCATCGAGTTTC 

AGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAATTGTCAATTTC 

CCTTTAGCTGCTTGAACGTTTTAACAATGATCCTACATTTTTGGATGGGATAATTTTCGG 

TGAAAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGGT 



TCAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGC 

AAAACACCCTTGAGGTTGCCTAACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTAATTATGATTTT 

TCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTTAATATGTTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAA 

ACGTAATTTGGACCCATAGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.10_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:799287-800250 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:799287-800250 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 964 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAGCCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTAAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTCTGTCATTTTGAATACGAGTAAGTTAGG 

TGCATTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACCGATAGAGCAAAGATTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTTGGTATACCTTGTACTGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTTTGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCACAGATGAGGAGCATGGGAATTGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGAAAGAAGTGCGAGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTCGTTGAATAGAG 

TATTATTTCTGGAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTATACATTTTTGGATAGGATAATT 

TTCGGTGACAATACTTTAGTGTACAGCTACGATATGGAAACGAAACTCTAATCGTCCTTG 

TGGGTTGAAAATTTTAGTGCAAGATCGAAAAAAGAGAGATAAGTTCGATCAAACATAAAA 

ATCGCAAAAGATCCTTGAGGTTGCCTTACTTTAAGCCACATACCAACAAAACTAATTAGG 

ATTTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAAAAAAGCTCAATAAAACG 

TAATTTGGACGCATTGAGGGCTACTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAAACCT 

CGTA 

>Btmar1.8.11_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:1812857-1813823 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:1812857-1813823 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTTACTGTGCGTTCG 



AATTAGGTTTTCTTAGACTTTTCTGATAGCTGACAACATACTAAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTATCATCTTGAATACGAGGACGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATACGATCACTGACAGAGCAAAGATTTAACATTACATTTT 

GTTTCAAGCTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAATGTTTACCAAG 

ATCATTATAAGAGTTTTTCTCACTATTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAAG 

AGTTCGTTGAAGTTGAGGAGCATGGGAATCGACCATCAACGGCAACTAACATTTGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTAA 

TATTTCTGAAGGCTCCGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACATGCATAGAGTTTC 

AGAGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACAAAATCCAACCAAATGTTAATTTA 

CCTGTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTCCGG 

TGATAATACTTGAGTGTACGGCTAAGATACGGAGACGAAACTCCAATCATCCTTGTGGAT 

TGAAAAATTTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAATATAAAAATCGC 

AAAACACCCATGAGGTTGCCGTACTTGAAGCCACATACCAACGAGGCTAATTAAGATTTT 

TCAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAAATCAAAAAA 

ACTTAATTTGGACGCACAATAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.12_gi-1092455529-gb-MAMS01000026_1-:6868567-6869531 

gi-1092455529-gb-MAMS01000026.1-:6868567-6869531 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15, 

whole genome shotgun sequence 965 bp 

TACGAGGTCTATTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTTGCTGTGCGTCCGA 

ATTAGGATTTCTTGGACTTTTCTGATAGCTGATAACATACTAAAGAACGCAACGTTCACT 

GATTTTGTTTATGTTGATTAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGGAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATTATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTTAACATTACATTTTG 

CTTTAAGCTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAGA 

TCGTTATATGAGTTGTTCTCACTATTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAGAACTGGTCAGGA 

GTTCGTTGAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCATCAACGGCAACTAACATTTGTCACGT 

GGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTAAT 

ATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACATGCATCGAGTTTCA 

GGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACAAAATCCAACCAAATGTTAATTTCCC 



TATAGCTGCTTGAACGTGCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATGCTCGGTG 

ATAATACTTGAGTGTACGGCTAAGATATAGAGACGAAACTCCAATCATCCTTGTGGATTG 

AAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGTGACAAGTTCGATCAAACATAAAAATCGCAA 

AACACCTATGAGGTTGCCGTACTTGAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAAGATTTTTC 

AAATCTGTGGACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGGAAAGATCAAGAAAAC 

TAAATTTGGACGCACAGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACC 

TTGTA 

>Btmar1.8.13_gi-1092455529-gb-MAMS01000026_1-:16414-17348 

gi-1092455529-gb-MAMS01000026.1-:16414-17348 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15, whole 

genome shotgun sequence 935 bp 

GGTGATAGCTAGCCCAGTGTGCGTCCGAATTAGGTTTCCTTGGACTTTTCCGATAGCTGA 

TAACATATTGAAGAACACTAGATTCACAGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTTTTCTG 

TGTCATCTTGAATACGAGTAAGGCAGGAGCGCTCTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGA 

CAGAGCAAAGATTTAACATTACATTTTTTTTAAACTCTGTATACCTTGTATCGAAACTTT 

TGGTATACTAAGTAAAGTTTACCAAGATCATTGTATGAGTTGTTCTCACTGTTTTGAATG 

GGTTAAACGATTCAAATCTGGTCAGGAGTTCGTCGAAGATGAGTAGCACGGGAATCGACC 

ATCAACGGCAACTGACATTTGTCACGTGGAAGGAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATAG 

TCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTATAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATTTAATTTTGAT 

AGAATATGTAGACATGCATCGAGTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGA 

ACAAAAATCCAACTGAATGTCAAATTCCCTTTAGCTGCTCGAACGTTCTAACAATGATCC 

TACATTTTTGGATTGGATAATTTTCGGTGACAATACTTGAGTGTCCGGCTACGATATGGA 

GACGAAACTCCAATCATCCTTGTGGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAG 

ACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGCAGAACACCCATGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCA 

CATAACAACGAAGCTAATTGGGATTTTTTCAAATTTGTGAACGTATCGTTCTTTAGTATA 

TTTATAGCTAACAGGGAAGTTCAAGAAAACCTGATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTCATG 

ACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.14_gi-1092453165-gb-MAMS01000916_1-:5130930-5131897 

gi-1092453165-gb-MAMS01000916.1-:5130930-5131897 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1224, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 



ATACAAGGTCTGTTAGAATAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTATGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACAAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGTTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAG 

ATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGG 

AGTTCGTCGAAGATGAGGAGTATGGGAATCTACCCTCAACGGCAACTGACATTCGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCTGAAGGCTATGTGCATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTTACCCCTTGATTGTTGACCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATTT 

CCCCTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCT 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTAATTATGATTT 

TTCGAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.15_gi-1092455378-gb-MAMS01000055_1-:3964479-3965449 

gi-1092455378-gb-MAMS01000055.1-:3964479-3965449 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold226, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCTTAACTAGGCCCCAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCA 

CAGATTTTGTTTACTTTGATCAGTGTTTAGTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAG 

GTGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTT 

TGTTTTAAACTCGGTACACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACC 

ATGATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAGCTGGTC 

AGGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTC 

ACGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGA 



GTAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAG 

TTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTCGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAA 

TTTCCCTTTAGCTGCTTCAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGGTAGGATGATTT 

TCGGTGACAATACTTCAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGT 

GGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAAAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAA 

TCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTATTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGA 

TTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTGTCAGCTAGCAGAAAAGCTCAA 

GAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTA 

>Btmar1.8.16_gi-1092455378-gb-MAMS01000055_1-:2990060-2991026 

gi-1092455378-gb-MAMS01000055.1-:2990060-2991026 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold226, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGTTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACCTATAGAGCCAAGACTCAACATTTAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAGA 

TCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGA 

GTTCGTCGAAGATGAGGAGTATGGGAATCAACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACGT 

GGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCATTTCGAACTTGTTGAACAGAGTAA 

TATTTCTGATGGCTCTGTACGTACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTC 

AGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACAAAAATCCAACCAAATGTCAATTTC 

CCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAATAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGG 

TGACAATACTTAAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGGT 

TGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGC 

AAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATAGCAACAAAGCTAATTATGATTTT 

TCAAATTTGTGAACGTAGCGATCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAA 

ACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

-- 



>Btmar1.8.17*_gi-1092453251-gb-MAMS01000883_1-:1321074-1322051 

gi-1092453251-gb-MAMS01000883.1-:1321074-1322051 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1214, 

whole genome shotgun sequence 978 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTGGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCCGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACATTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATTAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTAAACATTGAATTTT 

TTTTTTAAACTCGGTATACCCTGTACCGAAACTTTTGGTAAATGCTAAGTAAAGTTTACC 

ATGATCAATGATCATTGTGCGAGATTTTCCCACTGTTTCGAATGGGTTAAACTGTTCAAA 

ACTGGTCAGGAGTTCGTCAAAGATGAAGAGCATGGGAATCGACCTTCAACGGCAACTGAC 

ATTTGTCACGTGGAAGAAATGCAGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGTGTGTT 

GAACAGAGTAATATTTTTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACATG 

CATCGAGTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAA 

ATGTTAAAATCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAAG 

ATAATTTTCGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGGAACTCCAATCG 

TCCTTGTGGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAAC 

ATAAAAATCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTA 

ATTAGGATTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTGAATATATTTTCAGCTATCAGAAA 

AGCTCAAGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACAGAAATCCGGTTTCT 

AATCTAACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.18_gi-1092455591-gb-MAMS01000016_1-:877465-878431 

gi-1092455591-gb-MAMS01000016.1-:877465-878431 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold132, whole 

genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTTACTGTGCGTTCGA 

ATTAGGTTTTCTTAGACTTTTCTGATAGCTGACAACATACTAAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGGAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATACGATCACAGACAGAGCAAAGATTTAACATTACATTTTG 

TTTCAAGCTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAATGTTTACCAAGA 

TCATTATATGAGTTTTTCTCACTATTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGA 



GTTCGTTGAAGTTGAGGAGCGTGGGAATCGACCATCAACGGCAACTAACATTTGTTACGT 

GGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTAAT 

ATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACATGCATAGAGTTTCA 

GAGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACAAAATCCAACCAAATGTTAATTTAC 

CTGTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGGT 

GATAATACTTGAGTGTACGGCTAAGATACGGAGACGAAACTCCAATCATCCTTGTGGATT 

GAAAAATTTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGATCGGTCAAATATAAAAATCGCA 

AAACACCCATGAGGTTGCCGTACTTGAAGCCACATACCAACGAGGCTAATTAAGATTTTT 

CAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCATGGAAAGATCAAAAAA 

ACTTAATTTGGACGCACAATAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.19_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:3456262-3457230 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:3456262-3457230 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTAATAGCTGGAAATATATTTAAGAACGTTACGTTCGCA 

GATTTTATTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTTTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGATTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGATGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCATTTCGAGCTTGTTGAACAAAAT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAAGCCAACCAAATGTCAATT 

TCCCTGTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGGTCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAAATCCAATCGTCTTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCATTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 



TTTCAAATTTGTGATCGTAGCGTTCTTATATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGCAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.8.20_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:474495-475464 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:474495-475464 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTTCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGGTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGTTCACTGATAGAGCAAATATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTACACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGCATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACTATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGAGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTTTACATACAATTTTGATAGAATATGGAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTCTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCATT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAAGATACTTTT 

CGGTGAAAATACTGTACTCTACGGCTACGATATGGGGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGGGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGAT 

TTTTCAAATTTGTGAAAGTAGCGTTCTTAAACATATTTCCAGCTATCAGAAAATCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGTCAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

>Btmar1.8.21_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:275017-275982 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:275017-275982 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 966 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTTTTTAGCTTACCTGATAGCTGGAAAGGTACTAAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGTGCGTTT 

TGCGATTTTCATCATGCGATCATTGATAGAGCAAAGGTTCAACATTAAATTTTGTTTTAA 



ACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCATGATCAT 

TGTATGAGATGTTCCCACTCTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGAGTTC 

GTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACGTGGAA 

GAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTAATATT 

TCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGTAGAATACCTATGTAGACACGCATCGACTTTCA 

GGTACAGTTGTCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCCAATGTCAATTTCC 

CTTTAGCTGCTTGAACGTTCCAACAATGATCCTACATTTTTGGAAAGGATAATTTTCGGT 

GACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGGTT 

GAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGTTAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGCA 

AAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCTACATACCAACGAAGCTAATTAGAATTCTT 

CAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCACCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAA 

CGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGAC 

CTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.22_gi-1092455410-gb-MAMS01000046_1-:373759-374730 

gi-1092455410-gb-MAMS01000046.1-:373759-374730 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold20, whole 

genome shotgun sequence 972 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATTTCTACCCCACAATGCGTCCA 

AATTACGTTTCCTTGAGCTCTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATGTTCATCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATACGCTGAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATATGGGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGT 

CAGGAGTTTGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGATCCTCAACGGCAACTGACATTTGT 

CACGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAG 

AGTAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGA 

GTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGCCA 

ATTTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATT 

TTCGGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCCTTG 



TGGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGTTGAAACATAATA 

ATCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTCATTAGG 

ATTTTTCAAACTTATGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCA 

AGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.23_gi-1092455566-gb-MAMS01000020_1-:2755399-2756367 

gi-1092455566-gb-MAMS01000020.1-:2755399-2756367 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold14, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTACCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTCTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTAGTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTCAACATTGAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATACGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGGGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTTGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCAAACCAAATGTCAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGAAGACAAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTGAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTCTTTAAGATT 

TTTCAAACTTATGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGTTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.24_gi-1092447144-gb-MAMS01003641_1-:341004-341980 

gi-1092447144-gb-MAMS01003641.1-:341004-341980 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2288, 

whole genome shotgun sequence 977 bp 



TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGACATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTCTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAAGTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCGAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAAAAAGTGCGGGCAATAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTATTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGA 

ATCAGGTACACTTGCCCCATGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTCCTTGAACGTTCTAACTATGATCCTACATTTTTGGATTGGATAATTTT 

CGGTGACAATACTTTAGTGTACAGCTACGATACACGTATGGAGACGAAACTCCAATCGTC 

CTTGTGGGTTGAAAATTGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACGAGTTCGGTCAAACAT 

AAAAATCGCAAAACACCCTTGAGGTTACCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAAT 

TAGGATTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAAATATATTTTCACCTATCAGAAAA 

GCTCAAGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAACTCCGGTTTCTA 

ATCTAACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.25_gi-1092440704-gb-MAMS01006626_1-:607144-608113 

gi-1092440704-gb-MAMS01006626.1-:607144-608113 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3536, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTACCCCACAATGCGTCCA 

AATTACGTTTTCTTGAGCTCTTTTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAATAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTCAACATTGAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATACGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGGGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTTGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACAAGCATCGAGT 



TTCGGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 

CGGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCCTTATG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTGAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTCATTAGGAT 

TTTTCAAACTTATGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

>Btmar1.8.26_gi-1092455599-gb-MAMS01000015_1-:1893936-1894903 

gi-1092455599-gb-MAMS01000015.1-:1893936-1894903 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold130, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTCACAATGCGTTCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTATGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACAAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGAGCACTGATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTACACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAG 

ATCATTGTATGAGATGTTCCCTCTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGG 

AGTTCGTCGAAGATGAGGAGTATGGGAATCTACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCTGAAGGCTATGTGCATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATTT 

CCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGAAAGGATAATTTTCT 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACAAAGTTAATTATGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

-- 



>Btmar1.8.27_gi-1092454766-gb-MAMS01000216_1-:575873-576846 

gi-1092454766-gb-MAMS01000216.1-:575873-576846 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold659, whole 

genome shotgun sequence 974 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTCTGATTAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATAAGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTAT 

GCTTTAAACTCGGTATACCTCATACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAATGTTTACT 

ATGATCATTGTATGAGATGTTTCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTC 

AGGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTC 

ACGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGA 

GTAATATTTCTGAAGGCTCTATGGACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCG 

AGTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATCGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTC 

AATTTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAAT 

TTTCGATGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCC 

TTGTGGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAA 

AAATCGCAAAACATTCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTGATTT 

GGCTTTTTCAAATTTTTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCT 

CAAGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGGTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATC 

TAACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.28_gi-1092441631-gb-MAMS01006240_1-:26789-27758 

gi-1092441631-gb-MAMS01006240.1-:26789-27758 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold33694, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTCTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATACGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTAT 

GCTTTAAACTCGGTATACCTTATACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAATGTTTACT 

ATGATCATTGTATGAGATGTTTCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTC 



AGGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTC 

ACGTGAAAGAAGTTCGGGCAAAAAAGCTCGGAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGA 

GTCTAATTTCTGAAGGTTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAG 

TTTCAGGTACATTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAA 

TTTCCCTCTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTT 

TCGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGT 

GGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTGATTAGGAT 

TTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCAATGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.29_gi-1092454277-gb-MAMS01000420_1-:636724-637693 

gi-1092454277-gb-MAMS01000420.1-:636724-637693 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1063, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGATGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAAGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTCTGATTAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTAATCATACGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAGCATTAAATTAT 

GCTTTAAACTCGGTATACCTTATACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACTA 

TGATCATTGTATGAGATGTTTCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGACA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGAAAGAAGTTCGGGCAAAAAAGCTCGGAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TCTTCTTTCTGAAGGTTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACATTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACATTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 

CGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGAAGAAACTTCAATCGTTCCTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAGAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTATTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTGATTTGGAT 

TTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 



AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.30_gi-1092454277-gb-MAMS01000420_1-:1470729-1471697 

gi-1092454277-gb-MAMS01000420.1-:1470729-1471697 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1063, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTCACAATACGTTCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGCTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATAATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTGAATTTT 

GTTTTAAACTCTGTAAACCTTGTACCCAAACTTTTGGTGCATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATGTTCCCTCTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGCACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAAGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTTGAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGA 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAGAAAAGAGAGACAAGTACGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTTAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAGGA 

AATCGTAATTTGGACGCAATGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

AACCTCGTA 

 

>Btmar1.8.31_gi-1092428234-gb-MAMS01017304_1-:57-1025 

gi-1092428234-gb-MAMS01017304.1-:57-1025 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold82165, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTCACAATGCATCCGA 

ATTAGGTTTTCATGAGTTTTTCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATTAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 



GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGAATATGCTAAGTAAAGTTTACTAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATAAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACAGAAACTGACATTTGTCAC 

GTGAAAGAAGTTCGGGCAAAAAAGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

CCAGGTACATTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAACGTCAATT 

TTCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGTTCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATACTTTAGAGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTGATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.8.32_gi-1092430170-gb-MAMS01015368_1-:2243053-2244021 

gi-1092430170-gb-MAMS01015368.1-:2243053-2244021 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold735, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTGAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCTACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTTGTCAAAGATGAGAAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAAAAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTTTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATT 

TCCCTTCAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATGGGATAATTTCC 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCAAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 



GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACTTACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTCCTAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.33_gi-1092454833-gb-MAMS01000205_1-:1655752-1656719 

gi-1092454833-gb-MAMS01000205.1-:1655752-1656719 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold641, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTATTTATTTTGATCTGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCCATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACACTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATATCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTCAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATTGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACGCTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTAAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATACTGTAGTGTATGGCTACGATATGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTTAGCTATCAGAAAAGCTCAAAAA 

AACCTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACTAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

>Btmar1.8.34_gi-1092443497-gb-MAMS01005456_1-:2625290-2626259 

gi-1092443497-gb-MAMS01005456.1-:2625290-2626259 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3040, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGGGGTCTGTTAGAATAGAAACCGGATTTTGGTCATAAGTAGCCCAAAATGCGTCCG 

AATCAGGTTTTCTTGAGCTTCCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 



AGATTTTGTTTATTTTGATCAATGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTGCCGAAACTTTTGGTATATGCCAAGTGAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

AGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAAAGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 

CGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTG 

GATTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGAT 

TTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTGATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.35_gi-1092425897-gb-MAMS01019641_1-:6116775-6117746 

gi-1092425897-gb-MAMS01019641.1-:6116775-6117746 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold959, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCGCAATGCGTTCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTCATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAATATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTACACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTATCA 

TGATCATTGCATGAGATGTTCCCACTGTTTTTAATGGGTCAAACGATTCAAAACTAGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGAGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATATAGACACGCATCGAGT 

TTCCGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCATT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATTCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 



CGGTGAAAATACTGTAGTGTACGGCTACGATATGGGGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGTAAGACCGAAAAAAGGGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGAT 

TTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAACATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAATTTTGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.36_gi-1092425791-gb-MAMS01019747_1-:8668-9632 

gi-1092425791-gb-MAMS01019747.1-:8668-9632 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold370000, whole 

genome shotgun sequence 965 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTTACTGTGCGTCCGA 

ATTAGATTTTCTAAGACTTTTCTGATAGCTGATAACATATCAAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGGAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATACGATCACTGACAGAGCAAAGATTTAACATTACATTTTG 

TTTTAAGCTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGATATGCTAAGTAAAGTTTACCAAGA 

TCATTATATGAGTTGTTCTCACTATTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGA 

GTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCATCAACGGCAACTAACATTTGTCACGT 

GGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTAAT 

ATTTCTGAAGGCTCTGTATATACAATTTTGATAGAATATGTAGACATGCATCGAGTTTCA 

GGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACAAAATTCAACCAAATGTTAATTTCCC 

TGTAGCTGCTTGAACGTTCTAACCATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGATG 

ATAATACTTGAGTGTACGGCTAAGATACGGAGACGAAACTCCAATCATCCTTGTGTATTG 

AAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGCAA 

AACATCCATGAGGTTGCCGTACTTGAAGCCACATACCAACGAAGCAAATTAAGATTTTTC 

AAATCTGTGAACGTGGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGAAAAAATCAAGAAAAC 

TTAATTTCGACGCACAGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACC 

TCGTA 

 



>Btmar1.8.37_gi-1092455005-gb-MAMS01000156_1-:661291-662259 

gi-1092455005-gb-MAMS01000156.1-:661291-662259 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold506, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTTCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGGATGTTCTCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCACCTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGACTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTATACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTCGCCCCTTGATTGTTTTCCATTGAACGAAAATCCAACAAAATGTCAATT 

TCCCTGTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATTTGATAATTTTT 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTAGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGAAAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGGGGTTGCCTTACTTCAAGCCCCATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.38_gi-1092445999-gb-MAMS01004090_1-:1351608-1352576 

gi-1092445999-gb-MAMS01004090.1-:1351608-1352576 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2478, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTTATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTAAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATACGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCGAAACTGGTCAG 



GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAG 

GTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTGAACGCTCTAACAGAGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTGAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTCATTAGGATT 

TTTCAAACTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGTTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.39_gi-1092436347-gb-MAMS01009191_1-:191877-192849 

gi-1092436347-gb-MAMS01009191.1-:191877-192849 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4625, 

whole genome shotgun sequence 973 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATGTACTGAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTATGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGTGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAGCTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTTAGTTAAAATTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAGTGCGGGCAGAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCAAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGTATCGAGTT 

TCATGTACACTTGCTCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTATCGATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GATTACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATTTAGTACGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAA 

AATCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTGATTAG 



GATTTTTCAAATTTTTGAATGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTC 

AAGAAAACGTAATTTGGCCGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCT 

AACAGACCTCGTA 

 

>Btmar1.8.40_gi-1092437641-gb-MAMS01008105_1-:445981-446948 

gi-1092437641-gb-MAMS01008105.1-:445981-446948 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4137, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTTCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGGATGTTCTCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGA 

AGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCACCTGACATTTGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCTGAAGACTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTATACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTCGCCCCTTGATTGTTTTCCATTGAACGAAAATCCAACAAAATGTCAATTT 

CCCTGTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATTTGATAATTTTCG 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TAGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGAAAAATTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGGGGTTGCCTTACTTCAAGCCCCATACCAACGAAGCTAATTAGGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.41_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:5754006-5754976 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:5754006-5754976 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 



AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTATGTCATCTTGAATACGATTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTACATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGAGAATCGACCCTCAACGACAACTGACATTTGTCA 

CCTGGAAGAAGTGCAGGCAAAAGTGCTCGAAATTGGTTGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTTTGAAGGCTCTACACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACAAAAATCCAACCAAATGTCATT 

TTTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTTTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTT 

TCGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTTCAATCGTCCTTGT 

GGGTTGAAAAATTTAGTGCAAGACCAAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCCACCATAAAAA 

TCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACAAACCAACGAACCTAATTAGGA 

TTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTACATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAA 

GAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAATTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.42_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:1854225-1855194 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:1854225-1855194 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTTCG 

AATTAGGTTTCCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTAATCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TCCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGACAGAGCAAATATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTACACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGCATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGAGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTTTGAAAACTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCATT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACGATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 



CGGTGAAAATACTGTAGTGTACGGCTACGATATGGGGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGGGAGACAAGTTCGGGCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGAT 

TTTTCAAATTTGTGAACGTAACGTTCTTAAACATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.43_gi-1092455371-gb-MAMS01000058_1-:524248-525217 

gi-1092455371-gb-MAMS01000058.1-:524248-525217 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold232, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTACCCCACAATGCGTCCA 

AATTACGTTTTCTTGAGCTCTTCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTAGTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTCCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTCAACATTGAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATACGCTAAGTAAAGTTTACTA 

TGATCATTGTATGGGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTTGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTATATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCAAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 

CGGTGACAAAATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCCTTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTGAAACTTAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTCTTTAAGAT 

TTTTCAAACTTATGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGTTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

 

-- 



>Btmar1.8.44_gi-1092442353-gb-MAMS01005939_1-:1337055-1338022 

gi-1092442353-gb-MAMS01005939.1-:1337055-1338022 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3236, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTCAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTATCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTGT 

TTTAAACTCGGTATACCTTGTAACGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCATG 

ATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGG 

AGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTTGTTTCGAGCTTGTTGAACTGAGTA 

ATATTTCTGAAGGCTCCGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCTATTT 

ACCTTTAGCTGCTTAAACGTTCTAACAACGATCCTACATTTTTGGATGGGATAATTTTCG 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAGAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGTCACATACCAACGAAGCTAATTATGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGAAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATTAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTTTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.45_gi-1092427769-gb-MAMS01017769_1-:146448-147416 

gi-1092427769-gb-MAMS01017769.1-:146448-147416 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold844, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGCCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCTTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCATA 

GATTTTGTTTATATTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAAATTCAACATTAAATTTTG 

TTTGAAACTTGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAACGTTTACCAT 



GATCATTGTATGAGATGTTCCCGCTGTTTTGAATGGGATAAACGATTCAAAACTGGCCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTTAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAGTGCAGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATCTCTGAAGGCTCTGTATATACAATTTTGATAGAATATGTAGACATGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTCGCCCCTTGATTGTTGTCGATTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAAA 

AAACGTAATTTGGACGCATAATGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.46_gi-1092435969-gb-MAMS01009569_1-:1523684-1524652 

gi-1092435969-gb-MAMS01009569.1-:1523684-1524652 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold479, 

whole genome shotgun sequence 969 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCATAATGCGTCTA 

AATTAGGTTTTTTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACAAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATCCGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGTTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATTGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCACATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 

CGGTGACAATACTTTAGTGTAAGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAGAAAAGAGAGACAAGTTCGGTGAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 



TTTCAAACTTGTGAACGTAGCGTTTTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTTTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

 

>Btmar1.8.47_gi-1092455019-gb-MAMS01000152_1-:1277608-1278579 

gi-1092455019-gb-MAMS01000152.1-:1277608-1278579 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold499, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

ATTTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACACTAAATTTTG 

TTTTCAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTTAAAGATGAGGAGCGTGGGAATAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGT 

CACGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAA 

AGTCATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGA 

GTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCTTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCA 

AATTACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATT 

TTCGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTG 

TGGGTTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAA 

ATCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTACG 

ATTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCA 

AGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACAAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.48_gi-1092455472-gb-MAMS01000033_1-:303544-304511 

gi-1092455472-gb-MAMS01000033.1-:303544-304511 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold176, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGTGTCCGG 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATAATTAAGAACGCTACGTTCACA 



GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATATGAGTAAGTCAAGT 

GCGTTTTGCGATTTTAGCCTGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACATTAAATGTTGT 

TTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATACGCTAAGAAAAGTTTACCATG 

ATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGG 

AGTTTGTCAAAAATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCACG 

TGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCGGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCAACGAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAATT 

ACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCG 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.49_gi-1092441201-gb-MAMS01006425_1-:58013-58983 

gi-1092441201-gb-MAMS01006425.1-:58013-58983 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3449, whole 

genome shotgun sequence 971 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCACAACTAACCCACAATGCGTCCA 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTCTCCTGATTGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGACTAAGTCAGA 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACTA 

TGATCATTGTATGAGATGTTTCTACTGTTTTGAATGGGTCAAACGATTCAAAACTGGCCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTTAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTCCGAGCTTGTCGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTCATAGAATATGTAGACTCGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGCCAAT 

TTTCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 



CGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTACTTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAATTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTGGGA 

TTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTTAAGCTATCAGGAGAGCTCAA 

GAAAACCTAATTTGGTCGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.50_gi-1092454785-gb-MAMS01000211_1-:3473564-3474535 

gi-1092454785-gb-MAMS01000211.1-:3473564-3474535 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold651, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTTTTGAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTTAGAACGTAGCGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTGTTGCGATTTTCATCATGCGATCGCTGATAGAGCAAAAATTCAACATTAAATTAT 

TTTGTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGTGCCAAAAAAGTTTAC 

CATGATCATTGTATGAGATGTTTCCACTGTTTTGAACGGGTTAAACGATTTAAAACTGGT 

TAGGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCTATCCTCAACGGCAACTGACACTTGT 

CACGAGGAAGAAGTGTGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAG 

AGTAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGA 

GTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCA 

ATTTCCCTTTAGCTGCTTGAACATTATAACAATGATCCTACATTCTTGGATAGGATAATT 

TTCGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTG 

TGGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAACGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAATA 

ATCGCAATACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGG 

ATTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCCTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCA 

AGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

-- 



>Btmar1.8.51_gi-1092454842-gb-MAMS01000203_1-:989894-990861 

gi-1092454842-gb-MAMS01000203.1-:989894-990861 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold637, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCGCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTTTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAGGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACTCTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAGA 

TCATTGTATGAGATGTTCTCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGAA 

GTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACGT 

GGAAGAAGTGCGAGCAAAGGTGCCCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTAA 

TATTTCTGAAGGCTCTGCACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTC 

AGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATTTC 

TCTTTAGCTGCTTGAACGTTGTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGG 

TGACAATACTTTAAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACATCCTTGAGGTTGCCTAACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTAATTATGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTTAATATATTTTCAGGTATCAGAAAAGATCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCAGTGTGGGCTAGTTCTGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

 

 

-- 

>Btmar1.8.52_gi-1092427454-gb-MAMS01018084_1-:255829-256797 

gi-1092427454-gb-MAMS01018084.1-:255829-256797 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold859, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGTGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTCATAGCTGAAAATATACTCAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTCATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCGGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 



TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGAATGAGATGTTCCCACTGCTTTGAATGGGTTAAACTATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGAAGCATGGAAATCGACCCTCAACAGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTCCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGACTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACCCGCATGGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGAGTGCTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTTAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAAGATAATTTTC 

GGTGACAATACTTCGGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAAACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAAGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAATTATAATTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.8.53_gi-1092434920-gb-MAMS01010618_1-:57-1025 

gi-1092434920-gb-MAMS01010618.1-:57-1025 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold52350, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTACCCCACAATGCGTTCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTCTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCAAAACTTTTGGTATACGCTAAGTCTAGTTTGCCAT 

GATCATTGTATGGGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTTGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGTAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATT 

TCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGGCAAGATCGGTGAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGGTCATTAGGATT 



TTTCAAACTTATGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTCATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.8.54_gi-1092446811-gb-MAMS01003786_1-:1540746-1541713 

gi-1092446811-gb-MAMS01003786.1-:1540746-1541713 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2348, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTTACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTTATGATAGCTGGAAATATACTTGAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACAAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATTACTGATAGAGCAAAGACTCGACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTAGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAG 

ATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGC 

AGTTCGTCGAAGATGAGGAGTATGGGAATCTACCCTCAACGGCAACTGACATTCGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCTGAAGGCTATGTGCATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATACAACCGAATGTCAATTT 

CCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCT 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTAATTATGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.55_gi-1092454772-gb-MAMS01000214_1-:342443-343411 

gi-1092454772-gb-MAMS01000214.1-:342443-343411 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold657, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGAATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

ATTTCGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTATGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 



TGCGTTTTGCGATTTTAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTTAAAGATGAGAAGCGTGGGAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAAAGT 

CATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATATAATATGTAGACACGCATCGAGTT 

TCAGGTACACTTGCCCCTTCATTGTTGTCCTTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAAT 

TACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTC 

GGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTTCAATCGTCCTTGTGG 

GTTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATC 

GCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATT 

TTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTTTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGA 

AAACGTAATTTGGACGCACTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACA 

GACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.56_gi-1092454581-gb-MAMS01000286_1-:260162-261131 

gi-1092454581-gb-MAMS01000286.1-:260162-261131 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1011, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAATCCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCA 

AATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAGGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTACTTTGATCAGTGTTTATTCAGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACCTTTGGTATGCGCTAATTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCATCAAAGATGAGGAACATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 

CGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTCGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAT 

TTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 



CGGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGGCTAAACTCCAATCGTCCTTGTG 

GATTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAAAGACAAGTTCGGTGAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTCATTAGGAT 

TTTTCAAACTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.57_gi-1092455658-gb-MAMS01000005_1-:761021-761990 

gi-1092455658-gb-MAMS01000005.1-:761021-761990 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold111, whole 

genome shotgun sequence 970 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTCACAATGCATCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAGGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACTCTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTCACCAAG 

ATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGA 

AGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTAGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGAGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCTGAAGGCTCTGCAATTACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCTGTTGAACGAAAATCAAACCAAATGTCAATTT 

CCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCG 

GTGACAATACTTAAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTAACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTATTTATGAT 

TTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTTAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTCGTA 

-- 



>Btmar1.8.58_gi-1092436272-gb-MAMS01009266_1-:165630-166398 

gi-1092436272-gb-MAMS01009266.1-:165630-166398 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold46539, 

whole genome shotgun sequence 769 bp 

GATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACACTAAATTTTGTTTTCAGCTCGGTATACCTTGTA 

CCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCATGATCATTGTATGAGATGTTCCCA 

CTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGAGTTCGTTAAAGATGAGGAGCG 

TGGGAATAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCACGTGGAAGAAATGCGGGCAAA 

AGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAAAGTCATATTTCTGAAGGCTCTGT 

ACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTCAGGTACACTTGCCCCTTG 

ATTGTCGTCCTTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAATTACCTTTAGCTGCTTGAACG 

TTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGGTGACAATACTTTAGTGTA 

CGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGGTTGAAAAATGTTGTGCAAG 

ACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGCAAAACACCCTTGAGGTTG 

CCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTACGATTTTTCAAATTTGTGAACGTAG 

CGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAACGTAATTTGGACGCATT 

GTAGGCTAGTTATGACAAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.59_gi-1092454908-gb-MAMS01000185_1-:470151-471121 

gi-1092454908-gb-MAMS01000185.1-:470151-471121 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold591, whole 

genome shotgun sequence 971 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTACCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTCTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAGGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATGCGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTGATAGAACAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTGCCAAAACTTTTGGTATACGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCAC 

GTGGAAGAGATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAACGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGT 

AATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGGTAGAATATGTAGACACGCGCATCGAG 

TTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTTCGTTGAATGAAAATCCAACCAAATGTCAA 



TTTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAGTGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTT 

TCGGTGACAATATTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACAAAACTCCAATCGTCCTTGT 

GGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTGAAACATAAAAA 

TCGCAAAACAACCTTGAGGCTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTCATTAGAA 

TTTTTCAAACTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAA 

GAAAACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CAGACCTCGTA 

>Btmar1.8.60_gi-1092454908-gb-MAMS01000185_1-:413788-414755 

gi-1092454908-gb-MAMS01000185.1-:413788-414755 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold591, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATGAGAAACCGGATTTTGGTCTTAACTAGCCCACAATGCGTCCA 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTCTTCTGATAGCTGGAAATATACTTAGGAACGCTACGTTCAC 

AGGCATTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATGCGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCATG 

GTCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGG 

AGTTCGTCGAAGATGAGGAGTATGGGAATCGACCCTCAATGGCAACTGACATTTGTCACG 

TGGAAGAAGTGCAGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAATGAAAATCCAACCAAATGTCAATTT 

CCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCG 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACCAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTGAAACATAAAAATCG 

CATAACACCATTGAGGTTGCCTTACTTTAAGCCACATACCAACAAAGCTAATTATGATTT 

TTCAAATTTGTGAGCGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCGAACAG 

ACCTCGTA 

-- 



>Btmar1.8.61_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:1618539-1619505 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:1618539-1619505 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAATCGGGT 

GCGTTCTGTGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTAACGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAACGAGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAGCGGCAACTGACATTATTGTC 

ACGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTATTGAACAGA 

GTAATATTTCTGAAGGCTCCGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAG 

TTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGCCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAA 

TTTCCATTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGTTAGGATAATTT 

TCAGTGACAGTACTTTAGTGTATGGCTACGATACGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGT 

GGGTTGAAAAATGTAGTGTAAAACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCAGTCAAACATACAAA 

TCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACCTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGA 

TTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGACGCATTGCAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAAC 

AGACCTC 

>Btmar1.8.62_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:63840-64765 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:63840-64765 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, whole 

genome shotgun sequence 926 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGTGTCCAA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTAATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTTTTTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACAAGCAAGTTAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATGATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATATAATTTT 

GTTTCAAACTCGGTATACCTTGTAACGAAACTTTTGGCATATGCTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGAATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCA 



CATGGAAGAAGTGCGGGTAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAG 

TAATATTTCTGAAGGCTCTGTGCATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGT 

TTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTTAAT 

TTCCCTTAAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATTCTACATTTTTGGATAGGATAATTTT 

CGGTGACAATACTTTAGTGTACGGCTATGATACGGAGAAGAAACTCCAATCGTTCTTGTG 

GGTTGAAAAATGTAGTGCAAAACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAAT 

CGCAAAACACCCTTGAGGTTCCCTTACTTCAAGCCACATACCAACAAAGCTAATTAGGAT 

TTTTCAAATTTGTGAACATAGTGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAG 

AAAACGTAATTTGGATGCATTGTGGG 

>Btmar1.8.63_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:398318-399098 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:398318-399098 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, 

whole genome shotgun sequence 781 bp 

GTAAGTCAGATGCGTTTTGCGATTTTCATAATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTTAAC 

ATTAGATTTTGTTTTAAACTCAGTATACCTTGTGCCGAAACTTTTGGTTTGCTAAGTAAA 

GTTTACAAAGATCATTGTATGAGTTGTTCTTACTGTTTTGAGTGGATTAAACAATTCAAA 

ACTGGTCAGGAGTCTGTTGAAGATGAGGAGAACGACCATCAATGGCAACTGACATTTGCA 

ACGTGGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCTAAGTTGGTAATTTTGAGCTTGATGAACAGT 

GTAATATTTCTGAAGGCTCTGTACGTACAATTTTGATAGAATATGTAGACATGCATCGAG 

TTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTTCGTTGAACAAAAATCCAACTAAATGTCAA 

TTTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTT 

TCAGTGACGAAACTTGAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTACAATCATCCTTAT 

GGGTTGAAAAAGGTAGTGCAAAACCGGAAAAGTTCGGTCAAACATGAAAATCGCAGAACG 

CGCACGAGGTTGCCTTACTTCAAGGCATATACCGATGATGCTAATTCAGATTTTTGAAAT 

TTATGAAAGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTAACAGGAAAGTTTAAGAAAACCTAA 

GTCGGGCGCATTGTGGGCTAGTTGTCACCAAAATCCGGTTTCTAATGTGAGAGACCTCGT 

A 

-- 

>Btmar1.8.64_gi-1092454879-gb-MAMS01000194_1-:3065879-3066846 

gi-1092454879-gb-MAMS01000194.1-:3065879-3066846 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold610, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 



ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCAGAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGACAGCTGAAAATATACCTAAGAACGCTACCTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACATAAAATTTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCAT 

GATCATAGTACGAGATGTCCCCACGGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTCAAAAATGAGGAGCATGGGCATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCAA 

GTGGAAGAAATGTGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTT 

ATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCAAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAATT 

ACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCTTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCG 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCAGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGGGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.65_gi-1092454059-gb-MAMS01000515_1-:1027855-1028821 

gi-1092454059-gb-MAMS01000515.1-:1027855-1028821 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1098, 

whole genome shotgun sequence 967 bp 

TACGAGGTCTGTTGGATTAGAAACCGGATTTTGGTCGTAACTAGCCCAGAATGCGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAAGCTACGTTCACAG 

ATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTAAATACGAGTAAGTCAGGTG 

CGTTTTGCGATTTTAGCATGTGATCACTGACAGAGCAATTATTCAACATAAAATTTTGTT 

TTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCATGA 

TCATTGTACGAGATGTCCCCACGGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGA 

GTTCGTCAAAAATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGTCACAT 

GGAAGAAATGCGGGCCAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTAA 

TATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTAATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTC 



GGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAAATTA 

CCTTTAGCTGCTCGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGG 

TGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAAACATCCTTGTGGGT 

TGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCAGTCAAACATAAAAATCGC 

AAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAGGATTTT 

TCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAA 

ACGTAATTTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGA 

CCTCGTA 

>Btmar1.8.66_gi-1092455643-gb-MAMS01000008_1-:1901450-1902420 

gi-1092455643-gb-MAMS01000008.1-:1901450-1902420 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold118, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAAGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCCACGTACAC 

AGATTTTGCTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTATGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGCATGAGATGTTCCCGCTGTTTTGAATGGGTTGAAGGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGCTGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTG 

TCACGTAGAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACA 

GAGTAATATTTTTGAAGGCTCTGCACATACAATTCTGATAGAATATGTAGACACGCATCG 

AGTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCTGTTGAACGAAAATCCAACAAAATGTC 

AATTTCCCTTTAGCTGCTTGACTGTTCTAACAATGATTCTACATTTTTGGATAGGATAAT 

TTTCGGTGACAATACTTTAATGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTT 

GTGGGTTGAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAA 

TCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTGATTAGGA 

TTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTTAGCTATCAGAAAAGCTCAA 

GAAAACGTAATTTGGACAAATTTTGGGCTGGTTGTGACCGAAATCCGGTTTCTAATCTAA 

CATACCTCGTA 



>Btmar1.8.67_gi-1092455643-gb-MAMS01000008_1-:1216460-1217435 

gi-1092455643-gb-MAMS01000008.1-:1216460-1217435 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold118, 

whole genome shotgun sequence 976 bp 

CGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTAGTGATAACTAGCCATGTAAGCGTCCGAAT 

TAGGTTTCCTTGGACTTTCCTGACAGCTGATAACATACTAAAGAACGCTAGATTCACAGA 

TTTTTTTTATTTTGATCAGTGTTTAATCTGTGTCATCTGGAATACGAGTAAGTCAGGAGC 

GTTTTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACAGTAAATTTTGTT 

TTAAACTTGGCATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACAAAGATC 

ATTGGATGAGTTATCCTCACTGTTTTGAGTGGGTTAAAAGATTTAAAACTGGTCTGGAGT 

TCGTCGAAGATGAGGAGCATGGAAATCGACTATCAACGCGGCAACTGACATTTGTCATGT 

GGAAGAGGTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTAA 

TATTTCTGAAGGCTCTATACATACAATTTTGATAGAATAAGTAGACATGCATCGAGTTTC 

AGGTACAGCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTATCCGTTGAACAAAAATCCAACCAAAT 

GTCAAGTTCCCTGTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAACGATCCTACATTTTTGGATAGGAT 

AATTTTCAGTGACAATACTTGAGTGTACGGCTACGATATGAAGACGAAACTCTAATCATC 

CTTGTGGGTTGAAAAAAGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACAT 

AAAAATCGCAGAACACCCATGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAAT 

TAGGATTTTTCAAATTTGTGAAGGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTACCAGGAAAG 

CTCGAGAAAACCTAATTCAGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAA 

TCTAACAGACCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.8.68_gi-1092453391-gb-MAMS01000823_1-:1070576-1071543 

gi-1092453391-gb-MAMS01000823.1-:1070576-1071543 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1194, 

whole genome shotgun sequence 968 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

ATTTAGGGTTTCTTGAGCTTTTCTGGTAGCTAGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAGGTCAGG 

TGCGCTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTAATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATAATCTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAG 



ATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGA 

AGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACG 

TGGAAGAAGTGCGAGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTA 

ATATTTCTGAAGGCTCTGCACGTACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTT 

CAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAATTGTCAATTT 

CCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATGGGATAATTTTCG 

GTGACAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTGTGGG 

TTCAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCG 

CAAAACACCCTTGAGGTTGCCTAACTGCAAGCCACATACCAACAAAGCTAATTATGATTT 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTTAATATGTTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACTCATAGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAG 

ACCTCGTA 

 

>Btmar1.8.69_gi-1092444565-gb-MAMS01004765_1-:48282-49253 

gi-1092444565-gb-MAMS01004765.1-:48282-49253 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2750, whole 

genome shotgun sequence 972 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGCCCG 

ATTTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACACTAAATTTTG 

TTTTCAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCGT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTTAAAGATGAGGAGCGTGGGAATAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGT 

CACGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAA 

AGTCATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATACAATATGTAGACACGCATCGA 

GTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCTTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCA 

AATTACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATTGGATAATT 

TTCGGTGACAATACTTTAGGGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATCGTCCTTG 

TGGGTTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGGAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAA 

ATCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGATAATTACG 



ATTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCA 

AGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACAAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

>Btmar1.8.70_gi-1092444565-gb-MAMS01004765_1-:310147-311118 

gi-1092444565-gb-MAMS01004765.1-:310147-311118 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2750, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGCCCG 

ATTTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCCGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTAGCATGCGATCACTGACAGAGCAAAGATTCAACACTAAATTTTG 

TTTTCAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGAAAAGTTTACCGT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAG 

GAGTTCGTTAAAGATGAGGAGCGTGGGAATAATCGACCCTCAACGGCGACTGACATTTGT 

CACGTGGAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAA 

AGTCATATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGA 

GTTTCAGGTACATTTGCCCCTTGATTGTTGTCCTTTGAACAAAAATCCAACCAAATGTCA 

AATTACCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATTGGATAATT 

TTCGGTGACAATACTTTAGGGTACGGCTACGATATGGAGACGAAATTCCAATCGTCCTTG 

TGGGTTGAAAAATGTTGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAA 

ATCGCAAAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTACG 

ATTTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCA 

AGAAAACGTAATTTGGACGCATTGTAGGCTAGTTATGACAAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

>Btmar1.8.71_gi-1092436163-gb-MAMS01009375_1-:1379819-1380784 

gi-1092436163-gb-MAMS01009375.1-:1379819-1380784 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4704, 

whole genome shotgun sequence 966 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAAGCGGATTTTGGACATAACTAGCCCACAATTCGTCCGA 

ATCAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTAAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

GGTTTTGTTTATTATGATCAGTGTTTATTCTGTCTCATCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCGTTTTGCGATTTTCATGATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTTG 



TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGCATATGCTAAGTAAAGTTTACCAT 

GATCATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGATTAAACGATTCAAAACTGGTCAA 

GAGTTCGTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACACGTGTCAC 

GAAGAAGTGCGGGCAAAAGTGCTTGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGAAAT 

ATTTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTCA 

GGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATTTCC 

CTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGGT 

GACAAATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTCCAATTGAATTGTGGGTT 

GAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGATCAAACATAAAAATCTCA 

AAACACCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCCCATACCAACGAAGCTAATTAGGATTTTT 

CAAATTTGTGAACGTAGTGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGATAA 

TGTAATTTGGACGCTTTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGAC 

CTCGTA 

 

>Btmar1.8.72_gi-1092455517-gb-MAMS01000027_1-:537496-538464 

gi-1092455517-gb-MAMS01000027.1-:537496-538464 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold155, whole 

genome shotgun sequence 969 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCTTACCGTGCGTCCA 

AATTAGGTTTTCTTGAACTTTCCTGAAACCTGATAACCTACTAAAGAACGCTACGTTCAC 

TGATGCTGTTTATTATGATCAGTGTTTATAAGTCATTTTGAATACGAGGAAGTCAGGAGC 

GTTCTGCGATTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAAAGATTTAACATTCAATTTTGTT 

TTAAGCTCGGTATACCTTATACCAAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAGATC 

ATTGTATGAGTTGTTCTCACTATTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGGGC 

TCGTTGAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACTATCAACGGCAAGTAACATTTGCCAAGTGG 

AAGAAGTGCCGGCCAAAGTCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTAATAT 

TTCTGAAGGCTCTGTACATACAATTTTGAAAGAATATGTAGACATGAATCGAGTTTTAGG 

TACACTTGCCCCTTGATTGTTATCCGTTGAACAAAAATCCAACCAAATGTTAATTTCCCT 

ATAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGATCCTACATTATTGGATAGGATAATTTTCGGTGA 

TAATACTTGAGTGTACGGCTACGATACGGAGACGAAACTCCAATCATCCTTGTGGATTGA 

AAACTGTAGTACAAGACAGAAAAAAGAGAGGCAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGCATA 



ACACCCATGAGGTTGCCGTACTTGAAGCCACATACCAACGAAGCTAATTAAGATTTTTCA 

AATCTGTGAACGTAGCGTTCTCAAGTATATTTACGGAAAGATATCAGGAAAGATCAAGGA 

AAACCTAATTCGGATTTACAGTAGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTATATTCTAATA 

GACCTCGTA 

>Btmar1.8.73_gi-1092425808-gb-MAMS01019730_1-:2578359-2579330 

gi-1092425808-gb-MAMS01019730.1-:2578359-2579330 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold995, 

whole genome shotgun sequence 972 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGAATTTCGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCTG 

AATTAGGTTTTCTTCAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTAAAGATCGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTTTTCTGTGTCGTCTTGAATACGAGTAAGTCAGG 

TACGTTTTGCGATTTTCGTCATGCGGCCACTGATAGAGCAAAGATTCAACATTAAATTTT 

GTTTTAAACTCGGCATACCTTGTACCGGAACTTTTGGTAGATACTAAGTAAAGTTTACCA 

TGATCATTGTATGAGATATTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCA 

GGAGTTCGTCAAAAATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTCACATTTGTCA 

CGTGGAAGAACTGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTCAACAGCG 

TATAATATTTCTGAAGGCTCTGTACGTACAATTTTGATAGAGTATGTAGACACGCATCGA 

GTTTCAGGTACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCA 

ATTTCCCTTTAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATTATCCTACATTTTTGGATAGGATAATT 

TTCGGTGACAATACTTTAGTGTGCGGCTACGATATGAAGACGAAACTCCAATCGTCCTTG 

TGGGTTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAA 

ATCGCAAAACATCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGATGCTAATTAGG 

ATGTTTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCA 

AGAAAACGTAATTTGGACACACTGTGGGCTAGTTATGAGCAAAATCCGGTTTCTAATCTA 

ACAGACCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.74_gi-1092425808-gb-MAMS01019730_1-:3371810-3372623 

gi-1092425808-gb-MAMS01019730.1-:3371810-3372623 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold995, 

whole genome shotgun sequence 814 bp 

TACGAGGTCTGTTCAATATGAAACCAGATTTTGGTGATAACTAGCCCACAATGCACCCGA 

ATTAGGTTTCCTTGGACTTTCCTGATAGCTAATAACATATTGAAGAACGCAAGATTCTCA 



GATTTTGTTCATCTTGATCAATGTTCATTCTGTATCACCTTGAATACGAGTAAGTCAGGT 

GCATTCTGCGATTTTCATGATGCGATTACTGATAGAGCAAAGATTTAACATTACAATTTG 

TTTTAAACTCGGTATACCTTGTACTGAAACTTTTGGTATTCTAAGTAAAGTTTACCAAGA 

ACATTGAATAAGTTGTTCTCTCTGTTTTGAGTGGTTCAAACGATTCAAAACTGGTCAAGA 

GTCTGTCGAAGATGAGGAGCACGGGAATCAACTATCAATGGCAACTGAAATTTGCCACGT 

AGAAGAAATGCGAGCAAAAGTGCTCGAAAATAGTTGTTTCGAGCTTGCTGAACAGTGTCA 

TATTTCTGAAGGCTCCGTACATACAGTTCTGATAGAATATTTAGACATGCATCGAGCTTC 

AGGTAAACTTGTCCCGTGATTGCTGCCCGTTGAACAAAAATCTAACCGAAAGTCAATTTC 

CCTTTAGCTCCTTGGATTTTCTAACTCTAATCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTCGG 

TGGCAAAACTTGAGTGTACGGCTACGATATGGAATCGAAACTCCAATCATCCTCGTGGGT 

TGAAAAAGGTAGTGCAAGAGGACCGAAAAAAAAGAGAAAAGTTCGGTCGGACATAAAAAT 

CGCAGAACACCCATGAGGTTGCCTTACTTCAAGC 

 

 

-- 

>Btmar1.8.75_gi-1092454709-gb-MAMS01000236_1-:173658-174625 

gi-1092454709-gb-MAMS01000236.1-:173658-174625 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold707, whole 

genome shotgun sequence 968 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

AATTAGGTTTTCTTGAGCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCGGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGTCGAGTAAGTCAGGTGC 

GTTTTGCGACTTTCATCATGCGATCACTGATAGAGCAACGTTTCAACATTAAAATCTGTT 

TTAACTCGGTATACCTTGTACCGAAACTTTTGGTATATGCTAAGTAAAGTTGACCATGAT 

CATTGTATGAGATGTTCCCACTGTTTTGAATGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGGAG 

TTCGTCAAAGATGAGGAGCACGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACGTG 

GAAGAAATGCGGGCAAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAATAGAGTAAT 

ATTTCTGAAGGCTCTGTACATACGATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTCA 

GGTACACTTCCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAAATGTCAATTTCC 

CTTCAGCTGCTTGAACGTTCTAACAATGGTCCTACATTTTTGGATAGGATAATTTTTTCG 

GTGAAAATACTTAAGTGCACGGCTACGATATGGAGACGAACCTCCAATCGTCCTTGTGGG 



TTGAAAAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAAAGACAAGTTCGGTCAAACATAAACATCG 

CAAAACATCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAGCGAAGCTAATTAGGATAC 

TTCAAATTTGTGAACGTAGCGTTCATTAATATATTTTCAGCTATAAGAAAAGTTCAAGAA 

AACGTAATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTGTAATCTAACAG 

ATCTCGTA 

-- 

>Btmar1.8.76_gi-1092438384-gb-MAMS01007714_1-:5549-6511 

gi-1092438384-gb-MAMS01007714.1-:5549-6511 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold39834, whole 

genome shotgun sequence 963 bp 

ATACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCG 

ATTTAGGGTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTAGAAATATACTTAAGAACGCTACGTTCAC 

AGATTTTGTTTATTTTGATCAGTGTTTATTCTGTGTCATCTTGAATACGAGTAGGTCAGG 

TGCGTTTTGCGATTTTCAGCATGCGATCACTAATAGAGCAAAGACTCAACATTTAATTTT 

GTTTTAAACTCGGTATAATCTGTACCGAAACTTTTGGTATGCTAAGTAAAGTTTACCAAG 

ATCATTGTTCGTTCCCACTGTTTTGAGTGGGTTAAACGATTCAAAACTGGTCAGAAGTTC 

GTCAAAGATGAGGAGCATGGGAATCGACCCTCAACGGCAACTGACATTTGTCACGTGGAA 

GAAGTGCGAGCTAAAGTGCTCGAAAATGGTCGTTTCGAGCTTGTTGAACAGAGTAATATT 

TCTGAAGGCTCTGCACATACAATTTTGATAGAATATGTAGACACGCATCGAGTTTCAGGT 

ACACTTGCCCCTTGATTGTTGTCCGTTGAACGAAAATCCAACCAATTGTCAATTTCCCTT 

TAGCTGCTTGAACGTTTTAACAATGATCCTACATTTTTGGATGGGATAATTTTCGGTGAC 

AATACTTTAGTGTACGGCTACGATATGGAGACGAAACTTTAATCGTCCTTGTGGGTTCAA 

AAATGTAGTGCAAGACCGAAAAAAGAGAGACAAGTTCGGTCAAACATAAAAATCGCAAAA 

CACCCTTGAGGTTGCCTAACTTCAAGCCACATACTAACAAAGCTAATTATGATTTTTCAA 

ATTTGTGAACGTAGCGTTCTTTAATATGTTTTCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAACGT 

AATTTGCACTCATAGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGGTTCTAATCTAACAGACCTC 

GTA 

>Btmar1.9.1_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:2889234-2889888 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:2889234-2889888 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, 

whole genome shotgun sequence 655 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 



ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAGGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAACCC 

AGGTTTTAAGTTAAAAATTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAAAAGGAAATTAA 

CATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATTCTCGCCAGCTTTGTC 

GATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTT 

GAACGATAGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTAAAAACGTCG 

ACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGG 

TGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGC 

GAATTTGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 

>Btmar1.9.2_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:638493-639028 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:638493-639028 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 536 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTGGAGATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAAC 

CCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAT 

TAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTT 

GTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAGG 

TTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGGAAACG 

TCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAAAAAAAATCACACGGAGCCA 

>Btmar1.9.3_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:3954251-3954794 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:3954251-3954794 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 544 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCAAGCGTTGT 

AATGAGGTTTTCTTGGGTTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAAATGCCTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGCAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATTCAACTTTAAAAAAAAC 



CCAGGTTTTAAATTAAAAACTTCGTTGCTCTTTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAT 

TAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTT 

GTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTATTGGAAATCCTCAGA 

TTTGAATGATCGCAATTCCTACAAGGTGTTCTCTTGGATTTCCGGAATGGTTTGAAAACG 

TCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCATGAAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTC 

AGGT 

>Btmar1.9.4_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:4985664-4986203 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:4985664-4986203 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 540 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCAAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATACTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTTGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGTAAAATTTAGATACTACTTAAGAAACCCAG 

GTTTTAAGTTAGATACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAAC 

ATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATAACCTATCTCTTTCAAAATAGTTGCCAGCTTTGTCA 

ATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAACTGGGAGAAACACTGTCGGAAATCCGCAGATTTG 

AATGATCGCAATTCCTACAATGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCGA 

CCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAAGTCAGGT 

 

-- 

>Btmar1.9.5_gi-1092453380-gb-MAMS01000828_1-:70504-71043 

gi-1092453380-gb-MAMS01000828.1-:70504-71043 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1195, whole 

genome shotgun sequence 540 bp 

TACGAGGGCTGTCCCGAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCAAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTAGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAAAAAAATTTGGATACAACTTAAAAAAAATAA 

ACCCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTCATTCAAATGCTTAAAAATGAGGAA 

ATTAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCT 

TTGTCGATGCATTTTTGCCGCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAACACTGTTGGAAATCCT 



CAGGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAA 

GACGTCGACCATTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCA 

 

-- 

>Btmar1.9.6_gi-1092454872-gb-MAMS01000195_1-:4060795-4061330 

gi-1092454872-gb-MAMS01000195.1-:4060795-4061330 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold613, 

whole genome shotgun sequence 536 bp 

TACGAGAGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTCTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

AAATGCAAAAATTCGTCTTGGTGAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACACTTTAAGCAGCTTACCGAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGGAAACGT 

CGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGGAGCCA 

-- 

>Btmar1.9.7_gi-1092455197-gb-MAMS01000102_1-:4578-5120 

gi-1092455197-gb-MAMS01000102.1-:4578-5120 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold337, whole 

genome shotgun sequence 543 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCAAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTTTTTGAAAGCTGATAAGCTGCTAAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACAACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCATGAAAAATGTAGATACAACTTAAAAAAAACCC 

AGGTTTTAAGTTAAAAACTTGGTTGATCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTA 

TCATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTTGCCAGCTTTGT 

CGATGCATTTTTTTCCACCGTTTCTTCAACTGCGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAG 

GTTTGAATGATCGCAATTCCTACAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAAC 

GTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGT 

CAG 



 

-- 

>Btmar1.9.8_gi-1092455411-gb-MAMS01000045_1-:7229083-7229626 

gi-1092455411-gb-MAMS01000045.1-:7229083-7229626 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold199, 

whole genome shotgun sequence 544 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTAGTAAAGATGATTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAATCC 

AGGTTTTAAGTTAAAAATTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTGA 

CATTTTAAGCAGCTTTTACCAAGTCATAACCTATCCCCTTCAAAATACTTGCCACCTTTG 

TCGATGCATTTTTTTCCACCGTTTCTTCAACTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGA 

TTTGAATGATCTCAATTCCTACAATGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACG 

TCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTTTAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTC 

AGGT 

 

-- 

>Btmar1.9.9_gi-1092434463-gb-MAMS01011075_1-:327620-328156 

gi-1092434463-gb-MAMS01011075.1-:327620-328156 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5453, 

whole genome shotgun sequence 537 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTCTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAACC 

CACGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

CACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAAAATACTCGCCAGCTT 

TGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAG 

GTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGGATGGTTTGGAAAC 

GTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAATTCGTGGAAATAAAAAAAAATCACACGGAGCCA 

 



-- 

>Btmar1.9.10_gi-1092455507-gb-MAMS01000028_1-:4477837-4478372 

gi-1092455507-gb-MAMS01000028.1-:4477837-4478372 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold161, 

whole genome shotgun sequence 536 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTAGTCATAGAAGGCGAACCAAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAGTAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAAC 

CCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAT 

TTACATTTTAAACAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTT 

GTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAGG 

TTTGAATGATCGCAATTCCTTTAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAATG 

TCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCA 

 

-- 

>Btmar1.9.11_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:1196912-1197453 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:1196912-1197453 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, 

whole genome shotgun sequence 542 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACTGGACTTTTGTCATTGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATAAAGTTTTCTTGAGCTTGTTGGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTATACGCTTTGGAATAAAGGAAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAACCC 

TGGTTTTAAGTTAAAAATTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAA 

CATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATAACCTATCCCCTCCAAAATACTCGCCAGCTTTGTC 

GATGCATTTTTTCCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGATT 

TGAATGATCGCAATTCCTACAATGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTT 

GACCTTTCAAGGTAAATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAG 

GT 

 

-- 



>Btmar1.9.12_gi-1092452270-gb-MAMS01001295_1-:646706-647248 

gi-1092452270-gb-MAMS01001295.1-:646706-647248 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1374, 

whole genome shotgun sequence 543 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGCTTTCTTGAGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTGGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAAATACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAGAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGTAAATT 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGAT 

TTGAATGATCGCAATTCCTACAATGTGTTCTCTTGGATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCA 

GGT 

 

-- 

>Btmar1.9.13_gi-1092452498-gb-MAMS01001200_1-:1080372-1080920 

gi-1092452498-gb-MAMS01001200.1-:1080372-1080920 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1335, 

whole genome shotgun sequence 549 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGAAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTAATTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAAAAAA 

CCCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAA 

TTAACATTTTAAGCAGCTTGCCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTT 

TGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCCATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAG 

ATTTGAATAATCGCGCGCAATTCCTACAAGGTGTTCTCTTGGATTTCCGGAATGGTTTGA 

AAACGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCC 

AGGTTAGGT 

-- 



>Btmar1.9.14_gi-1092453165-gb-MAMS01000916_1-:2588225-2588784 

gi-1092453165-gb-MAMS01000916.1-:2588225-2588784 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1224, 

whole genome shotgun sequence 560 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGTTTGTTTGAAAGCTGATAAACTACTGAAGATACTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTCAAGAAAAAGAGAGTTTTGATTTCAAGAAAAATTTAGAC 

ACAACTTAAAAAAAAAACAGTTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGC 

TTAAAAATGAGGAAATTAACATTTTAAGCCGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAA 

AATACTCGCCAGCTTTGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACT 

GTTGGAAATCCTCAGATTTGAATGATCGCAATTCCTACAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCG 

GAATGGTTTGAAAACGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAAT 

CACACGGAGCCAGGTCAGGT 

 

-- 

>Btmar1.9.15_gi-1092425808-gb-MAMS01019730_1-:3363985-3364638 

gi-1092425808-gb-MAMS01019730.1-:3363985-3364638 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold995, 

whole genome shotgun sequence 654 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGGTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAGAAAAAAC 

CCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTCATTCAAATGCTTAAAAATGAGGAAAT 

TAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCTTTCAAAATACTCGCCAGCTTT 

TTCGATGCATTTTTGCCACCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAACACTGTTGGAAATCCTC 

AGGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCGAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGATTTGAAA 

ACGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAG 

GTCAGGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCGTGGCATTCTTTGCTCAAAATTCGCG 

AATTTGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 



>Btmar1.9.16_gi-1092436163-gb-MAMS01009375_1-:1546257-1546906 

gi-1092436163-gb-MAMS01009375.1-:1546257-1546906 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4704, 

whole genome shotgun sequence 650 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCAAGCGTCGTA 

GTGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTGCTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTTGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGGTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACACCTTTAAAAAAAACC 

AGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTGTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAT 

TAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACATATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTT 

GTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCATCAATTGGAAGAAAGACTGTTGGAAATCCTCGGG 

TTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACG 

TCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTC 

AGGTGAATAAGAGGGGTGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTGCACAAAATTCGCGAATT 

TGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 

>Btmar1.9.17_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:3503104-3503754 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:3503104-3503754 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 651 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGACTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACGCGCTTTGGAGTAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAAC 

CCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCATATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAT 

TAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCCCCAGCTTT 

GTTGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAGG 

TTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGATGTTCTCTTGAATTTCCGGAACGGTTTGAAAACG 

TCGACCTTTCCAGGTAGATTTAAGTCGCGGAAATAAGAAAAAATTACACGAAGCCAGGTC 

AGGTGAATAAGGGGAATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAAT 

TTGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 



>Btmar1.9.18_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:1233064-1233598 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:1233064-1233598 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, 

whole genome shotgun sequence 535 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGGAAGCTGATAAGGTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACAAGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAAAAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCAATTCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAACACTGTTGAAAATCCTCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGCTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCAAGGTAGTTTTAGGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCA 

>Btmar1.9.19_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:1234530-1235067 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:1234530-1235067 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, 

whole genome shotgun sequence 538 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCGTAGAAGGCGAACCGAGCTTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACAAGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAAAAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACATTTTAAGCACCTTACCAAGTCATCACCTATTCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTATTGGAAGAAACACTGTTGGAAATCCTCA 

GGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGCTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAA 

CGTCGACCTTTCAAGGTAGTTTTAGGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCA 

 

-- 

>Btmar1.9.20_gi-1092455188-gb-MAMS01000105_1-:4638516-4639063 

gi-1092455188-gb-MAMS01000105.1-:4638516-4639063 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold343, 

whole genome shotgun sequence 548 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTCGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 



GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAAACCC 

AGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTA 

ACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCTAAACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGT 

CGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACGCTGTTGGAAATCCTCAGATT 

TGAATGATCGCAATTCCTACAAGGTGCACGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATAGTTTGAA 

AATGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCA 

GGTCAGGT 

 

-- 

>Btmar1.9.21_gi-1092455312-gb-MAMS01000080_1-:2656370-2657019 

gi-1092455312-gb-MAMS01000080.1-:2656370-2657019 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold28, 

whole genome shotgun sequence 650 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTAGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAGTAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGGAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACATTTTAAGCAGATTACTAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TTGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATGTCCGGAACGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCCAGGTAGATTTAAGTCGCGGAAATAAGAAAAAATTACACGAAGCCAGGTCA 

GGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATT 

TAGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 

>Btmar1.9.22*_gi-1092454629-gb-MAMS01000265_1-:482082-482738 

gi-1092454629-gb-MAMS01000265.1-:482082-482738 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1003, 

whole genome shotgun sequence 657 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTGGTCATAGAAGGCGAAGCAAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGACTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGAAGCTTGTTTTTACA 



GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAAAAACCC 

AGGTTTTAAGTTCAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTA 

ACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCAATTATCCCCTTCAAAATACTCGACAGCTTATT 

GTCGATGCATTTTTGCCACCGTCTCTTCAATTGCAAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGG 

TTTGAATAATCGCAATTCCTTTAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACG 

TCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTC 

AGGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAAT 

TTGGAGGGATGCGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

 

-- 

>Btmar1.9.23_gi-1092445037-gb-MAMS01004535_1-:106080-106721 

gi-1092445037-gb-MAMS01004535.1-:106080-106721 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2663, 

whole genome shotgun sequence 642 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAATTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGGGTTACGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTACAAAAAACCC 

AGGTTCTAAGTGAAAAACTTCTTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTA 

ACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTAATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGT 

CGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTAGAAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTT 

TGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGATTTGAAAACGTC 

AACTTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAGAAAATCACACGGAGCCAAGTCAG 

GTGAATATGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTT 

GGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACC 

-- 

>Btmar1.9.24_gi-1092454801-gb-MAMS01000208_1-:2515007-2515656 

gi-1092454801-gb-MAMS01000208.1-:2515007-2515656 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold649, 

whole genome shotgun sequence 650 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGACGAACCGAGCGTCGTA 



ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATAAAACTTAAAAATAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACATTTTAGGCAGCTTGCCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCACAGGT 

TTGAATGATCGCAATTTCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGCGGAAATAAGAAAAAATTTCACGGAGCCAGGTCA 

GGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATT 

TGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 

>Btmar1.9.25_gi-1092454908-gb-MAMS01000185_1-:551881-552422 

gi-1092454908-gb-MAMS01000185.1-:551881-552422 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold591, whole 

genome shotgun sequence 542 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 

AAATGCAAAAATTCGTATTGGTAAGAAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCGAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATTCAACTTTAAAAAAACCC 

AGGTTTCAAGTTTAAAACTTCGTTGCTCTCTTACTCAAATTTAAAAATAAGGAAATTAAC 

ATTTTAAGCAGCTTTCCAAGTCATCACCTACCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCG 

ATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAGCACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTG 

AATGATCGCAATTCTTATACAAGGTGTTCTCTTGGATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTC 

GACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAAAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAG 

GT 

 

-- 

>Btmar1.9.26_gi-1092453732-gb-MAMS01000665_1-:1732785-1733438 

gi-1092453732-gb-MAMS01000665.1-:1732785-1733438 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1145, 

whole genome shotgun sequence 654 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 



AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGGTACAACTTTAAAAAAAAA 

CCCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTACTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAA 

TTAACATTTTAAACAGCTTACCAAGTCATCACCAATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTT 

TGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATCGGAAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAG 

GTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAAGTGCTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAAC 

GTCGACCTTTCAAGGTAGATGTAAGTCGTGGAAATAAGACAAAATCATACGGAGCCAGGT 

CATAGGTGAATGAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCG 

AATTTGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCTTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 

>Btmar1.9.27_gi-1092425936-gb-MAMS01019602_1-:330834-331369 

gi-1092425936-gb-MAMS01019602.1-:330834-331369 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold946, whole 

genome shotgun sequence 536 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTGGAGATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAAC 

CCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAT 

TAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCTTTCAAAATACTCGCCAGCTTT 

GTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAGG 

TTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGGAAACG 

TCAACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGGGCCA 

 

 

>Btmar1.9.28_gi-1092455079-gb-MAMS01000138_1-:787882-788424 

gi-1092455079-gb-MAMS01000138.1-:787882-788424 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold455, whole 

genome shotgun sequence 543 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAGGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTAGGCTTGTTTGAAAGCTAATAAGCTACTGAATATGCTTGTTTTTACA 



GAATGCAAAAATTCGTATGGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAATGTCAAAC 

TCAAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGACAAATTTAGATACAACTTAAAAAAACCCA 

GGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAA 

CATTTTATAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTTGCCAGCTTTG 

TTGTTGCATTTTTGCCACCGTCTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGAT 

TTGATTGATCGCAATTCCCACAGGGTGTTCGCTTGGATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCAAGGCAAATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCA 

GGT 

 

 

 

-- 

>Btmar1.9.29_gi-1092435905-gb-MAMS01009633_1-:569542-570191 

gi-1092435905-gb-MAMS01009633.1-:569542-570191 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4818, 

whole genome shotgun sequence 650 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAGTAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACATTTTAAGCAGATTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TTGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAAAACTGTTGGAAATCCTCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAACGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCCAGGTAGATTTAAGTCGCGGAAATAAGAAAAAATTACACGAAGCCAGGTCA 

GGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGAACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATT 

TGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATT 

-- 

>Btmar1.9.30_gi-1092436353-gb-MAMS01009185_1-:91991-92626 

gi-1092436353-gb-MAMS01009185.1-:91991-92626 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4622, whole 

genome shotgun sequence 636 bp 



TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGCAGTTTTCTTGGGCAAGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTAAAGATACTTGTTTTTACA 

GAATGCATAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTGCACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATATAGATACAACTTAAAAAACCCCT 

GGTCTTAAGTTGAAAACTTCGTTGTTCTCTTCTTCAAATGCTTAAAAAAAAAGAAAATTA 

ACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTACCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTAT 

CGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATAGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTT 

TGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGCTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTC 

GACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGGAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGA 

TGAATAAGGGGGATAAGGGAGGACATTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTTG 

GAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATACAG 

 

-- 

>Btmar1.9.31_gi-1092453894-gb-MAMS01000592_1-:10001-10537 

gi-1092453894-gb-MAMS01000592.1-:10001-10537 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold11199, whole 

genome shotgun sequence 537 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACTGGACTTTGGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTCTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGTTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAAAAAAAC 

CCAGGTTTTATGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAT 

TAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAACCTT 

TGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTGTTCAATTGGAAGAAACACTGTTGGAAATCCACAG 

GTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAAC 

GTCGACCTTTCAAGGTAGACTTAAGTCGTGGAAATAAAAAAAAATCATTCGGAGCCA 

-- 

>Btmar1.9.32_gi-1092440209-gb-MAMS01006820_1-:57075-57609 

gi-1092440209-gb-MAMS01006820.1-:57075-57609 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3609, whole 

genome shotgun sequence 535 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCTTCGTA 



ATGAAGTTTTCTTGGGTTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGGTGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCATCTTGGTAAGGAAACTACACACTTTGGAATGAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTGGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATC 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTGCTAAATACTCGCTAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGAAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGAT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTCCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCA 

-- 

>Btmar1.9.33_gi-1092450413-gb-MAMS01002223_1-:18346-18881 

gi-1092450413-gb-MAMS01002223.1-:18346-18881 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17384, whole 

genome shotgun sequence 536 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTGGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGGTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTAGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTGGATACAACTTAAAAATAACCC 

AGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGTTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTA 

ACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGT 

CGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGAAAGAAACACTGTTGGAAATCCACAGGTT 

TGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTC 

GACCCTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAAAAAAAAAATCACACGGAGCCA 

-- 

>Btmar1.9.34_gi-1092428161-gb-MAMS01017377_1-:14385-14919 

gi-1092428161-gb-MAMS01017377.1-:14385-14919 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold82463, whole 

genome shotgun sequence 535 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAGGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTATTGTTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAGGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATCTCAAGAGATACAACTTAAAAAAAAACCCAGGTTTC 

AAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGAAAATTAACATTTT 



AAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTTGCCAGCTTTGTCGATGCA 

GTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGATTTGATTGA 

TCGCAATTCCTACAGGGTGTTCTCTTGGATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCGACCTTT 

CAAGGTAAATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCTGGT 

>Btmar1.10.1_gi-1092455158-gb-MAMS01000115_1-:2858892-2859434 

gi-1092455158-gb-MAMS01000115.1-:2858892-2859434 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold374, 

whole genome shotgun sequence 543 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTCTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTGCCTTGAAAGG 

TCGGCGTTTTCAAACCATTCCAGAAATTCAAGAGAACACAAGGAATTGCGATCATTCAAA 

TCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAATGGTGGCAAAAATGCATCAAC 

AAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTGAAAATGTTA 

ATTTCCTTATTTTTAAGTATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGA 

GTTTTTTTTTAAGTTGTACCTAACTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACT 

CGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCA 

TTCTGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGCTCATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTT 

CATTACAACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

GTA 

 

 

-- 

>Btmar1.10.2*_gi-1092455599-gb-MAMS01000015_1-:2613173-2613875 

gi-1092455599-gb-MAMS01000015.1-:2613173-2613875 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold130, 

whole genome shotgun sequence 703 bp 

GAGACGATTACGCGAAAATGTCCGTAGAAAAGGGCCCGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCTG 

GTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAAATTCGCGAATTTTGTG 

CAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCTTCATCCCCCTTATTCACCTGCCCTGGTTCCCCGTG 

ATTTTTTCTTATTTCCGCGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTC 

CGGAAATTCAAGAGAACGCCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAAC 

AGTGTTTCTCCGCATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATT 

TTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAA 



GCATTTGAAGAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTGTAAAGTTG 

TATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTAT 

TCCAAAGCGTGTAGTTCCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCCGTAAAAACAAGCATCT 

TTAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCCAGAAAACTTCATTACGACGGTCGGTTCGC 

CTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.10.3_gi-1092437712-gb-MAMS01008062_1-:1632397-1632934 

gi-1092437712-gb-MAMS01008062.1-:1632397-1632934 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4122, 

whole genome shotgun sequence 538 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTATTCTTATTTCCACGACTTTTTACCTTGAAAGGTCG 

ACGTTTTCAAACCATTCCGAAAATTCAAGAGAACACCTTGTAGGAATTGCGATCATTCAA 

ATCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGAATCG 

ACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGT 

TAATTTCCTTATTTACAAGCATTTGAATGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTGAAACCTCG 

GTTTTTTTTAAGTTGTATCTAAAGTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTG 

ACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAGTTTTTGCATTCTGTAA 

AAATAAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCAAAGAAAACTTCATTACGA 

CGCTCGGTGATCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTAC 

 

-- 

>Btmar1.10.4_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:2889888-2890415 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:2889888-2890415 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, 

whole genome shotgun sequence 528 bp 

TGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTCCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTT 

TTCAAACCATTCCAGAAATTCAAGAGAACACCTCGAAGGAATTGCTATCGTTCAAACCTG 

AGGATTTCCAACAGTGTTGCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAG 

CTTGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTT 

CCTTATTTTTAAGCATTTGAATGAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTT 

TTTTAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGAC 



TTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAA 

ACAAACATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACG 

CTCGGTTCGTCTTCTATGACGAAAGTCCGGTTTCTTTTAGGACAGCCC 

 

>Btmar1.10.5_gi-1092449997-gb-MAMS01002403_1-:899725-900263 

gi-1092449997-gb-MAMS01002403.1-:899725-900263 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1805, 

whole genome shotgun sequence 539 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGG 

TCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGTAGGAATTGGGATCATT 

CAAATCTGAGGATTTCCGACATTGTTTCTCCCAGTTGAAGAACAGTGGAAAAAATGCATC 

GACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTAGTGTAAGCTGCTTAAAA 

TTTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAA 

CCTGGGTTTTTTTAAGTTGTATCTAAATTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAG 

TTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGTGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCT 

GTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATT 

ACAACACTCGGTTCGCCTTCTATAAGAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTGGTA 

 

-- 

>Btmar1.10.6_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:639028-639676 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:639028-639676 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 649 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCGAATTCGCGAA 

TTTTGTGCAAAGAATGCCGTGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGACT 

CCGTGTGATTTTTTTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTCCAAA 

CCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATT 

TCCAACAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCG 

AGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTAT 

TTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTATTTTT 

AAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTC 

CTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACAA 



GCATCTCCAATAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCG 

GTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.7_gi-1092453380-gb-MAMS01000828_1-:71043-71697 

gi-1092453380-gb-MAMS01000828.1-:71043-71697 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1195, whole 

genome shotgun sequence 655 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGCGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGGCT 

CCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAA 

ACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGAT 

TTCCAACAGTGTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGCGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTG 

GCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCT 

CATTTTTAAGCATTTGAATGAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTATT 

TTTTTTAAGTTGTATCCAAATTTTTTTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTG 

ACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAA 

AAACAAGCATCTCCAGTAGGTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCACTACGA 

CGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.8_gi-1092454872-gb-MAMS01000195_1-:4061330-4061979 

gi-1092454872-gb-MAMS01000195.1-:4061330-4061979 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold613, 

whole genome shotgun sequence 650 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGTGCAAAAAATGCCGTGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGACT 

CCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTCCAA 

ACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGAT 

TTCCAACAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCTACAAAACTGGC 

GAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTCGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTA 

TTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTATTTT 

TTAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTT 

CCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTTTGTAAAAACA 



AGCATCTCCAATAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTC 

GGTTCGCCTTCTATGACAAGAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.9_gi-1092454837-gb-MAMS01000204_1-:186215-186756 

gi-1092454837-gb-MAMS01000204.1-:186215-186756 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold64, whole 

genome shotgun sequence 542 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATTTACCTTGAAAGG 

TCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATCCAAGAGAACACCCTGTAGGAATTGCGATCAAT 

CAAATCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCAT 

CGACAAAGCTGGCAAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAAT 

GTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAAC 

CTGGGTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATTTGTCTTGAGATGAAGACAAAAATCGCAACTC 

GAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAATACGAATTTTTGCAT 

TCTGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTC 

ATTACGACGCTCGGTTCGCCCTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCG 

TA 

-- 

>Btmar1.10.10_gi-1092434463-gb-MAMS01011075_1-:328156-328805 

gi-1092434463-gb-MAMS01011075.1-:328156-328805 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5453, 

whole genome shotgun sequence 650 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCGAATTCGCGAA 

TTTTGTGCAAAGAATGCCGTGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGACT 

CCGTGTGATTTTTTTTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTCCAA 

ACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGAT 

TTCCAACAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGC 

GAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTA 

TTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACGTGGGTTTATTTT 

TAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTT 

CCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACA 

AGCATCTCCAATAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTC 



GGTTCGCCTTCTATGACAAGAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.11_gi-1092455507-gb-MAMS01000028_1-:4478372-4479021 

gi-1092455507-gb-MAMS01000028.1-:4478372-4479021 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold161, 

whole genome shotgun sequence 650 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCACCCCCCTTATTCACCTGACCTGGCT 

TCGTGTAATTTTTTCTTATTTCCGCGACTTAAATCTACCTGGAAAGGTCGACGTTTTCAA 

ACCGTTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACTTGAGGAT 

TTCCAATAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCAACAAAGCTGGC 

GAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAATCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTA 

TTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTATTTT 

TAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAATTTGACTTT 

CCTTTACTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTATCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACA 

AGCATCTCCAATAGCTTATCAGCTTTCAGACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTC 

GGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.12_gi-1092455566-gb-MAMS01000020_1-:8219594-8220137 

gi-1092455566-gb-MAMS01000020.1-:8219594-8220137 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold14, 

whole genome shotgun sequence 544 bp 

ACCTTACCTGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTAAAAGG 

TCGAAGTTTTCAGACCATTCCGGAAATTCAAGAAAACATCTTGTAGGAATTGCGATCATT 

CAAATCTGAGGATTTCCAACTAGTGTTCCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCA 

TCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATATGTTATGACTTGGTAGGCTGCTTAAAA 

TGTTAATTTCCTTATGTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAA 

CCTGGGTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATGTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACT 

TCAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTGCCAATACGAATTTTTGCA 

TTCTGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCTCAAGAAAACTT 

CATTACGACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTCCTTTTGGGACAGCCCTC 

GTAC 



 

-- 

>Btmar1.10.13_gi-1092425808-gb-MAMS01019730_1-:3364638-3365175 

gi-1092425808-gb-MAMS01019730.1-:3364638-3365175 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold995, 

whole genome shotgun sequence 538 bp 

TGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCAACGTT 

TTCAAATCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTCGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTG 

AGGATTTCCAACAGTGTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGTGGCAAAAATGCATCGAAA 

AAGCTGGCGAGTATTTTGAAAGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAA 

TTTCCTCATTTTTAAGCATTTGAATGAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGG 

TTTTTTCTTAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGT 

TTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTG 

TAAAAACAACCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTA 

CGACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.14_gi-1092436163-gb-MAMS01009375_1-:1546906-1547441 

gi-1092436163-gb-MAMS01009375.1-:1546906-1547441 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4704, 

whole genome shotgun sequence 536 bp 

TGGCTACGAGTGATTTTTTCATATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTT 

CTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCCG 

AGGATTTCCAACAGTCTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAG 

CTGGCGAGTATTTTGAAGGGAATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTT 

CCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGACAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGT 

TTTTTTAAGTTGTATCGAAATTTTTCCTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTG 

ACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCTTTACCAAGACGAATTTTTGCATTGTGTAA 

AGAGCAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCTCAAGAAAACTTCATTACGA 

CGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTAC 

-- 

>Btmar1.10.15_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:3503754-3504288 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:3503754-3504288 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 535 bp 



TGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACCTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACATT 

TTCAAACCATTTCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTG 

AGGATTTCCAACAGTTTTTCCTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAG 

CTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTAAATTT 

CCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTT 

ATTTTTAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTG 

ACTTTCCTTTACTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAA 

AAACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGA 

CGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

>Btmar1.10.16_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:183806-184350 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:183806-184350 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, whole 

genome shotgun sequence 545 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGG 

TCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGTAGGAATTGCGATCATT 

CAAATCTGAGGATTTCCGACATTGTTTCTCCCAGTTGAAGAACGGTGGAAAAAAATGCAT 

CGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGGAGGGGATAGGTGATTTGGTGTAAGCTGCTTAAAATG 

TTAATTTCCTTATTTTTAAACATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACC 

TGGGTTTTTTTAAGTTGTATCTAAAATTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGA 

GTTGGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTC 

TGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGCTTATCACCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCAA 

TAGGTACGACACTCGGTTCGCCTTCTATGAGAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCT 

CGTAC 

 

-- 

>Btmar1.10.17_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:1235067-1235718 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:1235067-1235718 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, 

whole genome shotgun sequence 652 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACAATAATGCACCTGCCTATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGTGTAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGACT 

CTGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAA 



ACCATTCCGGAAATTCAAGAGAGCACCTTAAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGAT 

TTCCAACAGTGTTTCTTCCAATAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCT 

GGCGAGTATTTTGAAGGGAATAGGTGATGACTTGGTAAGGTGCTTAAAATGTTAATTTCC 

TTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTT 

TTTAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACT 

TTCCTTTATTCCAAAGCTTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAA 

CAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGAAGC 

TCGGTTCGCCTTCTACGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.18_gi-1092455225-gb-MAMS01000096_1-:4735065-4735607 

gi-1092455225-gb-MAMS01000096.1-:4735065-4735607 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold322, 

whole genome shotgun sequence 543 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTTTCGTGGTTCCACGACTTAGATCTACCTTGAAAGG 

TCGACGTTTTTAAACCATTCCAGAAATCCAAGAGAACACCTTGTAGGAATTGCAATCATT 

CAAATCTGAGGATTTCCAACACTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCAT 

CGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAAT 

GTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTGAAAAC 

CTGGGTTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACT 

CGAGTTTGACTTTCCTCTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGAA 

TTCTGTAAAAACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCTCAAGAAAACTT 

CATTACGACGCTCAGTTCGCCATCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

GTA 

 

-- 

>Btmar1.10.19_gi-1092455371-gb-MAMS01000058_1-:3033980-3034520 

gi-1092455371-gb-MAMS01000058.1-:3033980-3034520 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold232, 

whole genome shotgun sequence 541 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTTTTCTTATTTCCACGACTTGAATCTACCTTGAAAA 

GGTCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACATTGTAGGAATTGCGATCA 

TTCAAATCTGAGGACTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGC 



ATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTTAAAGGGATAGGTTATGACTTGGTAAGCTGCTTAAA 

ATGTCAATTTCCTTGTTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGAAACGAATTTTTAACTTAAAA 

CCTGGGTTTTTTTAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTC 

GAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAGGACGAATTTTTGCAT 

TCTGTAAAAACAAGCATCTTTAGTAGCCTATCAGCTTTCAAAAAGCCCAAGAAAACTTCA 

TTACGACGCGCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAATCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGT 

A 

 

-- 

>Btmar1.10.20_gi-1092455312-gb-MAMS01000080_1-:2657019-2657554 

gi-1092455312-gb-MAMS01000080.1-:2657019-2657554 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold28, 

whole genome shotgun sequence 536 bp 

TGGCTCTGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACATT 

TTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACTTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTG 

AGGATTTCCAACAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAG 

CTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTAGCTTAAAATGTAAATT 

TCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTT 

TATTTTTAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTT 

GACTTTCCTTTACTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTA 

AAAACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACG 

ACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACTAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.10.21_gi-1092445037-gb-MAMS01004535_1-:322389-323042 

gi-1092445037-gb-MAMS01004535.1-:322389-323042 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2663, 

whole genome shotgun sequence 654 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCAAGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTCATTCACCTATGACCTGG 

CTCCGTGTGATTTTGTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTC 

AAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAGCACTTCGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGG 



ATTTCCAACAGTGTTTCTTCCGATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTG 

GCGAGTATTTTGAATGGGATTGGTGATGACTTGGTAAGCTGTTTAAAATGTTAATTTCCT 

TATTTTTAAGCATTTGAGTAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTT 

TTTTAAAGTTGTACCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGA 

CTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAA 

AACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGAC 

GCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

>Btmar1.10.22_gi-1092445037-gb-MAMS01004535_1-:110926-111567 

gi-1092445037-gb-MAMS01004535.1-:110926-111567 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2663, 

whole genome shotgun sequence 642 bp 

GGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAATTTTGTG 

CAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCATATTGACCTGACTTGGCTCCGTGTG 

ATTTTCTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAAGTTGACGTTTTCAAATCATTC 

CGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAAC 

AGTGTCTCTTCTAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATT 

TTGAAGGGGATAGGTGATTACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAA 

GCATTTGAATAAGAGAGCAAAGAAGTTTTTCACTTAGAACCTGGGTTTTTTGTAAGTTGT 

ATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACCCGAGTTTGACTTTCCTTTATT 

CCAAAGCGTGTAATTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACAAGCATCTC 

CAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATCACGACGCTCGGTTCGCC 

TTCTATGACAAAAGTCAGGTTTCTTTTGGGACAGCCCCCGTA 

 

 

-- 

>Btmar1.10.23_gi-1092454801-gb-MAMS01000208_1-:2515656-2516189 

gi-1092454801-gb-MAMS01000208.1-:2515656-2516189 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold649, 

whole genome shotgun sequence 534 bp 

TGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGGAAGGTCGACGTT 

TTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGAAATTGCGATCATTCAAACCTG 

TGGATTTCTAACAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAG 



CTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGCAAGCTGCCTAAAATGTTAATTT 

CCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTT 

ATTTTTAAGTTTTATCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGA 

CTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAA 

AACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGAC 

GCTCGGTTCGTCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.24_gi-1092438700-gb-MAMS01007559_1-:105498-106039 

gi-1092438700-gb-MAMS01007559.1-:105498-106039 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold39221, 

whole genome shotgun sequence 542 bp 

ACCTGAACGGCTCGGTGTGATTTTTTCTTGTTTCCACGACTTAAATTTACCTTGAAAGGT 

CGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATCCAAGAGAACACCCTGTAGGAATTGCGATCAATC 

AAATCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACAGTGGCAAAAATGCATC 

GACAAAGCTGGCAAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATG 

TTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACC 

TGGGTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATTTGTCTTGAGATGAAGACAAAAATCGCAACTCG 

AGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAATACGAATTTTTGCATT 

CTGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCA 

TTACGACGCTCGGTTCGCCCTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGT 

AC 

 

-- 

>Btmar1.10.25_gi-1092453732-gb-MAMS01000665_1-:1733438-1733973 

gi-1092453732-gb-MAMS01000665.1-:1733438-1733973 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1145, 

whole genome shotgun sequence 536 bp 

TGGCTCCGTATGATTTTGTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTT 

TTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACTTTGAAGGAATTGCGATCATTAAAACCTG 

AGGATTTCCAACAGTGTTTCTTCCGATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAG 

CTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATTGGCGATGACTTGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTC 

CTTATTTTTAAGTATTTGAGTAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTT 



TCTTTTAAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTT 

GACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTA 

AAAACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACG 

ACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.26_gi-1092425936-gb-MAMS01019602_1-:331369-332018 

gi-1092425936-gb-MAMS01019602.1-:331369-332018 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold946, whole 

genome shotgun sequence 650 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGTGCAAAGAATGCCGTGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGACT 

CCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTCCAA 

ACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAAGAATTGCGATCATTCAAACCTGAAGAT 

TTCCAACAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGC 

GAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTA 

TTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTATTTT 

TAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTT 

CCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACA 

AGCATCTCCAATAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTC 

GGTTCGCCTTCTATGACAAGAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.27_gi-1092435905-gb-MAMS01009633_1-:570191-570725 

gi-1092435905-gb-MAMS01009633.1-:570191-570725 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4818, 

whole genome shotgun sequence 535 bp 

TGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTATCTTGAAAGGTCGACATT 

TTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAAGAATTGCGAACATTCAAACCTG 

AGGATTTCCAACAGTTTTTCTTCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCAACAAAG 

CTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAATCTGCTTAAAATGTTAATTT 

CCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTCAAAACCTGGGTTT 

ATTTTTAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTG 

ACTTTCCTTTACTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAA 



AAACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCTCAAGAAAACTTCATTACGA 

CGCTCGGTTCGCCTTCTATGACTAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.28_gi-1092453894-gb-MAMS01000592_1-:10537-11188 

gi-1092453894-gb-MAMS01000592.1-:10537-11188 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold11199, whole 

genome shotgun sequence 652 bp 

AATTCCTGGTTTCGGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGTGCCAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCTTTATTCACCTGACCTGGCT 

CCGAGTGATTTTTTTTTATTTCCACGACTTAAGTCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAA 

ACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGTGGAT 

TTCCAACAGTGTTTCTTCCAATTGAACAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGGTTGG 

CGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTT 

ATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACATAAAACCTGGGTTTTTTT 

TTTAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACT 

TTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAA 

CAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAACTTTCAAACAAGCCCAAGAAGACTTCATTACGACGC 

TCGGTTCGCCTTCTATGACCAAAGTCCAGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.29_gi-1092440209-gb-MAMS01006820_1-:57609-58258 

gi-1092440209-gb-MAMS01006820.1-:57609-58258 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3609, whole 

genome shotgun sequence 650 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATCCGCGAA 

TTTTGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCACTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTGGCT 

CCGTGAGATTTCTTCTTATCTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAA 

ACCATTCTGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGAAT 

TTCCAACAGTATTTCTTCCAATTGAAAAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGC 

AAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTGATTTCCTTA 

TTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAACCACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTATTTT 

TAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATTGCAACTCGAGTTTGACTTT 

CCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTGAAAACA 



AGCACCTCCAGTAACTTATCAGCTTTCAAATAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTC 

GGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGATAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.30_gi-1092442381-gb-MAMS01005928_1-:58-685 

gi-1092442381-gb-MAMS01005928.1-:58-685 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold32319, whole 

genome shotgun sequence 628 bp 

GATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTGGCGAATTTTGTGCAAAGAATGCCATG 

AGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTAACCTGGCTCCGCGTGATTTTTTATTATTC 

CCACAACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAG 

AACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCTACAGTGTTTCTCCCAA 

TTGAAGAAACAGTGGCAAAAATGCATTGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGG 

TGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATGAGA 

GCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTAAGTTGTATTGAAATTTTTCTTGA 

AATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTCGACTTTCTTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTC 

CTTACCAGGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACCAGTATCTCCAATAGCGTATCAGCTT 

TTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCGCCCTCTTATGACAAAAG 

TCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

>Btmar1.10.31_gi-1092450413-gb-MAMS01002223_1-:18881-19516 

gi-1092450413-gb-MAMS01002223.1-:18881-19516 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17384, whole 

genome shotgun sequence 636 bp 

AATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAA 

TTTTGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACTTGGCT 

CCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAA 

ACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCCGTGGAT 

TTCCAACAGTGTTTCTTCAAGTTGAAGAAACGGTGGCAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGG 

GGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTG 

AATAAGAGAGCAACGAGGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTCTTTTTTAAGTTGTATCCAA 

ATTTATCTTGATATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAG 

CGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGGATTCTGTAAAAACAAGCATCTCCAGTAG 

CTTATCAGCTTTCAAACAACCCCAAGAAAACTTCATTACCACGCTCGGTTCGCCTTCTAG 



GACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.10.32_gi-1092454665-gb-MAMS01000250_1-:120198-120740 

gi-1092454665-gb-MAMS01000250.1-:120198-120740 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold87, whole 

genome shotgun sequence 543 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTTTCTTATTTCCATGACTTAAATCTACCTTGAAAGG 

TCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATCCAAGAGAACACCTTGTAGGAATTGCAATCATT 

CAAATCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCAT 

CGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAAT 

GTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAAAGAGCAACGAAGTTTTTAATTTAAAAC 

CTGGGTTTTTTTTAAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACT 

CGAGTTTGACTTACCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTGCTTACCAAGACGAATTTTTGCA 

TTTTGTAAAAACAAGCATTTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACCT 

CATTACAACGCTTGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

GTA 

 

>Btmar1.10.33_gi-1092430114-gb-MAMS01015424_1-:50414-50954 

gi-1092430114-gb-MAMS01015424.1-:50414-50954 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold737, whole 

genome shotgun sequence 541 bp 

ACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTCACTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGG 

TCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATTCAAAAGAGCACCTTGTAGGAATTGCGATCATT 

CAAATCTGAGGATATCCAACAGTGTTTCTCCTAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCAT 

CGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGGTAGGTGATGACTTGGTAAGTTGCTTAAAAT 

GTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGTAACGAAGTTTTTAACTTAAAAC 

CTGGGTTTTTTTAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAAACAAAAATCGCAACTCG 

AGTTTGACTTTCCTTCATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATT 

CTGTAAAAATAAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAATAAGCTCAAGAAAACTTCA 

GTACGACGCTCGATTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGT 

A 



>Btmar1.11.1_gi-1092452480-gb-MAMS01001206_1-:1018792-1019955 

gi-1092452480-gb-MAMS01001206.1-:1018792-1019955 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1339, 

whole genome shotgun sequence 1164 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTCGTCATAGAGGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTGAAGATGCTGGTTTTTAC 

AGTATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTGCACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTATCTTTATTTCAAGAAAATTTTAGGTACAACTTTAAAAAACCC 

AGGTTTTAAGTTAATAACTTCGTTGCTCTTATTAAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAAC 

ATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCATTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCG 

ATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTG 

AATGATCACAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCCC 

TTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGAAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTTAGGTGA 

ATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCATCAATTTGGAG 

GGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTCTCTCCAGGCCTT 

TATCTGCGGATATTTTCGCGTAATCGTCTTAGAACACCATTGTAATATTCGCGATTGACA 

GTTTCACCTTGAAGGAATTCCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTCTCCC 

AATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGTATCGACAAAGCTGGCTAGTATTTTGAAGGGGATA 

GGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTTAATAA 

GAGCAACGAAGTTATTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTAAAGTTGTACCTAAAATTTTCTT 

GAAATAAAGATAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGCAGTT 

TCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACCAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGC 

TTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCGCCCTCTATGACGAAAGT 

CCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

 

>Btmar1.11.2_gi-1092425897-gb-MAMS01019641_1-:1411023-1412201 

gi-1092425897-gb-MAMS01019641.1-:1411023-1412201 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold959, 

whole genome shotgun sequence 1179 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGAGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTGGTTTTAACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 



TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAAAAGC 

CCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTTGCTGCTCTCATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAAATA 

ACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCCCCAAAATACTCGCCAACTTTGT 

CGATGTATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTAGGAAATCCTCAGGTT 

TGAATGATCGCTATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAACTTCCGGAATGGTTTGAAGACGTC 

GACCTTCCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTTAG 

GTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCCAATTT 

GGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGGAACCAGGAATTCTCTCTCCAAA 

GCTCAGGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTAATCGTCTTAGAACACCATTGTAATATT 

CGCGATTGACATTTTCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCTATA 

GTGTTTCTCCCGATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGTTGGCGAGTATTT 

TGGGGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAG 

CATTTGAATGAGAGCAGCAAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTTTTAAAGTTGT 

ATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATT 

TCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAATCAAGCATCTC 

CAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCTCC 

TTCTATGACAAAAGTCCAGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

>Btmar1.11.3_gi-1092446718-gb-MAMS01003827_1-:381074-381804 

gi-1092446718-gb-MAMS01003827.1-:381074-381804 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2362, 

whole genome shotgun sequence 731 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTAATGA 

AGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTTTTACAGAAT 

GCAAAAATTTGGCTTGGTAAGGAAACTACACACTTTGGAAGAAAGGAAAGTCAAACTCGA 

GTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTCAGATACAACTAAGAAAAACCCAGGTT 

TTAAGTTATAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAACATT 

TTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCTCTTCAAAACACTCGCCCGCTTTGTCGATG 

CATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATTCTCAGGTTTGAAT 

GATCGCAATTCCTCCAAGGTGTTCTTTGGAATTTCTGGAATGGTTTGAAAACATCGACCT 

TTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGGTGAA 

TAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCTCGAATTTGGAGG 



GATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAAAAACCAGGAATTCTCTCTTCAAAGCTCG 

GGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGTGTAACTGTCTTAGAACACCTTTGTATTATTTGCGA 

TTGACAGTTTC 

 

-- 

>Btmar1.11.4_gi-1092454418-gb-MAMS01000356_1-:61517-62688 

gi-1092454418-gb-MAMS01000356.1-:61517-62688 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1040, whole 

genome shotgun sequence 1172 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAGGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGACTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATACTGGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATGAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAACCCA 

GTTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAACA 

TTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTTTCTCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCGA 

TGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTAGGAAATCCTCAGGTTTGA 

ATGATTGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCGAC 

CTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTTAGGCG 

AATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCCAATTTGGA 

GGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGACGCAGAAAGCAGGAAATCTCTCTCCAAAGCT 

CAGGCCTTCTTCTGCGGACATTTTCGCTTAATCGTCTCAGAACACCATTGTAATATTCGC 

GATTGACAGTTTCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCTACAGTG 

TTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGA 

AGGAGAAAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGCAT 

TTGAATGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTAAGTTGTATCTAAA 

TTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTCCCTTTATTCCAAAGC 

GTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAATACCAGTATCTCCAGTAGC 

TTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACAACGCTCGGTTCGCCCTCTATG 

ACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

 

-- 



>Btmar1.11.5_gi-1092449723-gb-MAMS01002522_1-:4319065-4320243 

gi-1092449723-gb-MAMS01002522.1-:4319065-4320243 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold18461, 

whole genome shotgun sequence 1179 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTGGTCTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACCCTTTGGAATGAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTATCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAGAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTAGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTCCCGGAATGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTTA 

GGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCCAATT 

TGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTCTCTCCAA 

AGCTCAGGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTAATCGTCTCAGAACACCATTGTAATAT 

TCGCGATTGACAGTTTCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAAC 

AGTGTTTCTCCCAACTGAAGAAACGGTGGCAAATATGCATCGACAAAGCTGGCTAGTATT 

TTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAA 

GCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTATAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTTAAGTTGT 

ATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGATAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTCATT 

CCAAAGGGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAGACCAGCATCTC 

CAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCGCC 

TTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

 

-- 

>Btmar1.11.6_gi-1092453380-gb-MAMS01000828_1-:1508002-1508799 

gi-1092453380-gb-MAMS01000828.1-:1508002-1508799 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1195, 

whole genome shotgun sequence 798 bp 

TCCATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGAATGATCGCAATTTCTTCAAGG 

TGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCGACCTTTCGAGGTAGATTTAAGTC 



GTGGAAATAAGAAGAAATCACACGGAGCAAGGTCAGGTGAATAAAGATGATGAGAGAAGA 

CACTCGTGGCATTCTTTGCACAAATTCGCGAATTTGGAGGGATGCTTGGGCAGGTGCATT 

ATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTCTCTCCAAAGCTCGGGCCTTTTTCTGCGGACATT 

TTCACGTAATCGTCTCAGAACACCATTGTATTATTCTCCGTTGACAGTTTCACATTGAAG 

GAATTGCGATCATTCAAACCTGCGGATTTTCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGG 

TGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGATGATGACTTGGT 

ACCTAAGCTGCTTAAAATGTTAATATCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACG 

AAATTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATTTTCCTTGAAAT 

AAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTCATTCCAAGCGTGTAGTTTCCTTA 

CCAAGACGAATGTTTGCATTCTGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGTATATTAGCTTTCAA 

ACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTT 

TCTTTTGGGACAGCCCTC 

-- 

>Btmar1.11.7_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:2536250-2537432 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:2536250-2537432 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, 

whole genome shotgun sequence 1183 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGC 

AATGAAGTTTTCTTGAGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGACATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTCGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATATACAACTTTAAAAAAA 

AACCCAGGTTTTAAGTCAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAGAAATAAGGA 

AATTAACATTTTAAGCAGCCCACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGC 

TTTGTCGATGCATTTTCGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTTGAAATCCTC 

AGGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGAATTGAAA 

ACGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACATGGAGCCAG 

GTCAGGTGAATAAGGGGGGTGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCC 

AATTTGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACAAGGAATTCTCTCT 

CCAAAGCTCGGCCCTTTTTCTGAGGACATTTTCACGTAATCGTCTCAGAACACTATTGTA 

ATATTCGCGATTAACAGTTTCACCTTGAAAGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTC 

CAACAGTGGTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCGAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAG 



TATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGCGGGCTGCTTAAAATGTTAATTTCTTTATTT 

CTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTGACTTAAAACCTGGGTTTTTTTAAAG 

TTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTT 

TATTCCGAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACAAGCA 

TGTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCTCAAGAAAACTTCATTGCGACGCTCGGTT 

CGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

 

-- 

>Btmar1.11.8_gi-1092455566-gb-MAMS01000020_1-:3048665-3049829 

gi-1092455566-gb-MAMS01000020.1-:3048665-3049829 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold14, 

whole genome shotgun sequence 1165 bp 

GAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTAATG 

AAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGGTACTGAAGATGCTTGTTTTTACAGAA 

TGCAAAAATTCGTCTTGATAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAACTCG 

AGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAAACCCAGG 

TTTTGAGTTAAAAACTTTGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTATAAATGAGGAAATTAACA 

TTTTAAGCAGCTTACCAAGTTATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCGA 

TGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGGTGGAAATCCTCAGGTTTGA 

ATGTTTCTTCAAGGTGGTTCTCTTGAATCTTCGGAATGGTTTGAAAACGTCGACCTTTCA 

AGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGGTGAATAAG 

GGGGATGAGGAGGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTTGGAGGGATC 

AGGTGCATTATCGTGACGCAGAAACCAGGAATTCTCTCTCCAAAGCTCGGGCCTTTTCTG 

CGGACATTTTCGCGTAATCATCTCAGAACTTTATTATAATATTCGCGATTGACAGTTTCA 

CCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGGGGATTTCCAATAGTGTTTCTCCCAATTGA 

AGAGACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGAT 

AACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTCATTTATAAGCATTTGAATAAGAGAGC 

AACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTG 

AAATAAAGATAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTAATCCAAAGCGTGTAGTTT 

CCTTACCAAGACGAATTTTTTTGCATTCTGTAAAAAGAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAG 

CTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACTCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAG 



TCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

-- 

>Btmar1.11.9_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:1306220-1307408 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:1306220-1307408 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 1189 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGCAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATATAGATACAACTTAAAAAACCCC 

AGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAAAAAAGGAAATT 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCTCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGT 

TTGAATGATTGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGATAAAGT 

CGACCTTTCTAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCA 

GGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATT 

TGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTCTTTCCAA 

AGCTCGGGACATTTTCTGCGGACATTTTCGCGCAAACGTCTCGGAACACCATTGTAATAT 

TCGCCATTGACAGTTTCTCCTTTCGGTAAAAATTCATGATGGACAATTCCTCGAACCTGA 

GGATTTCCAACAGTGGTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGC 

TGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATATC 

CTTATTTTTAAGCATTTGAATAGGAGAGCAACAAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGGTTT 

TTTCAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAATCGCAACTCGAGTTTGACT 

TTCCTTCATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTATGCATTCTGTAAAAA 

CAAACATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTGCATTACGACGC 

TCGGTTCGCCTTCCATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

 

-- 

>Btmar1.11.10_gi-1092454879-gb-MAMS01000194_1-:288607-289785 

gi-1092454879-gb-MAMS01000194.1-:288607-289785 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold610, whole 

genome shotgun sequence 1179 bp 



TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGAGAACCAAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTAAAGATGCTGGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTCAGATACAACTTTAAAAAAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAGAACTTCGTTGCTCTCATTCAAATGCTTAAAAATAAGAAATTTAA 

CATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTC 

GATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTAGGAAATCCTCAGGTTT 

GAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCTG 

AGACGATTACGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCTGG 

TTCCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTGGCGAATTTTGTGCG 

AAGAATGCCATTAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTAACCTGGCTCCGTGTGAT 

TGTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCG 

GAAGTTCAAGAGAACACTTTGAAGGAATTGCGGTCATTCAAACCTGAGGATTTCCTACAG 

TGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTT 

GAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGC 

ATTTGAATGAGAGCAAAGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTAAAGTTGTATCT 

AAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAA 

AGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTTCATTCTGTAAAAACCAGCATCTCCAGT 

ATCTTATCAGCTTTCAAACAAACCCAAGAAAACTTCATTACAACGCTCGGTTCTCCTTCT 

ATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTAC 

-- 

>Btmar1.11.11_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:2443006-2444197 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:2443006-2444197 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, 

whole genome shotgun sequence 1192 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCTAGCGTTGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGTTGATAAGCTACTGGAGATGCTGGATTTTAC 

GGAATGCAAAAATTCGTCTTAGTAAGGAAACTACACACTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

TTCGAGTTGCGATTTTTATCTTTATTTCAAGAAAAATTAGATACAACTTAAAAAACCCAG 

TTTTTAAGTTATAAACTTCGGTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTATC 

ATTTTAAGCAGCTTATCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCA 



ATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTG 

AATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCTAA 

GACGATTACGCGAAAATGTCCGCAATGTCCGCTGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAAA 

ATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTGGCGAAT 

TTCGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTAACCTGGCTC 

CGTGTGATTCTTCCTTATTTCCACGACATAAATCTACCTTGAAAGATCGACATTTTCAAA 

CCATTCCGGAAATTTAAGAGAATACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATT 

TCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAACTGGCG 

GGTATTTTGAAGGAGATAGGTGATGACTTAGTAAGCTGCTTGAAATATTAATTTCCTTAC 

CTACTTTTAAGCATTTGAATGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAATCCTAGGTATTTTT 

TTAAAGTTGTAGCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTTGAGTTTGACT 

TTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACTAGGACGAATTTTTGCATTTTGTAAAAA 

CCAGCATCTCCAGTAGCTCATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGC 

TCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.11.12*_gi-1092434953-gb-MAMS01010585_1-:107772-108964 

gi-1092434953-gb-MAMS01010585.1-:107772-108964 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5223, 

whole genome shotgun sequence 1193 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGCAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAACCACTGGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTCTGGAAGCTCTGGAATAAAGGA 

AAGTCAAACTCAAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACATCTTAA 

GAAAAACCCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAGAATA 

AGGAAATTAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCCATCCCCTTCAAAATACTCGC 

CAGCTTTGTCGATGCATTTTGGACACAGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAAT 

CCTCAGGTTTGAATGATCGCAATTTCTTCAAGGTGCTCTCTTGAATTTCCGGAATGTTTT 

GAAAACGTCGACCTTTCAAGGTAGATATAAGTCGTGGAAATGAGAAAAAATCACAAGGAG 

CCAGGTCAAGTGAATAAGTGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATATTCTTTGCACAAAA 

TTCGCGAATTTGGAGAGATGCATGGGCAGGTGCATTATCCTGATGCAGAAACCAGGAATT 

CTCTCTCCAAAGCTCGCGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTAATCGTCTCATAACACC 



ATTGTAATATTCGCGATTGACAGTTTCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAG 

GAGTTCCAACAGTGTTTCTCCCTTATTGAAGAAACGGTGTCCAAAATGCATCGACAAAGC 

TGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAAT 

TTCCTTATTTTCAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTCAACTTAAAACCTGGGT 

TTTTCTTAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAATGT 

GACTTTTCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACTATTTTTTGCATTCTGTA 

AAAACAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCACACAAGTCCAAGAAAACTTCATTACG 

ACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTC 

 

-- 

>Btmar1.11.13_gi-1092455517-gb-MAMS01000027_1-:4955996-4956745 

gi-1092455517-gb-MAMS01000027.1-:4955996-4956745 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold155, 

whole genome shotgun sequence 750 bp 

TACGAGGGCTGTCCGAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGATTGCGAACCGATCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTTGGCTTGTTTGAAAACCAATAAGCTCCTGGAGATGCTTGTCTTTACA 

GAAATCGAAAATTCCTCCTGGTAAGGAAACTGCAGGCTTTGCAATAAAGGATAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTGTATTTCAAGAAAAATTTAGGTACAACTTAAAAAAAAACC 

CAGGTTTCAAGTTAATATCCTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTATAAATAAGGAATTT 

AACATTTTAAGCAGCTTATCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCCTTTTTATCACCGTTTCTTTAATTGGGAGAAACATTGTTGGATCTCCGCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTGTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGT 

CGACCTTTCAAGATAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGATAAAATCACACGGAGCCAGGTCA 

AGTGAATAAGGGAGATGAGGAAGGACACTCATGGTATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATT 

TGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTAATGCAGAAACCAAGAATTCTCTCCCCAA 

AGCTTGGGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTACTCGTCTCAGAACACCATTGTAATAT 

TCGCGATTGACAGTTTCTCCTTTCGGTAAA 

 

-- 



>Btmar1.11.14_gi-1092454888-gb-MAMS01000191_1-:96894-97681 

gi-1092454888-gb-MAMS01000191.1-:96894-97681 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold607, whole 

genome shotgun sequence 788 bp 

ATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGT 

TCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGGCATA 

GAAATAAGAAGAAATCACACGGAGCCAGGTTAGGTGAATAAGGGGGATGAGGGAGGATAC 

TCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCCAATTTGGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTAT 

CGTGATGCAGAAATCAGGGATTCTCTCTCCAAAGCTCAGGCCTTTTTCTGCGGACTCGCG 

TAATCGTCTCAGAACACCATTGTAATATTCGGGATTGACAGTTTCACCTTTAAGGAATTG 

CGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAA 

AAATGCATAGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTG 

CTTAAAATGTTAATTTACTTATTTTTAAGGATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTCATAA 

CTTAAACCCTGGGTTTTTTTTTAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGATAAAAA 

TCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTCTTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACTAAGACGAA 

TTTTTGCATTCTGTAAACACCAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAA 

GAAAACGTCATTACGACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGA 

CAGCCCTC 

 

-- 

>Btmar1.11.15_gi-1092438700-gb-MAMS01007559_1-:385432-386623 

gi-1092438700-gb-MAMS01007559.1-:385432-386623 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold39221, 

whole genome shotgun sequence 1192 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAGACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGT 

AATGCAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTAC 

AGAATGCATAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATATAGAGACAACTTAAAAAACCCC 

TGGTTTTAAGTTGAAAACTTCGTTGCTCTCTTCTTCAAATGCTTAAAAAAAAGGAAATTA 

ACATTTAACGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGT 

CGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTAATGGAATTCCTCAGGTT 

TGAATGATTGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTC 



GACCTTTTTAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAAAAAAAATGACACGGAGCCAGGTCAG 

GTGAATAGGGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTT 

GGAGGGATGCATGGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTCTTTCCAAA 

GCTCGGGACATTTTCTGCGGACATTTTCGCGCAAACGTCTCAGAACACCATTGTAATATT 

CGCCATTGACAGTTTCTCCTTTCGGTAAAAATTCATGATGGACAATTCCTCGAACCTGAG 

GATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAACAGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTG 

GCGAGTATTTTGAAGGAGATAAGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATATCCT 

TATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAACAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTT 

TCAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTT 

TCCTTCATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTATGCATTCTGTAAAAAC 

AAGCATCTTCAAAAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTGCATTACAACGCT 

CGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGACCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCATAC 

-- 

>Btmar1.11.16_gi-1092425799-gb-MAMS01019739_1-:124663-125850 

gi-1092425799-gb-MAMS01019739.1-:124663-125850 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold9984, 

whole genome shotgun sequence 1188 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATAAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACCAGAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCCTTGGAATAAAGGAAAGTCAGAC 

TCAAGTTGCGATTTTTGTCGATATTTCAAGAAAAATTTAGATACATCTTTAAAAAAAACC 

CCAGGTTTAAAGTTAAAAACTACGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTGAAAGATAAGGAAAT 

TAACATTTTAAACAGTTCACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTT 

GTCGATGAATTTTTGCCACCGTTTCTTTAATTGGGAGAAACACTGTTTGAAATCCCGAGG 

TTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTT 

CTGAGATGATTACGCGGAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCCGAACTTTGGAGAGAGAATTTC 

TGGTTTCTGCATCACGAGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGCGAATTTT 

GTGCAAAGAATGTCATGAGTGTCCTCCCTTATCCCCCTTATTCACCTGATCTGGCTTCGT 

GTGATTTTTTCCTTATTTCCATGACTTAAATTTATCTTGAAAGATCGACGTTTTCAAACC 

ATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACATCAGGATTTC 

AAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGCTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAG 



TGCTTTCAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTGAGCTGCTTAAATTGTTAATTTCCTTATTC 

TTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGGTTTTTTTAAA 

GATGTATCTAAATTCTTCTTGAAATATCGACAAAAATCGCAACTTGAGTCTGACTTTCCT 

TTATTCCGAAGCATGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACAAGC 

ATCTCTGGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACCACGCTCGGT 

TCGCCTTCTATGACACAAGTCTGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTAC 

-- 

>Btmar1.11.17_gi-1092442913-gb-MAMS01005707_1-:266038-267215 

gi-1092442913-gb-MAMS01005707.1-:266038-267215 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3142, 

whole genome shotgun sequence 1178 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACAGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAACATTGGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTCTAAAAAAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCAATCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATC 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATATTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATCGGGAGAAACACTGTTGAAAATCCGCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAACCGAGAATATTACAATGGTGTTC 

TGAGACGATTACGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCCGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCT 

GGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCAAGCATCCCTCCAAATTCGTGAATTTTGTG 

CAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCTCTATTTACCTGACCTGGCTCCGTGTG 

ATTTTTTCTTCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCTACGTTTTCAAACCATTCCGGAA 

ATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAACAGTGT 

TTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAA 

GGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTGATTTCCTTATTTTTAAGCATT 

TGAATAAGATTGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTTAGAGTTGTATCT 

AAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAA 

AGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACCAATGTTTGCATTCTGTAAAAACAAGCATCTTCAGT 

AGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCGCCTTCT 

ATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 



-- 

>Btmar1.11.18_gi-1092440840-gb-MAMS01006571_1-:14487-15677 

gi-1092440840-gb-MAMS01006571.1-:14487-15677 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3518, whole 

genome shotgun sequence 1191 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTAATG 

CAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTAAAGATACTTGTTTTTACAGAA 

TGCATACATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAACTCG 

AGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAATATATAGATACAACTTAAAAAACCCCTGGT 

TTTAAGTTGAAAACTTCGTTGCTCTCTTCTTCAAATGCTTAAAAAAAAGGAAATTAACAT 

TTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCGAT 

GCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATCGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGAA 

TGATCGCAATTCCTTCAAGGTGCTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCGACC 

TTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGGAAATAAGGGAAATCACACGGAGCTAGGTCAGGGGGA 

TAAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTTGGAGGGATGCATGG 

GCAGGTGCATTATCGTGATACAGAAACCAGGAATTCTCTCCCCAAAGCTCAGGCCTATTT 

TTCTGCGGACATTTTTGCGTAATCGTCTCAGAACACCATTGGAATATTCGCGATTGACAG 

TTTGTCCTTTCGGTAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGGGATCATTCAAACCTGA 

GGATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATTCATCGACAAAGC 

TGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACATGGTAAGCTGCTTAAAATTTTAATTTC 

CTTATATTTAAGCATTTGAAGAAGAGAGCAACGAAGTTTTCAACTTAAAACCTGGGTTTC 

TTTTTAAGTTGTATCTAAATTTTTTTTGACATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGA 

CTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAA 

AACAAGCATCTTTAATAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACAAC 

GCTCGGTTCGCCTTCTATGACGAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAACCCTC 

 

>Btmar1.11.19_gi-1092441018-gb-MAMS01006501_1-:91834-93015 

gi-1092441018-gb-MAMS01006501.1-:91834-93015 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3488, whole 

genome shotgun sequence 1182 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACAGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAGAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 



GAATGCAAACATTGGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTTGGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTTGCTACAATTTAAAAAAAAAAA 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATC 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATATTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATCGGGAGAAACACTGTTGAAAATCCGCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACCGTCAACCGAGAATATTACAATGGTGTTC 

ATGAGACGATTACGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCCGAGCTTTGGAGAGAGAATTCC 

TGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCAAGTATCCCTCCAAATTCGCGAATTTTGT 

GCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCTCTATTCACCTGACCTGGCTTCGTGT 

GATTTTTTCTTCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCGGA 

AATTCAAGAGAATACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAATAGTG 

TTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGA 

AGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTGATTTCCTTATTTTTAAGCAT 

TTGAATAAGATTGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTAAAGTTGTATCT 

AAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAA 

AGCGTGTACTTAGTTTCCTTACCAAGACCAATGTTTGCATTCTGTAAAAACAAGCATCTT 

CAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCGCC 

TTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

>Btmar1.11.20_gi-1092434474-gb-MAMS01011064_1-:8895-10085 

gi-1092434474-gb-MAMS01011064.1-:8895-10085 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold54472, whole 

genome shotgun sequence 1191 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCTAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGTTGATAAGCTACTGGAGATGCTGGTTTTTACG 

GAATGCAAAAATTCGTCTTAGTAAGGAAACTACACACTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTATCTTTATTTCAAGAAAAATTAGATACAACTTAAAAAACCCAGT 

TTTTAAGTTATAAACTTCGGTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAACA 

TTTTAAGCAGCTTATCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCAA 

TGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGA 

ATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCTAAG 

ACGATTACGCGAAAATGTCCGCAATGTCCGCTGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAAAA 



TTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTGGCGAATT 

TCGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTAACCTGGCTCC 

GTGTGATTCTTCCTTATTTCCACGACATAAATCTACCTTGAAAGATCGACGTTTTCAAAC 

CATTCTGGAAATTTAAGAGAATACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTT 

CCAACACTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAACTGGCGG 

GCATTTTGAAGGAGATAGGTGATGACTTAGTAAGCTGCTTGAAATATTAATTTCCTTACC 

TACTTTTAAGCATTTGAATGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAATCCTAGGTATTTTTT 

TTAAGTTGTAGCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTTGAGTTTGACTT 

TCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACTAGGACGAATTTTTGCATTTTGTAAAAAC 

CAGCATCTCCAGTAGCTCATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCT 

CGGTTCACCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

>Btmar1.11.21_gi-1092448321-gb-MAMS01003128_1-:1-1029 

gi-1092448321-gb-MAMS01003128.1-:1-1029 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold20933, whole 

genome shotgun sequence 1029 bp 

ACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAACTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTTA 

AGAAAAATTTAGATACAACAGTAAAAAAAACCCAGGTTTTAAGTTAAAAAACTTCGTTGC 

AATCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATCAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCAT 

CACCTATCCCCTTCAGAATACTCGCCAGCTTTGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTC 

AATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTG 

TTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAACGTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGT 

GAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGGTCAATAGAGGGGATGAGGGAGGACACTCAT 

GGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTTGGAGGGATGCTTGGGCAGGTGCATTATCGTG 

ATGCAGAAACCAGGAATTCTCTCTCCAAAGCTCGGGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCG 

TAATTGTCTCAGAACACCATTGTAAAATTCTCGGTTGACAGTTTCACCTTGAAGGAATTG 

CGATCATTCAAACCTGCGGATTTTCAACAGTGTTTCTCCCGATTGAAGAAACGGTGGCAA 

AAATGCATCCACAAAGCTGGCGAATATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTG 

CTTAAAATGTTGATTTCCTTATTTTTAAGCATTCGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTTTAA 

CTTAAAACCTGGTTTTTTTTTTTAAGTTATATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAA 

ATCCAAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACCA 

ATGTTTGCATTCTGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCA 



AGAAAACTTCATTACGACGCTCTGTTTGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGG 

ACAGCCCTC 

 

>Btmar1.11.22_gi-1092437759-gb-MAMS01008035_1-:1-788 

gi-1092437759-gb-MAMS01008035.1-:1-788 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold41110, whole 

genome shotgun sequence 788 bp 

ACTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAATA 

CCCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAA 

TCAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTT 

TGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGAGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAG 

GTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTCCGGAATGGTTTGAAAAC 

GTCGACCTTTCAAGGTAGATTTAAGTCGTGAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGGT 

GAATAGAGGGGATGAGGGAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTTGCGAATTTGG 

AGGGATGCTTGGCAGGTGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTCTCTCCAAAGCT 

CGGGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTAATCGTCTCAGAACACCATTGTAATATTCTC 

GGTTGACAGTTTCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGCGGATTTTAAACAGTG 

TTTCTCCCGATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAATATTTTGA 

AGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTGATTTCCTTATTTTTAAGCAT 

TTGAATAGGAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGTTTTTTTTTTTAAGTATTGT 

ATCTAAAT 

-- 

>Btmar1.11.23_gi-1092433352-gb-MAMS01012186_1-:1-753 

gi-1092433352-gb-MAMS01012186.1-:1-753 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold59187, whole 

genome shotgun sequence 753 bp 

AAAATTTAGATACAACTTTAAAAAAAAACCCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCT 

CTTATTCAAATGCTTAGAAATAAGGAAATTAATATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCAC 

CTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAAT 

TGGGAGAACCACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGTTC 

TCTTGAATTTCCGAATGGTTTGAAAACGTCGACCTTTAAGTCCTGAAAATAAGAAAAAAT 

CACACGGAGCAAGGTCAGGTGAATAAAGGGGATGAGAGAGGACACTCGTGGCATTCTTTG 



CACAAATTCGCGAATTTGGAGGGATGCTTGGGCAGGTGCACTATCGTGATGCAGAAACCA 

GGAATTCTCTCTCCAAAGCTCGGGCCTTTTTCTGCGGACATTTTCGCGTAATCGTCTCAG 

AAGACCATTATAATATTCTCGGTTGACAGTTTCAGATTGAAGGAATTGCGATCATTCAAA 

CCTGCGGATTTTCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACAGTGGCAAAAATGCATCGAC 

AAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGAGATAGGTGATGACTTGGTACCTAAGGTGCTTAAAAT 

GTTAATTTCCTTATTTTTAAGCGTTTGAATAAGAAAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAAC 

CTGGGTTTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATTTT 

>Btmar1.12.1_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:2588495-2589459 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:2588495-2589459 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 965 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACAGGATTTTGGTCTTAAATAGCCTACCTTTCGTCCGA 

ATTAGGTAATCTTAAACTTTTCTGATAGCTGAAAATATGCTTAAGAACGCTACGCTCACA 

AATTTGAAGAAACTTAATTAGCTTTGTTGGTATGAGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCATGG 

GTGCTCTGCGATTTTTATGTTTGACCAAACATGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTCTTCAATCCACGAGGATGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGGACACTCAAGT 

TTTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTCAGAACGTTCGAGCAG 

CTATAGAGAAATTGACATTCGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCATG 

TGTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAAAACAGAG 

CCTTCAGAAATATTACACTATTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTTGT 

GCGCACTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCTCATGCTCCTC 

ATCTTCGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCATAACAGAGAGAACA 

ACTCAAACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACTTAAAGTTTCGGTACAAGGTAT 

ACCGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTAAATTTTTGCTCTATCAGTGATCGTGCGATGAA 

AATCGCAGAACGCACCTGACTTACTCGTATTAAAGGTGACATACTGATCAAAATAAACAA 

AATCTGTGAATCTAGCGTTCTTTAGTATGTTATCAGCTATCAAAAAAGTCCAAGGAAACC 

TAATTCGGACGCACACTGGGCTAGTTATCACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCT 

CGTAT 

-- 



>Btmar1.12.2_gi-1092455529-gb-MAMS01000026_1-:6467613-6468254 

gi-1092455529-gb-MAMS01000026.1-:6467613-6468254 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15, 

whole genome shotgun sequence 642 bp 

AATTATTGTATCCAAAAATGTAGGATAATTGTTAGAACGTTCAAGAAGCTCAAGGGAAAT 

TGACATTTGGTTGGATTTTTGTTGAATATACAATCACAGGACAAGTTTAGCTGAAACTCG 

ATGCATGTATAAATATTCTATCAAAATTGTATGTGCAGAGTCCTCAGAAATATCACACTG 

CCTAGAGAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGGACTTTAGCCTGCATTTCAAAATGTTAGTT 

GCCGTTGATGGTCGATTCCCGTTCTCCTCATCTCCGACGGACTCCTGACCAGTTTTGAAC 

CGTTTAGGTCATTCAAAACACTGAGATAACTTATAAAATGATCTTAGTAAACTTTAGTTA 

ACATATCAAAAGTTTTGGTACAAGGTATACTGAGTTTAAAACAAAATTTAATGTTAAATC 

TTTGCTCTATCAGTGGTTGCATGAAAAAAATCGCAGAACGCACCTGACTTGCTGGTATTC 

AAGGTGACACAGAATGAACACTGATCAAAGTAAACAAAATCCATGAATCTAGCGTTCTCC 

AGTATTTTATCAGCTATCAGGAAAGTCCAAGGAAACCTAATTTTGACGCAAAATGAGCTA 

ATTATCACCCAACTCCGGTTTCTTATCTAACAGACCTTGTAT 

 

-- 

>Btmar1.12.3*_gi-1092454111-gb-MAMS01000491_1-:1196898-1197863 

gi-1092454111-gb-MAMS01000491.1-:1196898-1197863 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1090, 

whole genome shotgun sequence 966 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCTACTGTGCGTCCAA 

ATTTAATTTTCTTGATCTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACGTCCACA 

GATTTGAAAAATCTTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTCAAGTACGGCAACCTCATAG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAATCCACAAGGATGATTGGAGTTTCGTCTCCGTATCTTAGCCGTACACTCAAGT 

ATTATCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGCACGTTCAAGCAG 

CTATAGGGAAATTAACATTCGGTTGGATTTTGTTCAACGGACAACAATGAAGGGGCAAGT 

GTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCCATCAAAATTGTATATACAGAGCCTTCA 

GAAATATTACATTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACGATTTTCGAGACTTTTGCCAGCACTT 

CTTCCATGTGACAAATGTTAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTCAA 

CGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAATAGTGAGTACAACTCATAT 



AATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTGCAAGGTATACCGAGCT 

TAGAACAAGATGTAATGTTAAATCTTTGCTCTGTCAGTGATCGCATAATGAAAATCGCAA 

AACGCACCTGACTTCCTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAACATAAACA 

AAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTTAGTATGTTATCAGTTATCAGAAAAGTCCAAGAAACC 

CTAATTCGGACGCACAGCAAGCTAGTTATGCCCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACC 

TCGTAT 

-- 

>Btmar1.12.4_gi-1092455378-gb-MAMS01000055_1-:2861450-2862387 

gi-1092455378-gb-MAMS01000055.1-:2861450-2862387 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold226, 

whole genome shotgun sequence 938 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTTATAACTAGCCTATTGTGCGTCCGA 

ATTGGGTTTTTTTGATATTTCCTGATAGCTGAAAATATATTAAAGAACGCTACGTTCACA 

GATTTGAAGAATCTTAATAATGAACTTCGTTGGTATGTGGCTTCAAGTACGGTAACCTCA 

TGGGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACATTTT 

TCAATCCACAAGGATGAATGGAGTTTCGTCTCCATATCGTGGCCGTACACTCAAGTATTG 

TCACCGAAAATTATCCTATCCAAATATGTAGGATCATCGTTAGAACGTTCAAGCAGCTAT 

AGGGAAATTAACATTTGGTTGGATTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGGAAATGTAA 

TTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAGAAA 

TATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGACTTTTGCCCGCACTTCTTC 

CACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCCTCGACGAA 

CTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAGCCCACTAAAAAAAGTGAGAACAACTCATATAAGG 

ATCTAACTTCACTCAGCATACCAAAATCTTCGATACAAGGTATACCGAGCTTAAAACAAA 

ATTCAATGTTAAATCTTTGCGCTGGCAGTGATCGAATGATGAAAATCGCAGAACGCACCT 

GACTTCCTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACAAAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTTA 

TTATGTTCTAAGCTATCAGAAAAGCCCAAGAAAACCTAATTCGGATGCACAGTAAGCTAA 

TTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAAACCTCG 

>Btmar1.12.5_gi-1092455378-gb-MAMS01000055_1-:1783447-1784404 

gi-1092455378-gb-MAMS01000055.1-:1783447-1784404 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold226, 

whole genome shotgun sequence 958 bp 

TACGAGGTCTGTTAGGTAAGAAACCGGATTTTGGTGATAACTAGCCCATCATGCGTCCGA 



ATTAAGTTTTCTTGGACTTTCTTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACATTCACA 

AATTTAAAAAATCTCAATTAGCTTTATTGGTACGTGGTTTGAAGTAAGGCAACCTCATGG 

ATGTTCTGCAATTTTCACGTTTGACCAAACTTGTCGCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACC 

TTTATCAACCCACACGGATGGTTGGAGTTTTGTCTCCATATAGTTTCCGTACACCCAAGT 

TCTATCAACGGAAATGATCATATCCAAAAATGTAGGATCAGTGTTAGAACGTTCAAGAAG 

CTCAAGGAAAATTTATTCTTGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAGTCTCGGGACAAG 

TTTAGCTGAAACTCGATGCATGTGTAAATATTCTATCAAAATTCTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATCACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCCCAT 

TTTTTCCACGTGGCAGATGTCAGGTGCCGTTGGTCGATTCCCATGCTCCTTATCTCCAAC 

GGACTCCTGACCAGTTTTGAACCGTTTAAACCACTCAAAACACTGAGAACAACTCATACA 

ATGATCTTGGTACACTATACTTAGCATACCAAATGTTTTGATACAAGGTATGCCGAGTTC 

AAAATAAAATTTAATGATAAATCTTTGCTCTATCAGTGATTGCATGATGAAAATCGTAGA 

ACGCACCTGACTCCCTCGTATTCAAGGTGACACAGAATGAACACTGATCAAAATAAACAA 

AATCTGTAAATCTAGCGTTCTTTAGTATGTTATTAGCTATCAGGAAAGTCCAAGGAAACC 

TAATTTGGACACAAAATGCGCTAGTTATCACCAAAATCGGATTTCTTATCTAACAGAC 

 

-- 

>Btmar1.12.6_gi-1092440704-gb-MAMS01006626_1-:712709-713673 

gi-1092440704-gb-MAMS01006626.1-:712709-713673 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3536, 

whole genome shotgun sequence 965 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTGGAAACCGGATTTTGGTGATAACTAGCCCACAATGCTTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTGAACTTTCCTGATAGCTGAAAATACACTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTGATTAGCTTCGTTGGTGTGTGAATTGAAGTAAGGCAACTTCATGG 

GTGTTCTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTGTTTTTTTGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAATCCACAAGGATGATTGAAGTTTCGTCTCCATATCATAGCCGTACAGTCAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTATGATCGTTCTTAGAACGTTTAAGCAG 

CTAAAAGGAAATTGACATTCGGTTGGATTTTTGTTTGACGGACAACGATCAAGGGGCAAG 

AGTACCTGAAACTCGATGCATGTCTACATTCTGTCAAAATTGTATGTCCAGAACCTTCAG 

AAATATTACACTGGTCAGCAAGCTCGAAAGGACCATTTTCGAGCAATTCTGCCCGCACTT 

CTTCCACGTGACGAATGTCAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCGTGCTCCTCATCTTCGA 



TGAACTCCTGACCAATTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAATAGTGAGAACAACTCATGC 

AATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAATTTCGGTACAGGTATACCGGGTTT 

AAAATAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTATATCAGTGATCGCATGACAAAAATCGCAGA 

ACGCACCTGACTTACTCGTATTCATGATGAAACAGAATAAACACTGATCAGAATAAACAA 

AATCTGTGAACCTAGCGTTCTTCAGTATGTTATTAGCCATCACAAAAGTTCAAGGAAACC 

GAATTCGGACGCACACTGGGCTAGTTATCACCAAAATCCAGTTTTTTATCTAACAGACCT 

CGTAT 

-- 

>Btmar1.12.7_gi-1092428043-gb-MAMS01017495_1-:2005894-2006847 

gi-1092428043-gb-MAMS01017495.1-:2005894-2006847 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold831, 

whole genome shotgun sequence 954 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAAGCCAAATCAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTTTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTAAACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAA 

TGTACCTGAAACTCGATGTGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTACGTACAGAACCTTC 

AGAAATTAGACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCATTTCCGAGCTTTTTTGCCCGAAC 

TTCTTTCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTT 

GACGAACTCCTGACCAGTTGTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGAAACATCTCAT 

ACAATGATCATAGTAAACATTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTATAAGGTATACC 

GAGTTTAAAGCATAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGCGATCGTATGATGAAAAT 

CGCAAAACGCACCTGACTTACTCGCATTCAAGATGACACAGAATAAACAAAATCTGTGAA 

GGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAACCTAATTCGGAC 

GCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTA 

>Btmar1.12.8_gi-1092428043-gb-MAMS01017495_1-:6236095-6237060 

gi-1092428043-gb-MAMS01017495.1-:6236095-6237060 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold831, 

whole genome shotgun sequence 966 bp 



TACGAGGTCTATTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTAGGTTTTCTTGGACTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTAAGAACGCTACATTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTCTTCATTGCTGTGTGGCTTGAAGTAGGGCAAC 

CTTATGGGTGTTCTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGCCTCTCTTTTTTCGGTCTTG 

CACTACAATTTTCAACCCACAAGGATGATTGGAGTTTCGTCTCCATATCGTAGCCGTACA 

CTCAAGTATTTTCACCGAAAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAATGGT 

TAAGTAGCTAAAGGGAAATCCACATTTGGTTGGATTTTAGTTCAACAGACAACAATCAAG 

GGGCAAGTGTGCCTGAAACTCGATGCATGTCTATATATTCTATCAAAATTGTATGTGCAG 

AGCCTTCAGAAATATTACACTGTTCAGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCATT 

TCTTCCACATGACAAATGTCAGTTGCTGTTGATGGTCGATTCCCTTGCTCCTCATCTTCG 

ACAAACTGCTGATCAGTTTTGAATCGTTTAACCCACTCAAAACAAAGAGAACAACTGATA 

CAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATATCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAGA 

TTAAAACAAAATTTAATGTTAAATTATTGCTCCATCAGTGATCGCATGATTAAAATCGCA 

GAACGCCCTTGAGGTTGCCTTACTTCAAGCCACATACCAACGAAGCTAACTAGGATTTTT 

CAAATTTGTGAACGTAGCGTTCTTAAATATATTTTCAGCTATCAGGAAAGTTGAAGAAAA 

CCTAATTCGGATGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGAC 

CTTGTA 

 

-- 

>Btmar1.12.9_gi-1092430170-gb-MAMS01015368_1-:9048-10009 

gi-1092430170-gb-MAMS01015368.1-:9048-10009 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold735, whole 

genome shotgun sequence 962 bp 

TATGAGGTCTATTAGAGTAGAAACCAGATTTTGGTGATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTAGGTTTTTTTGGACTTTCCTGATAGCTGAAAATATACTTGAGAATGCTACATTCACA 

AATTTGAAAAATTCTAATTAACTTCATTGGTATGTGGCTCGAAGTAAGGCAACCTCATGG 

GTGTTCTGCGATTTTTATGTGTGGCCGAACTTTTCTCTTTTTTTTTGGTCTTGCACTATA 

TTTTTCAACCTACAAGGATAAGTGGAGCCTTGTCTCCATATCGTAGCCTCACTCTCAAGT 

TTTGTCACCGAAAATTGTCCTATCAAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

TTAAAGAGAAATTGACATTGAATTTTTGTCCAATAGACAACAATCAAGGGGCAAGTGTAC 

CTGAAACTTGATGCATGTCCACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCTTTCAGAAA 



TATTACACTATTCAGCAAGCTCAAAACGACCACATTCCAGCACTTTTGCCCGCACTTCTT 

CCATGTGGCAAATGTCAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCTCGTGCTCCTCATCTTTGACGG 

ACTCCTGGCCAGTTTTGCACATTTAACCCTCTCAAAACAGTGAGAGCAACTCATACAATG 

ATCTTGTTGAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACAGAGTTTAAA 

ACAAAATTCAATGTTAAATCTTTGCTCCATCAGTGATCGCATGATGAAAATTGCAGAACG 

CACCTGACTTACTTGTAATGAAGGTGACACAGAATGAACACTCATCATGATAATCAAAAT 

CTGTGAATCTAGCGTTCGTAAGTATATTTCCAGCTCTCAGGAAAGTCCAAGAAAACCTAT 

TTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATCACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAATAGACCTCGT 

AT 

-- 

>Btmar1.12.10_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:414314-415265 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:414314-415265 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, whole 

genome shotgun sequence 952 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGCTCATAACTAGCCCACAGTGTGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAACATCCTAATTAGCATCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGG 

GTGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCATCCCACCTTCATATCGTAGCCGCACACTAAAGTATTGTCACCGAAAATTATCC 

TATCCAAAAATGTAGGATAATTGTTAGAACGTTCAAGCAGCTAAAGGGAAATTGACATTT 

GGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGTCAAGTGTACCTGAAACTCGATGCG 

TGTCTACATACTCTATCAAAATTGTACGTACAGAGCCTTCAGAAATATTATACTCTGTTG 

AACAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCAGTTCTTCCACGTGACAAAT 

GTGAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATTTTTGACGAACTCCTGACCAGT 

TTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTAGGAATATTTCATACAATGATCATGGTAAAC 

TTTACTTAGTATATACCAAAAGTTCCGGTACAAGGTATGCCGAGTTTAAAACAAAATTTA 

ATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGACGAAAATCGCAAAACGCACCTGACTT 

ACTCGTATTCAAGACGACACAGAAAAAACACTGATCAAAATAAACAAAATCTGTGAACGT 

AGCGATCTTTAGTATATTTTCAGCTATCAGGGAAGCTGAAGAAAACCTAATTCAGACGCA 

TTGTGGGCTAATTATGACCAAAATTCGGTTTCTAATCTAACAGACCTCGTAT 



>Btmar1.12.11_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:6609163-6610121 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:6609163-6610121 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, 

whole genome shotgun sequence 959 bp 

TACGAGGTCTGTTTGATTAGAAACCGGATTTCGGTCATAACTAGCCCACAATAGGTCCGA 

ATTAGGTTTTCTTAATTTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACGCTACCTTCGCA 

AATTTGAAAAATCCTAATAAGCTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCATGG 

GTATTCTGCAATTTTTATGTTTGACCGAACTCGCCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAAACCACAAAGATGATTGGAGTTTTGCCTCCATATCGTAGCCGTACACTCAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTATCCTATCCGAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAG 

CAAAAGGGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAG 

TGTACCTGAAACTCGATGCATATCTATATATTCTATCAACATTGTATGTACAGAGCCTTC 

AGAAATATTGCACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTAGCCCGCAC 

TTCTTCCAAATGTTAGTTGCCGTTGATGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTCAACGACC 

TCTTGTCCAGTTTTGAATCGTCTAACCCACTCAAAACAGTGAGGACAACTCATACAATGA 

TCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACATGTATACGGAGTTTAAAAC 

AAAATTTAATGTTAAATTTTTGCTCTATCAGTGATTGCATGATGAACATCGCAGAACGCA 

CCTAACTTACTCGTATTCAAGATGATACAGAATAAACACTGATCAAAATCAACAAAATCT 

GTGAACGTAGCGTTCTTCAGTATGTTATCAGCTATCAGGAAAGTTCAAGAAAACCTAATT 

CGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCAGTTTCTAATCTAACAGATCTCGTA 

 

-- 

>Btmar1.12.12_gi-1092441835-gb-MAMS01006152_1-:340838-341803 

gi-1092441835-gb-MAMS01006152.1-:340838-341803 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3332, 

whole genome shotgun sequence 966 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCCACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCATAATTACTTTGTTGGTATGTGGCTTGAAGAAAGGCAACCTCAAGGG 

TGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCAAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACAT 

TTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTTCATATCGTAGCCGTACAATAAAGTA 

TTGTCACCGAAAATTATCCTACCAAAAATGTAGGATCATTGTTAGAACGTTCAAGCAGCT 



AAAGGGAAATTAACGTTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGTG 

TACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTTCAGAGCCTTCAG 

AAATACTACTATGTTCAACAAGCTCAAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCACTT 

CTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATACTCCTCATCTTCGA 

CGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTCTAACCCACTCAAAACAGTGGGAACATCTCATAC 

AATGATCTTGGTAAACTTCACTTAGCATACCAAAAGTTTCGGTACAAGGTATACCGAGTT 

TAAAACAAAATTAAGTGTTGAGTCTTTGCTCTATCAGTGTTCGCATGCTGAAAATCGCAA 

AACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAACA 

AAATCTGTGAACGTAGCGTTCTTATGTATATTTCCAGCTATCAGGAAAGCTCAAGAAAAC 

CTAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACC 

TCGTAT 

 

-- 

>Btmar1.12.13_gi-1092454650-gb-MAMS01000255_1-:269747-270710 

gi-1092454650-gb-MAMS01000255.1-:269747-270710 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold98, whole 

genome shotgun sequence 964 bp 

TACGGGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCACAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTCCGTTTTCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGAAAATATATTTAAGAACGCTACGTTCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACCTCAAGA 

ATGTTTTGCGATTTTTATGTTTGACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTCGTCTCCACATCGTAGCCGTACACTAAAGT 

ATTGTCACCGAAAATTTTCCTATCCAAAAATGTAGGATCATTGTCAAAACGTTCAAGCAG 

CTAAAGGGAAATTGACATTTTGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGTTCAAG 

TGTACCTACCTGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGGACAGAGC 

CCTCAGAAATATTACTCTGTTCAACAAGCGGGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTCCCG 

CACTTCTTCCACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTTAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATC 

TTTGACGAACTCCTGACCAGTTTTGAATCGTTTAACCCATTCAAAACAGTGGGAACATCT 

CATACAATGATCATGGTAAAATTTACTTAGCATATACCAAAAGTTTCGGTACGAGGTATA 

CCGAGAAAATTTAATGTTGAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCGCAAA 

ACGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAACAA 



AATCTGTGAACGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAACC 

TAATTCGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACAGACCT 

CGTA 

-- 

>Btmar1.12.14_gi-1092454908-gb-MAMS01000185_1-:112063-113010 

gi-1092454908-gb-MAMS01000185.1-:112063-113010 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold591, whole 

genome shotgun sequence 948 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATAAGAAACAGGATTTTGGTGATAACTAGTACATCATGCGGCCGA 

ATTATGTTTCCTTGGACTTTCTTGATAGCTGAAAATATACTTGAGAACGCTACATTCACG 

AATTTGTAAAATTTTAATTAGCTTTGTTGGTAAGTGGTTTGAAGTAAAGCAACCTCATGG 

GTGTTCAGCGATTTTCACGTATGACCAAACCTTTCGCTCTTTTTTTGGTCTTGCACAACC 

TTTTTCAACCCGCACGGATGGTTGGAGTTTTGTCTCCATATTGTAGCCGCACTTCAAATT 

AGTCAACGGAAATTATCTTATCCAAAAATGCAGGATCATTGTCAGAACGTTCAAGAAGCT 

CAAGGAAAATTTACACTTGGTTGGATTTTTGTTCAACGGACAACAGTCGCGGGACAAGTT 

TAGCTGAAACTCGATGCATGTGTAAATATTCTATCAAAATTGTATGTACGTACAGAGCCC 

TCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCCCACTTTTTCCGCGTGTCAA 

ATGTCAGGTGCCATTGATGGTCGATTCCCGTGCTCCTCATCTTCGACAAACTCCTGACCA 

GTTTTGAACCATTTAAACCGTTTAAAACTCTAAGAACAACTTATACAATGATCTTGGTAA 

ACTTTACTTAGCATACCAAAAGTTTCGATACAAGGTATACCGAGTTCAAAATAAAATTTA 

ATGATAAATCTTTGCTCTATCAGTGATCGCATGATGTAAATTGCAGAACGCCCCTGACTT 

ACTCGTATTCAAGGTGACACAGAATGAACACTGATCAAAATAAGCAAAATCTGTGAATCT 

AGCGTTCTTTAGTAAGCTATCAGCTATCAGGAAATTCCAAGAAAACCTAATTCGGATGCA 

CAATGCGCTGGTTATCACCAAAATCCGGTTTCTTATCTAACAGACCTC 

-- 

>Btmar1.12.15_gi-1092454059-gb-MAMS01000515_1-:84761-85724 

gi-1092454059-gb-MAMS01000515.1-:84761-85724 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1098, whole 

genome shotgun sequence 964 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTTTGGTCATAACTAGCCCACAATGCGTCCAA 

ATTACGTTTCCTTGAGCTTTTCTGATAGCTGGAAATATACGTAAGAACGCTACGTTCGCA 

AGTTTGAAAAATCCTAATGAGCTTCGTTGGTATGTGGCTTGAAGTAAGGCAACTTCAAGG 



GTGTTTTGCGGTTTTTATGTTTCACCGAACTTGTCTCTCTTTTTTCGGTCTTGCACTACA 

TTTTTCAACCCACAAGGACGATTGGAGTTTTGTCTCCATATCGTAGCCGTACACTAAAAT 

ATTGTCACCGATAATTATCCTATCCAAAAATGTAGGATTTGAACGTTCAAGCAGCTAAAG 

GGAAATTGACATTTGGTTGGATTTTCGTTCAACGGACAACAATCAAGGGGCAAGTGTACC 

TGAAACTCGATGCGTGTCTACATATTCTATCAAAATTGTATGTACAGAGCCTTCAGTAAT 

ATTACTCTGTTCAACAAGCTCGAAACGACCGTTTTCGAGCACTTTTGCCCGCATTTCTTC 

CACGTGACAAATGTCAGTTGCCGTTGAGGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTTGACGAA 

CTCCTGACCAGTTTTGAATTGTTTAACTCATTCAAAACAGTGGGAACATCTCATACAATG 

ATCATGGTAAACTTTACTTAGCGTATACCAAATGTTTTGGTACAAGGTATACCGAGTTTA 

AAACAAAATTTAATGTTGAATCTTTGTTCTATCAGTGATCGCATGATGAAAATCGCAAAA 

CGCACCTGACTTACTCGTATTCAAGATGACACAGAATAAACACTGATCAAAATAAACAAA 

ATCTGTGAAAGTAGCGTTCTTAAGTATATTTCCAGCTATCAGAAAAGCTCAAGAAAACGT 

AATTTGGACGCATTGTGGGCTAGTTATGACCAAAATCCGGTTTCTAATCTAACATACCTC 

GTAT 

-- 

>Btmar1.12.16_gi-1092425808-gb-MAMS01019730_1-:3672646-3673593 

gi-1092425808-gb-MAMS01019730.1-:3672646-3673593 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold995, 

whole genome shotgun sequence 948 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAACCGGATTCTGGTGATAACTAGCCCACAATGCGTCGGA 

ATTAGGTTTTCTTGAACTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAATGCTACATTCACA 

ACTTTGAAAAATCCTAATTTGCTTCGTTGGTATTTGGGTTGAAGTAAGGCAACCTCATGG 

GTGTTCTGCGATTTTCATGTTTGATCGAACTCGTTTCTTTTTTTTTCGGTCTAGCACCAC 

CTTTTTCAACCCACAAGGATGCTTTGAGTTTCGTCTTCATATCGTAGCCGTACACTCAAG 

TTTTGTCACCGAAAATTATCCTATCAAAAAATGTAGGATTATTGTCAGAACGTTCAAGCA 

GCTAAAGGGAAATTGACGTTTGGTTGGATTTTTGTTCAACAGACAACAATCAAGGGGCAA 

GTGTACCTGAAAATCGATGTATGTCTACATATTCTATCAAAATTGTACGTACAGAGCCTT 

CAGAAATATTACACTGTTCAGCAAGCTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCACA 

CTTCTTCCTTTTGGCAAATGTCAGTTGCTGTTGATGGTCGATTCCCGTGCTACTCATCTT 

GGACTGACTCCTGGCCAGTTTTGCACCTTTTAACCCTCTCAAAACAGTTAAAACAACTCA 

TACAATGATCTTGGTAAACTTTACTTAGCATACCAAAAGTATTATTAAATTAAGTTTGAA 



GTAATCTAATGTTAAATCTTTGCTCTATCAGCGATCGTATGATGAAAATCGCAGAACGCA 

CCTGACTTGCTCGTATTCAAGGTGACACAGAATGAACACTGAATAAACAAAATCTGTGAA 

TGTAGCGTTGGCCAGTTTGTTATTAGCCATCAGAAAAGTCCAAGGAAACCTAATTCGGGC 

GCAGAATGGGCTAGTTATCACCAAAATCCGGTTTCTAATCTTACAGAC 

-- 

>Btmar1.12.17_gi-1092454709-gb-MAMS01000236_1-:1392262-1393225 

gi-1092454709-gb-MAMS01000236.1-:1392262-1393225 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold707, 

whole genome shotgun sequence 964 bp 

TACGAGGTCTGTTAGATTAGAAATCGGATTTTGGTGATAACTAGCCAACAATGCGTCCGA 

ATTAAGTTTTCTTGGACTTTCCTGATAGCTGGAAATATACTTAAGAACACTACAATCACA 

AATTTGAAAAATCCTAATTAGCTTCGTTGATATGTAGCTTGAAGTGAGGCGACCTCATGG 

GTGTTCTGCGATTTTTATGTTGACCAAACTTGTCTCTTTTTTCGGCCTTGCACTACAATT 

TTCAACCGACAAGGATGATTAGAGTTTCATCTCCATATCGTAGCCGTACTCTCAAGTTTT 

GTCACCGAAAATTATCCTAACCAAAAATGTGGGATCACTGTTAGAACGTTCAAGCAGCTA 

AAGGGAAATTGACATTCGGTTGGATTTTTGTTCAACAGACAACAATCAAAGGGCAAGTGT 

ACCTGAAACTCGATGCATGTCTACATATTGTATCAAAATTGTACGTACAGAGCCTTCCAA 

AATATTACACTGATCAGCAAGTTCGAAACGACCATTTTCGAGCACTTTTGCCCGCACTTC 

TTCCACATGGCAAATGTCAGTTGCCATTGATGGTCGATTCCCATGCTCCTCATCTTCGGC 

GGACTCCTGACCAGTTTTGCATCGTTTAACCCACTCGAAACAGTGAGAACAACTCATACA 

ATGATCTTGGTAAACTTTACTTAACATACCAAAAGTTTCAGTTCAAGGTATACCAAGTTT 

AAAACAAAATTTAATGTGAACTCTTTGCTGTATCAGTGATCGCATTATGAAAATCGCAGA 

ACGCATCTGACTTACTCGTATTCAAGGTGACACAGAATGAAAACTGATCATAATAAACAA 

AATCTGTGAACCTAGCGTTCTTAAGTATATTTTCAGCTATCAGGAAAGTCCAAAAAAACC 

AAATTCGGATGCATTGTGGGCCAGTTATCACCAAAATCTGGTTTCTAATCTAATAGACCT 

CGTA 

>Btmar1.13.1_gi-1092455329-gb-MAMS01000074_1-:5396264-5397134 

gi-1092455329-gb-MAMS01000074.1-:5396264-5397134 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold27, 

whole genome shotgun sequence 871 bp 

TACGAGGGGTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGGGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTGGTCTTTACA 



GAATGCAAAAATTCGTCTTAGTACGGAAACTACACGCTTTGGAATGAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTATCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAACCC 

AGGTTTTAAGTTATAAACTTCATTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTA 

ACATTTTATAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTAGCCAGCTTT 

GTCGATGCATATTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGG 

TTTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTT 

CTGAGACGATTACGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAGAATTCC 

TGGTTTCTGCATCACTATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTGGCGAATTTTGT 

GCTATAAGAATGCCATGAGTGTCTCCCCCTTATTCACCTAACCTGGCTCCGTGTGATTTT 

TTCTTATTTCCATGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAA 

ATTCAAGAGATCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAACAGTGT 

TTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAATATGCATCGACAAAGCTGGCTAGTATTTTGAA 

GGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTA 

-- 

>Btmar1.13.2_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:5308584-5309758 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:5308584-5309758 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, 

whole genome shotgun sequence 1175 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAGGGCGAAACGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATACTGGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAACCCA 

GGTTTTACGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCACTCAAATGCTTAAAAGTAAGGAAATTAACA 

TTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCGA 

TGCATTTTTGCCACTGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTAGGAAATCCTCAGGTTTGA 

ATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCTGAG 

ACGATTAAGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCTGCTT 

TCTGCATCACGATAGTGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTGGCGAATTTTGTGCAAA 

GAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTAACCTGGCTCCGTGTGATTT 

TTTATTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCGGA 

AATTCAAAAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCTACAGTG 



TTTCTCCCAATTGAAGAAATGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGA 

AGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTACTTTTAAGCAT 

TTGAATGAGAGCATCGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTCTTTAAGTTGTATCTAAA 

TTTTTCTTGAAATGAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGC 

GTATAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTTTAAAAACCAGTATCTCCAGTAGC 

TTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAAAAAACTTCATTACGACGCTCGCTTCGCCCTCTATG 

ACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.13.3_gi-1092455529-gb-MAMS01000026_1-:2839730-2840904 

gi-1092455529-gb-MAMS01000026.1-:2839730-2840904 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15, 

whole genome shotgun sequence 1175 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCAGACTTTTGTCATAGAAGGCAAACCAAGCGTCGTA 

ATGAAGCTTTCTTCGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTGTTCTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTAGACGCTCTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TTGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTGAGATACAACTTAAAAAAAACCC 

AGGTTTTCAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGTTTAAAAATAAGGGAATTA 

ACATTTTAAGCAGCTTACCCAATCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCACCAGCTTTGT 

CGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTT 

CGAGGAGTTTTCCATCATGAATTTTTACCGAAAGGAGAAACTGTAAATCGCGAATATTAC 

AATGGTGCTCTGAGACGATTACGTGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCCGAGCTTTGGAGA 

GAGAATTCCTGGTTTCTGTATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCGC 

GAATTTTGTGCAAAAAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGACCTG 

GCTCTGGCTGATGTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGATTT 

CAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTAAG 

GATTTCCAACAGTGTTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCT 

GGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCC 

TTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAGAGCAACGAAGTTTATAACTTAAAACCTGGGTTTTT 

TTAAAGTTGTATCCAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACT 

TTCCTTTATTTCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAA 

CAAGCATCTCCAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAGCTTCATTACAACGC 



TCAGTTTGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTT 

-- 

>Btmar1.13.4_gi-1092434463-gb-MAMS01011075_1-:206878-207862 

gi-1092434463-gb-MAMS01011075.1-:206878-207862 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5453, 

whole genome shotgun sequence 985 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCAGACTTTTGTCATGGAAGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGTTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGATAAGCTAGCTGATGCT 

TGTTTTTACAGAATGCAAACATCCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTGGAATAAAGGA 

AAGTCAAACTCGAGTTGCGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGGAAAATTTAGATACAACTT 

TAAAAAAAAAACCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTTTCTTATTCAAATGCTTAAA 

AATAAGGAAATTAACATTTTAAGCAGCTCAGGTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAA 

ATACTCGCCAGCTTTGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTG 

TTGAAAATCCGCAGGTTTGAGTGATCGTAATTCCCTCAATCTGAAACTGTCAACCGAGAA 

TATTACAATGGTCTTCTGAGACGATTACGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCCGAGCTT 

TGGAGAGAGAATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCAAGCATCCCTCCAA 

ATTCGCGGATTTGTGCAAAGAATGCCACGAGTGTCCTCTCTCATCATCTTTATTCACCTG 

ACCTTGCTCCGTGTGATTTCTTCTTATTTTCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGAC 

GTTTTCAAACCATTCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAAGAATTGCGATCATTCAAACC 

TGAGGATTTCCAACAGTGGTTCTCCCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAA 

AGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTACCTAAGCTGCTTAAAATGT 

TAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAAAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCT 

GGTTTTTTTTTTAAAGTTGTATCTA 

-- 

>Btmar1.13.5_gi-1092434463-gb-MAMS01011075_1-:206918-207865 

gi-1092434463-gb-MAMS01011075.1-:206918-207865 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5453, 

whole genome shotgun sequence 948 bp 

GAAGGCGAACCGAGCGTCGTAATGAAGTTTTCTTGGGTTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTA 

CTGATAAGCTAGCTGATGCTTGTTTTTACAGAATGCAAACATCCGTCTTGGTAAGGAAAC 

TACACGCTTGGAATAAAGGAAAGTCAAACTCGAGTTGCGCGATTTTTGTCTTTATTTCAA 

GGAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAAAAAACCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCT 



TTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAACATTTTAAGCAGCTCAGGTACCAAGT 

CATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTC 

TTCAATTGGGAGAAACACTGTTGAAAATCCGCAGGTTTGAGTGATCGTAATTCCCTCAAT 

CTGAAACTGTCAACCGAGAATATTACAATGGTCTTCTGAGACGATTACGCGAAAATGTCC 

GCAGAAAAAGGCCCGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCAC 

CTGCCCAAGCATCCCTCCAAATTCGCGGATTTGTGCAAAGAATGCCACGAGTGTCCTCTC 

TCATCATCTTTATTCACCTGACCTTGCTCCGTGTGATTTCTTCTTATTTTCACGACTTAA 

ATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCGGAAATTCAAGAGAACACCTTGAAA 

GAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCCAACAGTGGTTCTCCCAATTGAAGAAACGG 

TGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGT 

ACCTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAGAAAGCAACG 

AAGTTTTTAACTTAAAACCTGGTTTTTTTTTTAAAGTTGTATCTAAAT 

 

 

-- 

>Btmar1.13.6*_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:1321680-1322856 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:1321680-1322856 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, 

whole genome shotgun sequence 1177 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAGGGCGAACCGAGCGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTGGAGATACTGGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGGAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATATAGATACAACTTAAAAAACCCA 

GGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCATTCAAATGCTTAAAAATAAAGGAAATTAAC 

ATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTCCAAAATACTCGCCAGCTTTGTCG 

ATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTAGGAAATCCTCAGGTTTG 

AATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCTGA 

GACGATTAAACGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCTGCT 

TTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTGGCGAATTTTGTGCAA 

AGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCAAACCTGGCTCCGTGTGATT 

TTTTTATTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCG 



GAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCCATCATTCAAACCTGAGGATTTCCTACAG 

TGTTTCTCTCAATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGCTGGCGAGTATTTT 

GAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTGAAATGTTAATTTCCTTATTTTTAAGC 

ATTTGAATAAGAGCAACGAAGTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTTTTTTAAGTTGTATCTA 

AATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTCCCTTTATTCCAAA 

GCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACCAGTATCTCCAATA 

GCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTTCATTACGACGCTCGGTTCGCCCTCTA 

TGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

-- 

>Btmar1.13.7_gi-1092454879-gb-MAMS01000194_1-:972167-972959 

gi-1092454879-gb-MAMS01000194.1-:972167-972959 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold610, whole 

genome shotgun sequence 793 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAGGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGTTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTGGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAGAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAAAAC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGATCTCATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAA 

CATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTC 

GATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCATTTGGGGGAAACACTGTAGGAAATCCTCAGGTTT 

GAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCTG 

AGACGATTAAGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCTGC 

TTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCACCCCTCCAAATTGGCGAATTTTGTGAA 

AAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTAACCTGGCTCCGTGTGAT 

TTTTCCTTATTTCCACGACTTAATTCTACCTTGAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCG 

GAAATTCAAGAGAACACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGAGGATTTCTTAAAG 

TGTTTCTCCCAAT 

>Btmar1.14.1_gi-1092455625-gb-MAMS01000011_1-:942346-943002 

gi-1092455625-gb-MAMS01000011.1-:942346-943002 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold123, whole 

genome shotgun sequence 657 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGATTTTTGTCATAGAAGGTGAACCGAGCGTTGTA 



ATGCAGTTTTCTTGGGGTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTATTACA 

GAATGCATAAATTCGTCTTTGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCCTTATTTCAAGAAAAATATAGATACAACTTAAAAAACCCCT 

GGTTTTAAGTTGAAAACTTCGTTGCTCTCTTCTTCAAATGCTTAAAAAAAAGGAAATTAA 

CATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTGTC 

GATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTT 

GAATGATTGCGATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTTCGGAATGGTTTGAAAACGTCG 

ACCTTTCTAGGTAGATTTAAGTCGTGGGAATAAGAAAAAATCACACGGAGCCAGGTCAGG 

GGAATAAGGGGGATGAGGAAGGACACTCATGGCATTCTTTGCACAAAATTCGCGAATTTG 

GAGGGATGCATGGGCATTATCGTGATGCAGAAACCAGGAATTCTATTTCCAAAGCTC 

>Btmar1.14.2_gi-1092455625-gb-MAMS01000011_1-:7723731-7724284 

gi-1092455625-gb-MAMS01000011.1-:7723731-7724284 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold123, 

whole genome shotgun sequence 554 bp 

GTACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAGGGCGAACCGAGGGTCGT 

AATGAAGTTTTCTTGAGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATACTGGTTTTTAC 

AGAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATTCAGGAAAGTCAAA 

CTCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAACCC 

AGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATTAAC 

ATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTAGCTTTGTCGATGC 

ATTTTTGCCACTGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGTTTGAATG 

ATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACTGTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCCGAGACG 

ATTAAGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCTGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCTGCTTCCT 

GCATCACGATAATG 

 

-- 

>Btmar1.14.3*_gi-1092428348-gb-MAMS01017190_1-:553-1252 

gi-1092428348-gb-MAMS01017190.1-:553-1252 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold81686, whole 

genome shotgun sequence 700 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACAGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTGAAGATGCTTGTTTTTACA 



GAATGCAAACATTGGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTTGGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAAAAA 

ACCAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAA 

TCAACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATATTCGCCAGCTT 

TGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATCGGGAGAAACACTGTTGAAAATCCGCAG 

GTTTGAATGATCGCAATTCCTTGAAGGTGAAACCGTCAACCGAGAATATTACAATGGTGT 

TCTGAGACGATTACGCGAATATGTCCGCAGAAAAAGGCCCGAGCTTTGGAGAGAGAATTC 

CTGGTTTCTGTATCACGATAACGCACCTGCCCAAGCATCCCTCCAAATTCGCGAATTTTG 

TGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCTCTATTTACCTGACCTGGCTCCGTG 

TGATTTTTTCTTCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCG 

 

>Btmar1.14.4_gi-1092427692-gb-MAMS01017846_1-:145-790 

gi-1092427692-gb-MAMS01017846.1-:145-790 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold84775, whole 

genome shotgun sequence 646 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACAGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTACTAAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAACATTGGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTTGGATTTTTTTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAAAAAAC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTGCTCTCTTATTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATC 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATATTCGCCAGCTTTG 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATCGGGAGAAACACTGTTGAAAATCCGCAGGT 

TTGAATGATCGCAATTCCTTCAAGGTGAAACCGTCAACCGAGAATATCACAATGGTGTTC 

TGAGACGACTACGCGAAAATGTCCGCAGAAAAAGGCCCGAGCTTTGGAGAGAGAATTCCT 

GGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCAAGCATCCCTCCAAATTTGCGAATTTTGTG 

CAAAGAATGCCATGATTGTCCTCCCTCATCCCCTCTATTCACCTGA 

>Btmar1.15.1*_gi-1092454581-gb-MAMS01000286_1-:294639-295854 

gi-1092454581-gb-MAMS01000286.1-:294639-295854 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1011, 

whole genome shotgun sequence 1216 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGGTTAAAAGCTGATAAGCTACTGGAGATGCTTATTTTTACA 



AAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCCTTGGAATAAAGGGAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTAAAAAAACCC 

TGGCTTTGAGTTAAAAACTTCATTTCTCTCTTATTCAAATGCTTTAAAATAAGGAAATTA 

ACATTTGATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATTACCTGTCCCTTTCAAAATACTCACCAGC 

TTTGTCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAATACTGTTGGAAATCCTC 

CGATTTGAATGATGGGAATTCCTTCGAGGTGTTCTCTTGAATTTACCGAAAGGAGAAACT 

TTCAATCGCGAATATTACAATGGTGTTCTGAGACGATTACGCAAAAATGTCCGCAGAAAA 

AGGCCCGAGCTTTGGGGAGAGAGTTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCAT 

GCATCCCTCCAAATTCGCGACTTTTTTGCAAAGAATGCCATGGGTGTCCTCCCTCATCCC 

CCTTATTCACCTGACCTGGCTCCGTGTGATTTTGTCTTATTTCCACGACTTAAATCTACC 

TTAAAAGGTCGACGTTTTCAAACCATTCCGGAAATTCAATAGAACACCTTGAAGGAATTG 

CGATCATTTCAACCTGAGGATTTCCAACAGTATTTCTCCCAATGGAAGAAACGGTGGCAA 

AAATGCATCGACAAAGCTGGTGAGTATTTTGAAAGGGACAGGTAATGACTTGGTAAGCTG 

CTTAAAATCAATTGTTAATTTCCTTATTTTTAAGCATTTGAATAAAAGAGCAATGAAGTT 

TTTAACTTAAAGCCAGGGGTTTTTTAAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATCAAGACA 

AAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGA 

TGAATTTTTGCATGCTGTAAAAACAAGCATCTCTAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGC 

CCAAGAAAACTTCATTACAACGCTCGGTTCACTTTCTATGACAAAAGTCCTGTTTCTTTT 

GGGACAGCCCTCGTAC 

>Btmar1.15.2_gi-1092442913-gb-MAMS01005707_1-:115951-117147 

gi-1092442913-gb-MAMS01005707.1-:115951-117147 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3142, 

whole genome shotgun sequence 1197 bp 

TACGAGGGCTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTTGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTCGTA 

ATGAAGTTTTCTGGGGCTTGTTTGAAAGCTAATAAGCTACTGAAGATGCTTTTTTTTACG 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGGAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATTTCAAGAAAAATTTAGATACAACTTTACAAAAAACC 

CAGGTTTTAAGTTAAAAACTTCGTTACTCTCTTCTTCAAATGCTTAAAAATAAGGAAATT 

AACATTTTAAGCAGCTTACCAAGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTA 

TCGATGCATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATTCTCAGGT 

TCGAGGAGTTGTCCATCATGAATTTTTACCGAAAGGAGAAACTGTCAATGGCGAATATTA 



CAATGGTGTTCTGAGACGATTACGCGAAAATGTCCGTAGAAAAAGGCTCGAGCTTTGGAG 

AGAGAATTCCTGGTTTCTGCATCACGATAATGCACCTGCCCATGCATCCCTCCAAATTCG 

CGAATTGTGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTCATCCCCCTTATTCACCTGCCCT 

GGTTCCCCGTGATTTTTTCTTATTTCCGCGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGACGTTT 

TCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAACGCCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAACCTGA 

GGATTTCCAACAGTGTTTCTCCGCATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGACAAAGC 

TGGCGAATATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTAATTTC 

CTTATTTTTAAGCATTTGAAGAAGAGAGCAACGAAGTTTTTTAACTTAAAACCTGGGTTT 

TTTTGTAAAGTTGTATCTAAATTTTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTT 

GACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTCCCTTACCAAGACGAATTTTTGCATGCCGTA 

AAAACAAGCATCTTTAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCCAGAAAACTTCATTACG 

ACGCTCGGTTCGCCTTCTATGACGAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTAC 

-- 

>Btmar1.15.3_gi-1092427212-gb-MAMS01018326_1-:48530-49723 

gi-1092427212-gb-MAMS01018326.1-:48530-49723 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold8703, whole 

genome shotgun sequence 1194 bp 

TACGAGGGTTGTCCCAAAAGAAACCGGACTTTCGTCATAGAAGGCGAACCGAGCGTTGTA 

ATGAAGTTTTCTTGGGCTTGTTTGAAAGCTGATAAGCTATTAAAGATGCTTGTTTTTACA 

GAATGCAAAAATTCGTCTTGGTAAGGAAACTACACGCTTTGGAATAAAGGAAAGTCAAAC 

TCGAGTTGCGATTTTTGTCTTTATGTCAAAAAAAATTTAGATACAACTTAAAAAGAAACC 

CAGGTTTTAAGTTGAAAACTTCGTTGCTCTCTTCTTCAAATGCTTAAATATAAGGAAATT 

AAAATTTTAAGCAGCTTACCATGTCATCACCTATCCCCTTCAAAATACTCGCCAGCTTTG 

TCGATGAATTTTTGCCACCGTTTCTTCAATTGGGAGAAACACTGTTGGAAATCCTCAGGT 

TTGAATGATCCCAATTCCTTCAAGGTGTTCTCTTGAATTTACCGAAAGGACAAACTGTCA 

ATCGCGAATATTCCAATGGTGTTCTGAGACGATTACGCAAAAATGTCCGCAGAAAAATAG 

GCCTGAGCTTTGGGGAGAGAATTCCTGGTTTCTGTATCACGATAATGCACCTGCCCATGC 

ATCCCTCCAAATTCGCGAATTTTGTGCAAAGAATGCCATGAGTGTCCTCCCTTATCCCCC 

TGACCTAGCTCCGTGTGATTTCCCTTATTTCCACGACTTAAATCTACCTTGAAAGGTCGA 

CGTTTTCAAACCATTCCGGAAATTCAAGAGAGCACCTTGAAGGAATTGCGATCATTCAAA 

CCTGAGGATTTCCAACAGTGTTTCTCCCGATTGAAGAAACGGTGGCAAAAATGCATCGAC 



AAAGCTGGCGAGTATTTTGAAGGGGATAGGTGATGACTTGGTAAGCTGCTTAAAATGTTA 

ATTTCCTTTTTTTTAAGCATTTGAAGAAGAGAGCAACGAAGTTTTCAACTTAAAACCAGG 

GGTTTTTTAAGTTGTATCTATATATTTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTT 

TGACTTTCCTTTATTCCAAAGCGTGTAGTTTCCTTACCAAGACGAATGTATGCATTCTGT 

AAAAACAAGTATCTTTAGTAGCTTATCAGCTTTCAAACAAGCCCAAGAAAACTGCATTAC 

GCTCGGTTCGCCTTCTATGACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

>Btmar1.16.1*_gi-1092454946-gb-MAMS01000174_1-:499068-500772 

gi-1092454946-gb-MAMS01000174.1-:499068-500772 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold562, whole 

genome shotgun sequence 1705 bp 

TATTCCAGCAGACCTTCGCCAAAGGTCCATCTCAGTTGCCCTTGCCCTTAGCATGTCTTCAGTTCTTTTCTTTAGTTGC

CAGACCTCACTCCCGTAAGTTACGATACTCTTCACGATGACGTTGTAAATTTTTCTTTTGGTCTCCTTGGAGATACTC

TTGTCACAGAGAACCCCATTTAGCATCGCGATAGCTTTCATGCCTTGCATATTCCGATCTTTAATAGCTCGATCCAAA

TTTCCGTCCTCAGTTAACCAAACTCCTAGATACGTGGTCTGTCCGGAAAGTATCAGAACTTTTTAGATTTTGAGAAA

GCGAGCGTAAGTACTCTCCGTAAGACACAATGCACTTGTTCTAGCGATTTTGGAGCTTTTCAAAACAGTCCAAAAA

GCACTCCTTTGCGATGTCCCTCAGCGCTCTCGTCGTATTCTCTTTAATGTCATTGATGGAGTCAAATCGAGTCCCTTT

CATAAGAGATTTCAGCTATGGGAACAGCCAGAAGTCGCAAGGAGCTAAGTCTGGACTGCATGGAGGATGTGGAA

CCAGAGGAATACCGTGCTTTACCAAAAACTGTTGCACAAGACAGAAGGAACGAGCCGGAGCGTTGTCATGTTGGA

GCATCCAGTCACCGCTTGCCCATAATGCAGGGCGCTTGCGTCTGATAGCATCCCGCAAACGCCGTAAAGTTTCCTG

ATATGCTTCTTTAGTGATGGTTGTACCCTGGGGAGCATATTCGTGATTCTTAATACCTTGGTAGTCGAAAAAAACAG

TGAGCATGACCTTGATGTTGCTGTGACTTCGCCGTGCTTCTTTGGGGCGCGGCGTCCCGGGTGCGATCCATTCTGA

GGACTGTGCTTTTGTCTCAGAGTCATAGCCGTAGACCCAAGACTCATCCCCGGTTATGATTTTCTTCAAAAACTCAG

GGTCATTCTCAGTGGTTGCCTGTAACTCGTCGGAAATGAAAAGTCGCCACTCCTTTTGCTCTGCTGTCAAAATCTTT

GGCACAAATTTCGCTGCCACTCTACGGAGCCCGAGTTTTTCAGTTAAAAGGACCCTACAACAAAACGGCCAAATCG

GCCTAAACACGGAATCGTACGATTTTCTCAGGAATGATAGAGGGTCTTCCCAGACACTCAAAACTGGTCATATTTTT

TGCGTAACCCCCAGGGAAAAGGGAGGAGAGGGGGTCAAAGTCAAAACCTTTAAATTAGCATAACTTCTCAACGGT

TTGTCGTAGAAAGATGATCTTGGTGTCAAAATTTCCAGAAAAATGAGAGCTTTCAGAATATATGTATGAAATTACTA

AAATTATGAAATTTGACCCACTTTTGGGGCATTTTACAAGGTCCCCCTTTCGTAAATTTTCGTTTTTTGAGATTTTCG

GTTGTTCGGTTCGTACGGATTAAGACAAAAACAATTTCAAATGAAAGGAGAGCGTTTAAGCTTTAAAACAAGACCA

AGATGATCCTTAGAAAACGATTAGAAGCGGAGTTATGAGTCTTCAAAGTTGACGCGGCGCGCGGGAACCTTGTAT

GTTCCGAGTCTCAAGGTCACCTGCGCGCCCCGGATTGCCTGCAGGTTGCAAGTTTTTGTGTTTTTATGCTTCTGTAA

GTAGGTCATTTTTAATGTAAATCATTCAATGAAGATAGTTTAATCAGAATTTTTTTAATTTTACGCAATGGGCCTTGG

GCGAGGTACACCTCTTTA 

>Btmar1.16.2_gi-1092454946-gb-MAMS01000174_1-:499219-500804 

gi-1092454946-gb-MAMS01000174.1-:499219-500804 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold562, whole 

genome shotgun sequence 1586 bp 

ATACTCTTGTCACAGAGAACCCCATTTAGCATCGCGATAGCTTTCATGCCTTGCATATTCCGATCTTTAATAGCTCGA

TCCAAATTTCCGTCCTCAGTTAACCAAACTCCTAGATACGTGGTCTGTCCGGAAAGTATCAGAACTTTTTAGATTTTG

AGAAAGCGAGCGTAAGTACTCTCCGTAAGACACAATGCACTTGTTCTAGCGATTTTGGAGCTTTTCAAAACAGTCC

AAAAAGCACTCCTTTGCGATGTCCCTCAGCGCTCTCGTCGTATTCTCTTTAATGTCATTGATGGAGTCAAATCGAGTC



CCTTTCATAAGAGATTTCAGCTATGGGAACAGCCAGAAGTCGCAAGGAGCTAAGTCTGGACTGCATGGAGGATGT

GGAACCAGAGGAATACCGTGCTTTACCAAAAACTGTTGCACAAGACAGAAGGAACGAGCCGGAGCGTTGTCATGT

TGGAGCATCCAGTCACCGCTTGCCCATAATGCAGGGCGCTTGCGTCTGATAGCATCCCGCAAACGCCGTAAAGTTT

CCTGATATGCTTCTTTAGTGATGGTTGTACCCTGGGGAGCATATTCGTGATTCTTAATACCTTGGTAGTCGAAAAAA

ACAGTGAGCATGACCTTGATGTTGCTGTGACTTCGCCGTGCTTCTTTGGGGCGCGGCGTCCCGGGTGCGATCCATT

CTGAGGACTGTGCTTTTGTCTCAGAGTCATAGCCGTAGACCCAAGACTCATCCCCGGTTATGATTTTCTTCAAAAAC

TCAGGGTCATTCTCAGTGGTTGCCTGTAACTCGTCGGAAATGAAAAGTCGCCACTCCTTTTGCTCTGCTGTCAAAAT

CTTTGGCACAAATTTCGCTGCCACTCTACGGAGCCCGAGTTTTTCAGTTAAAAGGACCCTACAACAAAACGGCCAAA

TCGGCCTAAACACGGAATCGTACGATTTTCTCAGGAATGATAGAGGGTCTTCCCAGACACTCAAAACTGGTCATATT

TTTTGCGTAACCCCCAGGGAAAAGGGAGGAGAGGGGGTCAAAGTCAAAACCTTTAAATTAGCATAACTTCTCAAC

GGTTTGTCGTAGAAAGATGATCTTGGTGTCAAAATTTCCAGAAAAATGAGAGCTTTCAGAATATATGTATGAAATT

ACTAAAATTATGAAATTTGACCCACTTTTGGGGCATTTTACAAGGTCCCCCTTTCGTAAATTTTCGTTTTTTGAGATTT

TCGGTTGTTCGGTTCGTACGGATTAAGACAAAAACAATTTCAAATGAAAGGAGAGCGTTTAAGCTTTAAAACAAGA

CCAAGATGATCCTTAGAAAACGATTAGAAGCGGAGTTATGAGTCTTCAAAGTTGACGCGGCGCGCGGGAACCTTG

TATGTTCCGAGTCTCAAGGTCACCTGCGCGCCCCGGATTGCCTGCAGGTTGCAAGTTTTTGTGTTTTTATGCTTCTGT

AAGTAGGTCATTTTTAATGTAAATCATTCAATGAAGATAGTTTAATCAGAATTTTTTTAATTTTACGCAATGGGCCTT

GGGCGAGGTACACCTCTTTAACGTCAAAAAAGTTTGACTGCGTTTCAAGTAG 

>Btmar2.1|gi|1092428043|gb|MAMS01017495_1|:3236801-3238607 | NW_017564582.1|en amant 

LOC109042459|GeneID:109042459||XM_019059206.1|Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold831, 

whole genome shotgun sequence 1807 bp 

TACGAGGGGCGTTCAATAAGTAAGTATCCCCCCCCTCTAAAATCTATAAAAATGGACCAA 

TTTTTAAAAACTTGGGCTTAAAATCTTCCTTAGGATATTCTGAGCTCAACAAAACAAACC 

GCACTAAAATCGGACCATTTGCGGCCGAACGCGAGCCGTTTGAACGCGCCGAAGCGCGCG 

CCGCTCCCGCCAAATCCGCGGGTATTTTAAGTCAGCGAAAAGAGAGCAGCTTCTTCGCCA 

AGGCTTCCATCGTTCATCCCTGCCGAAAATACAAATAAGATATATGTAGAATAAGGGGCT 

TACCTTACTTCTCCACATAGTCACCAGCCCGATCCAAGCACTTCCGGTACCGAGTGGACA 

GCTTGTGGATGCCACACGCGTAAAATTCCTTCGGCTGACTAATGAAGAAGGTGTGGACGG 

CTTGTTTAAGCTCTTCTACGGATTCAAAATGAATTCCCCCAAGTTCTGCCTTTAGGTACG 

GAAATAGATGGTAGTCTGACGGTGCCAAATCAGGAGAGTAAGGAGGATGTGGGAATACTT 

CCCATTTGAATGATGCTAAACGATCCTTTGAAATGGCTGCAGCATGTGGGCGCGCATTGT 

CGTGGAGAAAAAGAACACCCCGTCTCAATTTCCCGCGGCGCTTATTCTGGATAGCTCGTC 

TTAACCGATCCAGAATGCCGCAATAATATTCAGCATTGATTGTTCTGCCTTTTTCAAGAT 

AATCCTCCAGGAGGACACCTTCTGCATCCCAAAAAACTGTGAGCATCACTTTCCCGGCAG 

AATTTTGCGTTTTGAACTTCGTCGGGGATTTTTCTCCCGGCCCGATCCAAGACATGGATT 

GTTTCTTGGTTTCAGGAGTATAGTGATGCACCCATGTTTCATCACCCGTGACTATACTTT 



GGTAAACCTCCTCTTGACCAAATTCTTTAATTTGCAGGAAAAATTCGTCTCCTGCTGCTA 

CACGCTGAGCTTTGTGAGCTGCAGTCAGTTCGCGCGGCACCCAACGAGCACAAACTTTAC 

GCATGAACATTTTTTCGTGAATAATGGTTTCAATGGAACCAACCGAAAGGTCAATACAAT 

ATTGTTCGCGTAACAGACGTTTCATTTCTTTGACTTTTACCCGACGATTGTCCTCAATCA 

CGGCTTCAACTGATTCGACTGCATCGTCGGTGATGGCTTCACATGGACGACCCGAGCGTT 

GCAGATCGTGGATATCCGCGCGACCTTTTTTGAATTGATCAACCCATCTGCGCACCATAC 

ACACAGTCATACATGTTGCACCGTATACGGCGACCAGTTTTCGATGGATAGCATTGCCGG 

TTTTCCCTTCCGCACTTAAAAACCGAATAACTGCGCGAATTTCACAATCCTGAACAATTT 

GAAGCGGTAACTCCATGATGCACACGTGAAAAAACGCTGCCACTAGACTGATTGTTTTTC 

GGAACTCATGATGCCACGGCATTATTATCAACGCGTTTTTCATGTTATCTTGTTATCTGT 

ATGCACCGTGATTTTATGATTAATACAGATTGTGTGATCCACTCGCAGAGAGGATCCAAA 

TCACTACCTCAGAAAGGTGATAACTGAACACCAAGCTGCGATTGCTAGCAGATTCGGCGG 

GAGCGGCGAGCGCTTCGGCGCGTTCAAACGGCTCGCGTTCGGCCGCAAATGGTCCGATTT 

TAGTGCGGTTTGTTTTGTTGAGCTCAGAATATCCTAAGGAAGATTTTAAGCCCAAGTTTT 

TAAAAATTGGTCCATTTTTATAGATTTTAGAGGGGGGGGGATACTTACTCATTGAACGCC 

CCTCGTA 

>Btmar2.2|gi|1092425825|gb|MAMS01019713_1|:1862878-1863402 

gi|1092425825|gb|MAMS01019713.1|:1862878-1863402 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold988, 

whole genome shotgun sequence 525 bp 

TACGAGCCTCTTGCAACGCTGCGTCGGTGGAGAACTTTTGGCCACCCAAGCTCTTCTTTA 

ACGCAAGAAAGAGATGAAAATCGCTTAGAGGAAGGACCGGTGAGTACCGTGGATGAGGAA 

AAAGGTCCCAATTGAATGAGCCGAACAAGTCTTGAGTCACATGAGCCACATGAGGCCTAG 

CGTTGTCTTGAAGGAAGAACACTTGACGAGACAAAAGACCGGGCCGTTTTCGCTTGATCG 

CTGACTTAATTTTTTGCAAAACTTCACAATATCTTTCGGCATCGATCGTTTTTCCTCTCT 

CCAAGAAATCGATCAGTAATATTCCTTGAGCGCCCCAAAACACCTTAGCATGTACTCGTC 

TGAGGAGCTCCGCCGCACTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGGTGGGTGCGAGA 

AAAATGACGTCACTCGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGACTTTTTGAAAAG 

CTGAGAGTATGGCGGTAAAAACGACGTTTACCGATTTAATTTATC 



>Btmar2.3|gi|1092435004|gb|MAMS01010534_1|:8762007-8763707 

gi|1092435004|gb|MAMS01010534.1|:8762007-8763707 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold52, 

whole genome shotgun sequence 1701 bp 

GTAAGTTTTTGTGATGCTAAATGGTAAAATATATGTTATAAGAATATCTGACCCCGCTCA 

GGCTTTCTAGGGGCACTCGTGAATTTTTTGATCTCTCATGCACTTTTTTTTTTTTCCCCC 

TTCAAAATCGTGTTCCTAGATGTTTTTGTAGAGCTATTTGTGAAGGACAAAAAATTTCGT 

GCATACCACGAGAAATGGCAAAGAGTTGAAACTCCGGTGGGGTCAATCTGACCCCACTCA 

GGCAGACTAGGGTTAATCTCCTTCGAAGTACTCTCCGTAAGACACAATGCACTTGTTCCA 

GCGATTTTTGAGCTTTTCAAAACAGTCCAAAAAGCACTCCTTTGGGATATCCTTCAGCGC 

TCTCGTCGTATTCTCTTTGATGTCATTGATGGAGTCAAATCGAGTCCCTTTCATTGGAGA 

TTTCAGCTTTGGGAACAGCCAGAAGTCGCAAGGAGCTAAGTCTGGACTGTATGGAGGATG 

TGGAACCAGAGGAATACCGTGCTTTGCCAAAAACTGTTGCACAAGACAGGAGGAATGGGC 

CGGAGCGTTGTCATGCTGGAGCATCCAGTCACCGCTTGCCCATAATGCAGGGCGCTTGCG 

TCTGATAGCATCCCGCAAACGCCGTAAAGTTTCCTGGTATGCTTCTTTAGTGATGGTTGT 

ACCCTGGGGAGCATATTCGTGATGCACAATACCTTGGTAGTCGAAAAAAACAGTGAGCAT 

GACCTTGATGTTGCTGCGACTTCGCCGTGCTTTTTTGGGGCGCGGCGTCCCGGGTGCCAT 

CCATTCTGAGGACTGTGCTTTCGTCTCAGGGTCATAGCCGTAGACCCAAAACTCATCCCC 

GGTTATGATTTTCTTCACAAACTCAGGATCATTCTCAGTAGCTGCCTGTAACTCGTCGGA 

AATGAAAAGTCGCCGCTCCTTTTGCTCAGCTGCGCTGTCAAAACCTTTGGCACTTTCGCT 

GCCACTCTACGGAGCCCGAGTTTTTCAGTTAAAATTTCCGCAACGATGGTCTTCGGGATG 

TTTAGCTGCTCTTCCAGTTCCCGCACGGTTAATCGACTGTCTTGGGCGATAGCTTCCCGA 

ACTTCTTCCACGTTATCGGGAGAATTCGTCGACGAAGGTCTCCCGGACCGCGGATCACTA 

GCGACTGTTTCACGACCCGATTTAAAACGATTATACCACTCATAAATATTGCTCTTGCTC 

ATAGAATCAGTGCCGAAAGCTTTCCGAATCATTTTCATGATCTCCTTGGCAGTTTTTTCT 

AGATTAAAGCAAAATTTAATACAAATTCTCTGATCTTCACGCTCGGTCATTTTACGAAAA 

AAAAAACGCGACGATAGCACTTGACACACACACTTTGATCAGTTGATTGCAATCGACTGA 

TTAAAGGTGTGAAAGCCCGATTGTGTGGCTGCATTGGAGAGGACATGGGCAAAGTCCAAC 

CCAAGTTTCAACTCATTATCTGCATTACATTCCGAGATAATCAAAAAGTCCTGATACTTT 

CCGGACAGACCACGTAGTACCCTATTGACGCCAGCGTGGGTGCCAACAGTTTACCCACTG 

CAATACCATGTTGAGATTAGTAGGTAGGTGCGGGGATGTTACCACGATGAAACATACACA 



GTAACACACCTACTTGTTTCAACATTGTTCCGCGTTGGGAATACCTTATTTGACAGCATA 

TTACATCGACAGTGAAGCTAC 

>Btmar2.4|gi|1092425825|gb|MAMS01019713_1|:4047405-4048975 

gi|1092425825|gb|MAMS01019713.1|:4047405-4048975 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold988, 

whole genome shotgun sequence 1571 bp 

TATCATGATTGTGGAATCATCTGCAGTTGGCCAACTATGCAGCTTCTGTGAACACATAAG 

ATACTTCCCTTAGAAAAAAATACATTGTACGAGGGGTTTTCCAAAAGTAAGGTCTCCATA 

ATTTTTTCAAGTAGATAAAAGCATATATTTTCTAAAAGTATTTCATGGTTCGAAAGGTAA 

TATCCTAAGCTATTTTTGAACATAATCACCGTCTCAATCGATGCATTTTTGTAGTTTTGG 

GAGCAGTTTCCGTATGCCCTCATCGTAATGCTGTACCGCCACCTCTCAGAAGTACCGTGC 

CATCTCTTCCTTCATGTCGTCAGTGTCGCCGAAGTGCTGTCCACCCAAGTGTTTTTTCAA 

TGCTGGGAATAGATGGTAATCACTGGGGGCTAAATCCGGGCTATAGGGGGGATGATCAAG 

GACAATCCATCCAAATTGAGCCGGGAGATCATTAGTAAGACAGGCTGCATGTGGACGGGC 

ATTGTCGTGAAGAAAGTTCACACCCTTTGTCAGCAATCCTCTTTGTTTGTTTTGAATAGC 

TCGTCTCAATTTTTTTAAAGTCTCACAATAAGTCAATGCATTAATTGTGGTTCCAGGCTC 

CATGTATTCAAGCTACAATACTCCTTTTGAGTCCCAAAAAACGGTTGCCATGATCTTACC 

GGTAGACGGGGTTTGCTTGAATTTCTTAGGCTTTGGCGAAGTTGTATGCATCCACTGACG 

AGACTGTTCTTTGGTCTCGGGTGTGTACAGATAGATCCATGTTTTGTCACCTGTAACAAT 

AGAATTCAAGAGATCATCCTTTTTGTTGGCATAGCGCTCAATGAATTCTTGTGAAGCCTG 

CACTTGTTGCTGTTTGTGTTTATACGTCAGCATTCGCGGAACCCTCCGGGCGCACACTTT 

GTGATACTGGAGTTTTTCAGTCAAAATTCGGTAAATGGTGGTTTGAGAAACATCAGGAAC 

CAAGGAAGTAAGCTCCTTGAGCGTCACTCTTCTATCTTCAAGCAATGCTGCTTCAATCTT 

TGCAATTGTCTCATCAGAAGTCGACGGCCGGCTGCTTCTCTCTTCATCGTGAATGTCGGT 

ATGACCTGCTGTGAATTCACGGCACCATTTACGGACATTTTTCACGTCCATAACCTCATC 

TCCGCACACTTCTACTAATTGACGATATGGGTTTTACGCCCTTTGCATCCAAGAATCGAA 

TCACTTCGCGAATTCTGCACTTTGCGGAAATGGCGATTGGAAGACTCATCGAAGCTGACC 

TGGCAAGAACAAGGATTGCGCGATCTGACTAAAATGACTGCCAAAGCACAACTGGACATG 

TCAGCTGATCGGTGGACCACGTGTTTTAAAGGTGAGGAGTTACCCAAGGAGGCTGTGTCG 

TCGGATTTCGCCTAACGTAATTATGTGGTCCACCAGCGTGTTGGAGATCTTACTTTTGAA 

AAACCCCTCCTTGTATTTTCCAAGTGAAGACGGAGCTCTGCCTTCTACAGGCAAATCTTA 



AAATTACAAGACTGGGCCATTGTGGCGCCTAAAAAAGTTAACGTACCAAAATGAATGCAC 

CATAATGCATA 

>Btmar2.5|gi|1092455237|gb|MAMS01000094_1|:5245361-5245875 

gi|1092455237|gb|MAMS01000094.1|:5245361-5245875 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold320, 

whole genome shotgun sequence 515 bp 

ACCTGACCTGGCTCTGTGTGATTTTTTCTTATTTCCACGACTTAAATTTACCTTGAAAGG 

TCGACGTTTTCAAACCATTCTGGAAATCCAAGAGAACACCCTGTAGAAATTGCGATCAAT 

CAAATCTGAGGATTTCCAACAGTGTTCCTCCCAGTTGAAGAAACGGTGGAAAAAAATGCA 

TCGATAAAGCTGGCAAGTATTTTGAAGGGGATAGGTTATGACTTGGTAAGCTTTTAAGCA 

TTTGAATAGAGCAACAAATTTTTAACTTAAATCCTGGGTTTTTCTTAAGTTGTATCTAAA 

TTTGTCTTGAAATAAAGACAAAAATCGCAACTCGAGTTTGACTTTCCTTCATTCCAAAGC 

GTGTAGTTTCCTTACCAATACGAATTTTTGCATTCTGTAAAAACAAGCATCTTCAGTAGC 

TTATTAGCTTTGAAACAAGCCCAAAAAAACTTCATTACGACGCTTGGTTCGTCTTCTATG 

ACAAAAGTCCGGTTTCTTTTGGGACAGCCCTCGTA 

>Btmar2.6|gi|1092455566|gb|MAMS01000020_1|:9258537-9259142 

gi|1092455566|gb|MAMS01000020.1|:9258537-9259142 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold14, 

whole genome shotgun sequence 606 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTTTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTTGT 

TTTTTGAATTTGGTCTACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAACGCGGCGGAGTTCCTCAGACGAGTGAGTACGCACGT 

TTTCACTTTAAAAAAGGTTGTAACACCATTAATTGGATTCATATGTGAAACTTTCAGGCT 

TTGAATTGTCTTACCTTGCTTTTCGACATGATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATT 

ATATGTTAGCAGTTTGTGGATTCAATCTTCAAAAAAGTGCGCATATCCTGTCGTTGGAAT 

CATTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTCGGCTACCCAAGCTC 

TTCTTTAACGCAGGAAAAAGATGAAAATCGCGGTGAGTCATCATCGGTGAGTACGATGGA 

TGAGGAAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTCTAGTCACATGAGCCACATGA 

GGCCTG 

>Btmar2.7|gi|1092455544|gb|MAMS01000025_1|:699250-699854 

gi|1092455544|gb|MAMS01000025.1|:699250-699854 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 605 bp 



AACAGTGGACAGTGCTTACTACTGTAAAGTTTTGGCCGAGCTGCGGAAGCATGTTGCGCG 

GAAGCGGCCGCATTTGAAAGCTGTTTGGCTTTTCCACCAGGATAACGCTCGGCCTCATAC 

GTCAAATTACACCAAAGAATTCTTTGCAAAAAATGGTATTGAAAGTATCCGCCACCCACC 

GTACAGCCCCGACCTCGCACCATGCGATTTTTGGCTCTTCCCCACGCTCAAGAAGGGAAT 

GCGCGGCTGCAAGTTTGAGTCGAAGGCAGAAATCAAGACCGCAGTCGAGAAGTTCTTCAA 

CACCCTTCAGATCGAAGAATTTCATAAAACAATGACCGAAAAATGGCAAGAACGCATGAG 

ATTGTGCATCAAGTCTCACGGACAATACTTCGAAAAGGAATCGAACAATTCATCATTGTT 

AGCAAGTAGCGAAGACGAAGCTTGAAACTTGTAACTCTCGGTAAGAATAAATTTCCTTCA 

AAAAACGGTAGGCTGAATTTTTACTCCTCTCACGGAAAACGTCATAACTCGGTCAATTTT 

TGACCGATTTTGATGATCTTGGTCTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAACGCG 

ACCAA 

 

>Btmar2.8.1_gi-1092428043-gb-MAMS01017495_1-:67688-68667 

gi-1092428043-gb-MAMS01017495.1-:67688-68667 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold831, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 



TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.2_gi-1092452480-gb-MAMS01001206_1-:140940-141919 

gi-1092452480-gb-MAMS01001206.1-:140940-141919 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1339, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTCACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCTACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTACGTA 

-- 

>Btmar2.8.3_gi-1092455116-gb-MAMS01000124_1-:3916509-3917488 

gi-1092455116-gb-MAMS01000124.1-:3916509-3917488 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold403, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 



TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTATTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTGAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.4_gi-1092455116-gb-MAMS01000124_1-:4689601-4690579 

gi-1092455116-gb-MAMS01000124.1-:4689601-4690579 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold403, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACGTCGGGTGTCCCAAAAGTACCTCGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAAGTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTTCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTTCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCATTTTTACTCATAAATTCACG 

TGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCAAGCTTTCAAGTCC 

GACCGTTTCCGGAAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGCACTC 

TCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATACTTAAATGACACCTCGAAAATAAAA 



TAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTC 

CTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTAAAATTGCCATAACTCGTCCAAT 

TTTTATCCGATTCAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTCAAAAT 

GAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGC 

TTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.5_gi-1092454721-gb-MAMS01000233_1-:2320086-2321067 

gi-1092454721-gb-MAMS01000233.1-:2320086-2321067 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold699, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGAGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAGTATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTCCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCAAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTAGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTCTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAGTCAAGGGCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGCGG 

TGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.6_gi-1092454721-gb-MAMS01000233_1-:59897-60876 

gi-1092454721-gb-MAMS01000233.1-:59897-60876 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold699, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 



TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAACATTGACCGAGTTATGACCATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ACCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAAAATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

CGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAACTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATGTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTCATTCGATTGAGCTGACCTTGGTTTAAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAA 

TAAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTCCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.7_gi-1092454721-gb-MAMS01000233_1-:1330945-1331881 

gi-1092454721-gb-MAMS01000233.1-:1330945-1331881 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold699, 

whole genome shotgun sequence 937 bp 

TAAGATAGATACAGACATGATTTTGGTTTCATTTTAGAGATCAACTCAATACCTGTCGAT 

TAAAACCAAGATCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGATAATTTGAAATTAG 

TGAGGAAAGTTTACCCCTACGTTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAG 

TTAATAATCGTATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTA 

CCGTCCATCAAACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTT 

CCTGAATTCTTTCTCTGGGATGGAGTTGAGGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGT 

CTTCGATACGAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATC 

ACATGGAGCCAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACT 

CATAAATGCACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTATTGTCTTGATGGCAGAG 

TATCCACGAAGCTTTCAAGTCCGACAGTTTCCGGGAAATGTGCTTTCTCAACTCCTTTAG 



TACTTTGCAATAATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAAT 

GACACCTCGAAAATAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTA 

CGGCGATGAAGAATCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAAT 

TACCATAACTCGGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGAATTTAATCGATAGGTAT 

TGAGTTGATCTTTAAAATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTA 

CAGAACAAGTCCCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.8_gi-1092454789-gb-MAMS01000210_1-:393885-394864 

gi-1092454789-gb-MAMS01000210.1-:393885-394864 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold650, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGTGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGAGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGGGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTTATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.9_gi-1092454789-gb-MAMS01000210_1-:2177078-2178057 

gi-1092454789-gb-MAMS01000210.1-:2177078-2178057 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold650, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 



TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAAAATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCAAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTGAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTAACTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.10_gi-1092454418-gb-MAMS01000356_1-:1103150-1104102 

gi-1092454418-gb-MAMS01000356.1-:1103150-1104102 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1040, 

whole genome shotgun sequence 953 bp 

TACGTAGGCTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGAAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTAAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACATTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 



AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGAGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACA 

CACTGTCAATTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTTGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATATTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGT 

-- 

>Btmar2.8.11_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:4119501-4120480 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:4119501-4120480 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGGTTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGAGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 



>Btmar2.8.12_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:4241369-4242348 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:4241369-4242348 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.13_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:4421325-4422302 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:4421325-4422302 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 978 bp 

CGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATACA 

GACATGATTTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGATC 

AGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTTA 

CCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGTAT 

CCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAAC 

CGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCC 

TCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAAT 



CTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAG 

TCAGCGCTATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGT 

GTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAG 

TCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGCA 

CTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAA 

AACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCC 

TTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATT 

TTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATG 

AAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCT 

TTTGGGACACCTTACGTA 

-- 

>Btmar2.8.14_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:4305728-4306707 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:4305728-4306707 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAGTACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATGAAAATTGACCGAGTCATGACAATTTGAAATTAGCGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAGTATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTTAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTTCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCTAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTCATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACTGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCAGAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 



GTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.15_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:5110454-5111437 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:5110454-5111437 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 984 bp 

TACGTCGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGACAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATATCTATCGATAAAAAACCAAG 

ATCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTCATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGT 

TTACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCG 

TATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCA 

AACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTTCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCT 

TCCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTATTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCG 

AATCTTCGTCCGCGAAGCTTCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCC 

AAGTCAGGGCTCTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCA 

CGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCACTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATACTTAAATGACACCTCGAAAA 

TAAAATAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAA 

TCTTCCTGAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGG 

TCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTT 

AAAATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCC 

GGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.16_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:3268152-3268880 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:3268152-3268880 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGCGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 



ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

 

 

-- 

>Btmar2.8.17_gi-1092455599-gb-MAMS01000015_1-:5696255-5697234 

gi-1092455599-gb-MAMS01000015.1-:5696255-5697234 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold130, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATGAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGTAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCATAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 



CTTTTGGGACACCTTGTGTA 

 

 

-- 

>Btmar2.8.18_gi-1092454650-gb-MAMS01000255_1-:301391-302365 

gi-1092454650-gb-MAMS01000255.1-:301391-302365 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold98, whole 

genome shotgun sequence 975 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATTTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TAAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTT 

-- 

>Btmar2.8.19_gi-1092455329-gb-MAMS01000074_1-:2265136-2266115 

gi-1092455329-gb-MAMS01000074.1-:2265136-2266115 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold27, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACAGAGTTATGACAATTTGAAATTAGCGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGCATTCAAAAAGTTAATTTTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTATCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCAGCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAAAATGGTCAA 

TTTTTATCTGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.20_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:3561551-3562530 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:3561551-3562530 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 



AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TAAAATCAAGATCATGTCTGTATCTTTCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.21_gi-1092428515-gb-MAMS01017023_1-:3717094-3718073 

gi-1092428515-gb-MAMS01017023.1-:3717094-3718073 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold809, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAGGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCACGAAGCTCCTTTTTAAGTGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTTGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTTTGTA 

 

-- 



>Btmar2.8.22_gi-1092435004-gb-MAMS01010534_1-:9600162-9601141 

gi-1092435004-gb-MAMS01010534.1-:9600162-9601141 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold52, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.23_gi-1092435004-gb-MAMS01010534_1-:6926225-6927204 

gi-1092435004-gb-MAMS01010534.1-:6926225-6927204 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold52, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTTAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTAAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 



ATCTTCGTCCGCGAGGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGAAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAATACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTTTCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTCTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTCTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.24_gi-1092449997-gb-MAMS01002403_1-:21055-22037 

gi-1092449997-gb-MAMS01002403.1-:21055-22037 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1805, whole 

genome shotgun sequence 983 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCAAAGTTATGGCAATTTGTAATCAGCGAGGAAAGT 

TTACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCG 

TATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCATTCTGCTTTTCAAAGTACCCTCCATCA 

AACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCT 

TCCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCG 

AATGTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCC 

AAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATGAATTCA 

CGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTC 

AAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATCCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATAC 

GCACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAA 

AAAAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATC 

TTCCTTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCGCTGATTACAAATTGCCATAACTTTGGT 

CAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTA 



AAATAAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTAGAGAACCAGTCCCG 

GTACTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.25_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:7676830-7677809 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:7676830-7677809 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCCAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAGGATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGA 

TCAACTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGATAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

CACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGTCCGACTTTTCGATTTACAGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAATCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGTTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

 

-- 

>Btmar2.8.26_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:6903036-6904018 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:6903036-6904018 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 983 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 



CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATCCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTATATAGTACTTTGCAATAA 

TACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAA 

TAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAA 

TCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTTAAATTGCCATAACTCGG 

TCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTT 

AAAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTATTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCC 

GGTGCTTTTGGGACACCTTATGT 

>Btmar2.8.27_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:5253501-5254481 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:5253501-5254481 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTGAAATTAGTGAGGAAAGTTT 

ACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGCATTCAAAAAGTTAATATTCGTA 

TCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAA 

CCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACGTTGTTTTCCTGAATTCCTC 

CTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTATTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGATCTTCGATACG 

AATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAATCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCC 

AAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGAATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCA 

CGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAATATCCACGAAGCTTTC 

AAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATAC 



GCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAA 

AAAAACACAATAAGCTTCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATGAATCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTACGTA 

>Btmar2.8.28_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:4934007-4934988 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:4934007-4934988 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACCCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATGGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGCATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTTCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

AGCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTATTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATAC 

GAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAACCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGC 

CAAGTCAGGGCTATAAGGAGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTC 

ACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTC 

AAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATAC 

GCACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGA 

AAAAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCTGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATC 

TTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGG 

TGCTTTTGGGGCACCTTACGTA 

>Btmar2.8.29_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:6848405-6849388 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:6848405-6849388 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 984 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGAATGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 



CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCCAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTTCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTATTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAAATGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCCGACA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAAGTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTGATTTACGGCGATGAAGAATCTTC 

CTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAAT 

TTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTCAAAAT 

GAAATCAAGATCATGTCTGTATCGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAAGAAGTCCC 

GGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.30_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:6697867-6698595 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:6697867-6698595 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 



CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

 

-- 

>Btmar2.8.31_gi-1092426089-gb-MAMS01019449_1-:226601-227552 

gi-1092426089-gb-MAMS01019449.1-:226601-227552 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold923, whole 

genome shotgun sequence 952 bp 

GGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATACAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGAT 

CAACTCAATACCTATCGATTAAAATCCAGATCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGT 

TATGACAATTTGAAATTAGTGAGAAAAGTTTACCCCTACGGTTTTTAGAAAGATTTTTCG 

CTTACCAGCATTCAAAAAGTTAATATTCGTATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTT 

CCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAACCGGATGCACTTTTTCATGCACTCTTGCC 

ACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAA 

TTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAATCTTCGTCCGCGAATCTCCTTTTTAAGCG 

TAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTG 

TTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCAG 

TGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTC 

TCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAA 

AATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAAAACACAATATAAGCATCACTTTATCGGT 

CGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCC 

TCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTT 

TTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGTTCAAGATCATGTCTGTATCTATC 

TTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.32_gi-1092426089-gb-MAMS01019449_1-:597388-598340 

gi-1092426089-gb-MAMS01019449.1-:597388-598340 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold923, whole 

genome shotgun sequence 953 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATAAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCAAATGAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAAGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTAAATATTCGT 



ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAATTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAACATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACGTTCGAAGTTGCGGAACAAGT 

 

 

-- 

>Btmar2.8.33_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:4868245-4869223 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:4868245-4869223 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAATACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAAACCTATCGATTAAAACCAAGAT 

CAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTT 

ACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGTA 

TCCACTTTCCTTCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAA 

CCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTC 

CTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAA 

TCTTCGTACGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAA 

GTCAGCGCTATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACG 

TGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAA 



AAACACAATAAGCATCATTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTC 

CTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAAT 

TTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAAT 

GAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGC 

TTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.34_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:4353685-4354654 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:4353685-4354654 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 970 bp 

TACGTCGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAATATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTTCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGATTTCGGTCTTCGATTCGAATCTTCGTCCGCG 

AAGCTTCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTCAGGGCTGTA 

AGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGTTAAGCTCGA 

TGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTCCGTTCGTTTC 

CGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGCACTCTCAACTGTT 

GTGTTTGGTGGTACAGAATGTTGATACTTAAATGACACCTCGAAAATAAAATAACACAAT 

AAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCAATTTACGGCGATGAAGAAACTTCCTTAAAAAC 

CGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTAAAATTGCCATAACTCGGTCAATTTTTATTCG 

ATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTCTAAAATGAGATCAAG 

ATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGACGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTTTGGGAC 

ACCTTATGTA 

>Btmar2.8.35_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:4630789-4631662 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:4630789-4631662 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 874 bp 

GATTAAAACCAAGATCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAAT 

TAGTGAGGAAAGTTTACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAA 



AAGTTAATATTCGTATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAA 

GTACCGTCCATCAAACCGGATGCACTTTTTCATGCGTTCTTGCCACTTATCCAACATTGT 

TTTCCTGAATTCTTCCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTC 

GGTCTTCGATACGAATCTTCGTCCGCTAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAA 

ATCACATGGAGCCAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGTGGGATTGTTTCAACTCCATTTTT 

ACTCATAAATTCACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTAT 

CCACGAAGCTTTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCAC 

TTTGCAATAATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGAC 

ACCTCGAAAATAAAAAAACACAATTAGCATCACTTTATGGGCCGACTTTTCGATTTACGG 

CGATGAAGAATCTTCCTTAAAAACTGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGC 

CATAACTTGGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATTGATAGATATTGA 

GTTGATCTTTAAAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAG 

AACAAGTCCCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.36_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:4090219-4090947 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:4090219-4090947 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTATTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 



-- 

>Btmar2.8.37_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:1012678-1013282 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:1012678-1013282 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 605 bp 

TACATAGGCTGTCCCAAAAGTACCCGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAACCACAATTGATA 

CAGACATGATCTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATATCTATCGATTAAGACCAAGA 

TCAGCGCAATCGCATACAAATTGACGGAGTTATGGTAATTTAAAACCAGCGAGTAAAGTT 

TACCCCTACGGTCATAAGGAAGATTTTTCGCTGACCAGGATTCAAAAAGTTAATCTTCCT 

TTCCGCTTTCCTCCATAAATCTTCCATGACTTGCTTTTGCTTTTCAATGTACCGTCCATT 

AAATCGGATGCACTTACTCATGTGCTCTTGCCACTTCTCTAACTTTGTTTTCCTGAATTC 

TTCCCCTAGGATAAAGTTGAAAAAGTTCTGAGCTGCATTCTGCATTTCGGTCCTCGATTC 

AAATTTTAGTCCGCGAAGCTCCTTCTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACAAGGAGC 

CAAGTCAGGGCTATAAGGAGGATGAAGGATTGTTTCAACTTCATTTTTACTCATCAATTC 

ACGTGTAAAGTTCGAGTTGCGAGGCCGCGCGTTGTCTTGATGGAGCATCCACGAAGCTTT 

CAAGT 

 

 

-- 

>Btmar2.8.38_gi-1092453380-gb-MAMS01000828_1-:510238-511217 

gi-1092453380-gb-MAMS01000828.1-:510238-511217 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1195, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 



GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTGAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGCTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.39_gi-1092453380-gb-MAMS01000828_1-:236478-237459 

gi-1092453380-gb-MAMS01000828.1-:236478-237459 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1195, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGCTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATT 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAGTCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACTGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTAGT 

ATCTACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTCTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAACTCTT 

CCTCTGTGATGGAGTTGAAGAAGTTTTTCGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATAC 

GAATCTTCGTCCGCGAAGCTTCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGC 

CAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTCCTTATAAATTC 

ACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTT 

CAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCACCTCCTTTAGTACTATGCAATAATA 

CGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATA 

AAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATC 

TTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGATTGGGCTGATTTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGG 

TGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 



>Btmar2.8.40_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:5216809-5217788 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:5216809-5217788 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGCCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAAATCCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGAGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATTAGGGGGATGAGAGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAAGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGCTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGCCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTACGTA 

>Btmar2.8.41_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:1206819-1207801 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:1206819-1207801 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, 

whole genome shotgun sequence 983 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TTAGCTCAATGGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTGCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCGAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATTCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 



ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGCGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGGTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGGGTAATTAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGT 

CAATTGTTATTCGATTGAGCTGATCTTGATTTTAATCGATAGGTATTGAGTTAATCTTTA 

AAATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCG 

GTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.42_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:2664585-2665539 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:2664585-2665539 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, 

whole genome shotgun sequence 955 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTTTTATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGATCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTAAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGAAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTATACTTTGCAATAATA 

CGCACTGTCAACTATTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATA 

AAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATC 

TTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGATTGAGCTGATTTTGGTTTTAATCGATGAGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGT 

-- 



>Btmar2.8.43_gi-1092455411-gb-MAMS01000045_1-:4668906-4669885 

gi-1092455411-gb-MAMS01000045.1-:4668906-4669885 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold199, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAAATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCAAATAAAAATTGACAGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAAGAAAGTT 

TACTCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCAAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGATCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGCGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCACGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTACGTA 

>Btmar2.8.44_gi-1092455411-gb-MAMS01000045_1-:4127650-4128633 

gi-1092455411-gb-MAMS01000045.1-:4127650-4128633 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold199, 

whole genome shotgun sequence 984 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAATACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCTACCGTCTA 

TCCAACCGATTGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGATT 

CTTCCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATA 



CGAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAG 

CCAAGTCAGGGCTAAAAGGGTGATGAGGGATTGTTTCAATTCCATTTTTACTCATAAATT 

CACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTT 

TCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAAT 

ACGCACTGTCAACTATTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAAT 

AAAAAAAACACAATAAGCATCGCTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAA 

TCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGG 

TCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTCGGGTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTT 

AAAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAAGAAGTCCC 

GGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.45_gi-1092455411-gb-MAMS01000045_1-:4766922-4767650 

gi-1092455411-gb-MAMS01000045.1-:4766922-4767650 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold199, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACCGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAGTAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTATGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTCTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGCCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATGAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGGTTCCAGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCTAAAATAAA 

AAAACACAA 

 

-- 



>Btmar2.8.46_gi-1092455507-gb-MAMS01000028_1-:1766570-1767170 

gi-1092455507-gb-MAMS01000028.1-:1766570-1767170 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold161, 

whole genome shotgun sequence 601 bp 

AGGCTGTCCCTAAAGTACCCGGACTGGTTCTATAACTTCAAAACTACCGTAGATACAGAC 

ATGATCTTGGTCTCATTTTGAAGATCAATTTGATATCTATTGATTGAAACCAAGATCAGC 

TCAATCGAACAAAAATTGACCGAGTTCTGATAATTTAAAATCAGTGGGTAAAGTTTACCC 

CTACGGTTATTAAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAACCTACGTTTCC 

ACTTTCCTCTGAATCTTCCATAACTTGCTTTTGCTTATCGAAGCACTGGCCATTAAACCA 

GATGCACTTATTCATGCGCTCTTGCCACCTCTCTAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCCTC 

TGGGATAAAGTTGAATAGGTTCCGAACTGCATTCTGGATTTCGGTACTTGATTCAAATCT 

TTGTCCGCGAAGCTCCTTCTTAAGCGGAGGAAACATCCAAAAATCACGAGTAGCCGAGTC 

AGGGAAATAAGGGGGATGAAGGATTGTTTCAACTCAATTTTTACTCTTAAATTCACGTGT 

AAAGTTCGAGGTGTGAGGTGAGGCCGCGCGTTGTCTTGGTGGAGCATCTACGAAGCTTTC 

A 

 

-- 

>Btmar2.8.47_gi-1092435969-gb-MAMS01009569_1-:2970026-2971007 

gi-1092435969-gb-MAMS01009569.1-:2970026-2971007 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold479, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTTATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGGTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

TTCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGAATGCACTTTTTCATGCGCGCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTCCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATATCCACGAAGCTTT 

CAAGTCCGACCGTTTCCGGGACATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATA 



CGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATA 

AAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCCGCCGACTTTTCGATTTATGGCGATGAAGAATC 

TTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAA 

AATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAAGAAGTCCCGG 

TGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.48_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:748748-749727 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:748748-749727 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGAGGGATGAGGGATTGTTTCAGCTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.49_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:156378-157357 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:156378-157357 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 



TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACCGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTCATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTTAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAGATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGACGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATTTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCGA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTACGTA 

>Btmar2.8.50_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:1287534-1288512 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:1287534-1288512 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAATAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGCATTCAAAAAGTGAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGACTCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGAATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGAATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATAGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 



GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAA 

AAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTC 

CTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAAT 

TTTTATCCGATTGAGCTGAGCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAAT 

GAGATCAAGATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGC 

TTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.51_gi-1092454460-gb-MAMS01000340_1-:3300740-3301719 

gi-1092454460-gb-MAMS01000340.1-:3300740-3301719 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1034, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAATTTGACCGAGTCATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAAAAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATTTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 



>Btmar2.8.52_gi-1092454862-gb-MAMS01000197_1-:2011733-2012713 

gi-1092454862-gb-MAMS01000197.1-:2011733-2012713 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold619, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCCGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCCCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGAT 

TACCCTTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCTT 

ACCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTCTCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGGTGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCAAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAAGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATCACG 

TGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAGTGTGCATTCTCAACCCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAA 

AAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAATTGATCTTTAAA 

ATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.53_gi-1092454901-gb-MAMS01000188_1-:141839-142819 

gi-1092454901-gb-MAMS01000188.1-:141839-142819 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold596, whole 

genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 



CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGAGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTTAAA 

ATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.54_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:3218332-3219311 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:3218332-3219311 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCAAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCTGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 



TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.55_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:3201139-3202118 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:3201139-3202118 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGTTCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTACGTA 

>Btmar2.8.56_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:1933785-1934764 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:1933785-1934764 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCAAATAAAAATTGACCGAGTTAAGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGC 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 



ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGTAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

ATAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATTTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TAAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTATTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.57_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:1347765-1348744 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:1347765-1348744 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCATTTCGA 

ATCTTCGTCCACGAAGCTCCTTTTTAAGTGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 



TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTTTGTA 

-- 

>Btmar2.8.58_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:3208444-3209426 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:3208444-3209426 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 983 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATT 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAATGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTTCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTTCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACCATAAGAAGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTCTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATACTTAAATGACACCTCGAAAAT 

AAAATAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAAT 

CTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACGCGGT 

CAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTATTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTA 

AAATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCG 

GTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.59_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:1431035-1431763 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:1431035-1431763 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTTATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAGTTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 



ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTTTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCAACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

-- 

>Btmar2.8.60_gi-1092436163-gb-MAMS01009375_1-:1407701-1408371 

gi-1092436163-gb-MAMS01009375.1-:1407701-1408371 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4704, 

whole genome shotgun sequence 671 bp 

TATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTTACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCG 

CTTACCAGGATTCAAAAAGTGAATATTCGTATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTT 

CCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAACCGGATGCCCTTTTTCATGCGCTCTTGCG 

ACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAA 

TTGCATTCTGGATTTCCGTCTTCGATACGAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCG 

TAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGAGGTTG 

TTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTT 

GTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCT 

CAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAA 

ATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCG 

ACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTTAAAGACCGTAGGCGTGAACTTTCCTC 

GCTGATTTCAA 

-- 

>Btmar2.8.61_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:4128710-4129689 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:4128710-4129689 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 



CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTTCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGTGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTACGTA 

-- 

>Btmar2.8.62_gi-1092454879-gb-MAMS01000194_1-:447857-448836 

gi-1092454879-gb-MAMS01000194.1-:447857-448836 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold610, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTTAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 



AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTGAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.63_gi-1092435476-gb-MAMS01010062_1-:9349-10328 

gi-1092435476-gb-MAMS01010062.1-:9349-10328 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4996, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 



>Btmar2.8.64_gi-1092453820-gb-MAMS01000625_1-:162320-163171 

gi-1092453820-gb-MAMS01000625.1-:162320-163171 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1131, 

whole genome shotgun sequence 852 bp 

GAGTAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTTACCCCTACGG 

TTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGTATCCACTTTCC 

TCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAACCGGATGCAC 

TTTTTCATGCGCTCTTTCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCCTCTGGGATG 

GCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGAATCTTCGTCCG 

CGAAGCTTCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTCAGGGCTG 

TAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGTTAAGCTC 

GATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTCCGACCGTT 

TCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGCACTCTCAACTG 

TTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATACTTAAATGACACCTCGAAAATAAAATAACACA 

ATAAGCATCACTTTATAGGCCGAATTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTTAAAA 

ACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATTTTTATC 

CGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAAATCA 

AGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTTTGGG 

ACATCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.65_gi-1092455247-gb-MAMS01000092_1-:1580016-1580744 

gi-1092455247-gb-MAMS01000092.1-:1580016-1580744 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold310, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGACCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 



AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

 

>Btmar2.8.66_gi-1092425792-gb-MAMS01019746_1-:1085514-1086241 

gi-1092425792-gb-MAMS01019746.1-:1085514-1086241 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold370, 

whole genome shotgun sequence 728 bp 

ACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATAC 

AGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAATCAAGAT 

CAGCTCAATCGAATAAAAATCGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTT 

ACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGTA 

TCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAA 

CCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTC 

CTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAA 

TCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAA 

GTCAGCGCTAAAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACG 

TGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAA 

AAACACAA 

 

 

>Btmar2.8.67_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:430136-431115 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:430136-431115 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGTACTGATTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATGTTAAAGATTAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 



TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.68_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:965764-966750 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:965764-966750 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, 

whole genome shotgun sequence 987 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATCCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGAATCTTGATGGAGTATCCACGAA 

GCTTTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAA 

TAATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGA 

AAATAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCCATGAA 



GAATCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACT 

CGGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATC 

TTTAAAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGT 

CCCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.69_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:516268-516996 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:516268-516996 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

>Btmar2.8.70_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:383424-384075 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:383424-384075 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, 

whole genome shotgun sequence 652 bp 

CGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATACA 

GACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAACATC 

AACTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTAAAATTAGTGAGGAAAGTTTA 

CCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGTAT 

CCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAAC 

CGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCC 



TCTGGGATGGAGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCGTTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAAT 

CTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAG 

TCAGGGCTATGAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGT 

GTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAG 

TCCGACCGTTTCCGGGAGATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAAT 

 

-- 

>Btmar2.8.71_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:937000-937979 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:937000-937979 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.72_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:1908669-1909649 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:1908669-1909649 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 



TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATCAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCCCTTACCAGAATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGAGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAA 

AAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.73_gi-1092454689-gb-MAMS01000243_1-:1027460-1028435 

gi-1092454689-gb-MAMS01000243.1-:1027460-1028435 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold73, 

whole genome shotgun sequence 976 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGATATGATTTTGGTCTCATTTTATAGATTAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAAA 

TCAGCTCAATCAAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAACC 

CCTACGGTTTTTACGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGTATCC 

ACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAACCG 

GATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCCTC 

TGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAATCT 

TCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTC 

AGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGT 



TAAGCTCTATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTC 

CGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGCACT 

GTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAAAA 

CAGAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTT 

AAAAACCGAAAGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATTTT 

TATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAG 

ATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTT 

TGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.74_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:809635-810614 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:809635-810614 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCATAAGTAAAATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTCATTACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTGTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATAAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGTTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCTAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCTGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGCTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATGGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACTATAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 



>Btmar2.8.75_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:1523232-1524214 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:1523232-1524214 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, 

whole genome shotgun sequence 983 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGATTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCAATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGGTGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTCTTAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATACTTAAATGACACCTCGAAAAT 

AAAATAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAAT 

CTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGT 

CAATTTTTATTCGATTGAGCTGATTTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTA 

AAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAAAACAAGTCCCG 

GTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.76_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:18350-19331 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:18350-19331 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, whole 

genome shotgun sequence 982 bp 

TACATAGGGTGTCCTAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATATATA 

CAAACATGATCTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAGACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGATCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAAGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTCACCAGGATTCAAAAAATTAATATTCG 

TATCCGCTTTCCTCCGAATCTTCCATAGCTTCCTTTTGCATTTCAAAGTACCGTCCATCA 

AACCTGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTATTCCTGAATTCT 

TCCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAACTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCG 



AATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAAAATCCAAAAATCACATGGAGCC 

AAGCCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCA 

CGTGTTAAGTTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTCTCTTGATGGGGTATCCACGAAGCTTTC 

AAGTCCGGCAGTTTCCGGGAGATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGGACTTTGCAATAACAC 

GCACTGTCAATTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAAAAA 

AAAAACACAACAAGCATCACTTTCCAGGCCGATTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTAAAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACCAATTTCAAATTGCTATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTCTTAATCGATAAGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAGACCAAGATCATGTTTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTATGTA 

>Btmar2.8.77_gi-1092454896-gb-MAMS01000189_1-:465216-465930 

gi-1092454896-gb-MAMS01000189.1-:465216-465930 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold597, whole 

genome shotgun sequence 715 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGAGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATGGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGCATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

AGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTCAGCGCTATAA 

GGGGGATGCGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGTTAAGCTCGAT 

GTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCAAGTCCGACCGTTTC 

CGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGCACTGTCAACTGTT 

GTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAAAACACAA 

 

-- 

>Btmar2.8.78_gi-1092455188-gb-MAMS01000105_1-:1447127-1448106 

gi-1092455188-gb-MAMS01000105.1-:1447127-1448106 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold343, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 



TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACTGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAATCCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.79_gi-1092455188-gb-MAMS01000105_1-:4581984-4582963 

gi-1092455188-gb-MAMS01000105.1-:4581984-4582963 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold343, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

CCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCACGAAGCTCCTTTTTAAGTGTAGGAAACATCCAAAAATAACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 



GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTTGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATATTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTTTGTA 

-- 

>Btmar2.8.80_gi-1092455225-gb-MAMS01000096_1-:652321-653302 

gi-1092455225-gb-MAMS01000096.1-:652321-653302 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold322, whole 

genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATGAAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTTGCTTACCAGCATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTTCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTATTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATAC 

GAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAACCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGC 

CAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTC 

ACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTT 

CAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATA 

CGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATA 

AAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATC 

TTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGG 

TGCTTTTGGGACACCTTACGTA 

 



-- 

>Btmar2.8.81_gi-1092455237-gb-MAMS01000094_1-:5138499-5139479 

gi-1092455237-gb-MAMS01000094.1-:5138499-5139479 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold320, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCGGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATAGTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAATTGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTATAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.82_gi-1092455237-gb-MAMS01000094_1-:1750327-1751301 

gi-1092455237-gb-MAMS01000094.1-:1750327-1751301 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold320, 

whole genome shotgun sequence 975 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 



CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCACGAAGCTCCTTTTTAAGTGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAAGTGCCATAACTTGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGAGTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATATTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTT 

-- 

>Btmar2.8.83_gi-1092455237-gb-MAMS01000094_1-:4117751-4118480 

gi-1092455237-gb-MAMS01000094.1-:4117751-4118480 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold320, 

whole genome shotgun sequence 730 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCACTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAAACACAA 

 

-- 



>Btmar2.8.84_gi-1092428471-gb-MAMS01017067_1-:2946017-2946745 

gi-1092428471-gb-MAMS01017067.1-:2946017-2946745 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold811, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTCGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

-- 

>Btmar2.8.85_gi-1092446717-gb-MAMS01003828_1-:1604988-1605967 

gi-1092446717-gb-MAMS01003828.1-:1604988-1605967 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2363, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 



AGTCCGACCCTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATTATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.86_gi-1092450808-gb-MAMS01001998_1-:226631-227610 

gi-1092450808-gb-MAMS01001998.1-:226631-227610 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1647, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATGCGATTGAGCTGATCTTGGTTTGAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 



>Btmar2.8.87_gi-1092450808-gb-MAMS01001998_1-:48859-49587 

gi-1092450808-gb-MAMS01001998.1-:48859-49587 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1647, whole 

genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

 

-- 

>Btmar2.8.88_gi-1092455056-gb-MAMS01000145_1-:64753-65733 

gi-1092455056-gb-MAMS01000145.1-:64753-65733 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold471, whole 

genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAATCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAACTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGATTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 



GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACG 

CACTCTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTAAAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAA 

AAAAACACAATAAGGATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTAGCCGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAAATCAAGATCATGTCTTTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.89_gi-1092455033-gb-MAMS01000149_1-:723552-724531 

gi-1092455033-gb-MAMS01000149.1-:723552-724531 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold493, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATTATGTCTGTATCTATCTTATTTTCGAAGTTACAGACCAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 



>Btmar2.8.90_gi-1092455312-gb-MAMS01000080_1-:3009272-3010251 

gi-1092455312-gb-MAMS01000080.1-:3009272-3010251 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold28, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGGAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATCAGAGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTGAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACTGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.91_gi-1092454629-gb-MAMS01000265_1-:817616-818595 

gi-1092454629-gb-MAMS01000265.1-:817616-818595 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1003, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGATTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCAAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 



ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGGGGGACGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTTCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CTTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.92_gi-1092454629-gb-MAMS01000265_1-:982791-983771 

gi-1092454629-gb-MAMS01000265.1-:982791-983771 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1003, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTATGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTGAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTAAATGACAATTTGAAATCAGTGAGGAAAGT 

TTACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCCCTTACCAGAATTCAAAAAGTTAATATTCG 

TATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCA 

AACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCT 

TCCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACG 

AATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCC 

AAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCA 

CGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTC 

AAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATAC 

GCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAA 

AAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 



ATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.93_gi-1092425825-gb-MAMS01019713_1-:2514522-2515505 

gi-1092425825-gb-MAMS01019713.1-:2514522-2515505 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold988, 

whole genome shotgun sequence 984 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAACCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTACCTATCCACGAAGCT 

TTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAA 

TACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAA 

TAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAA 

TCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGG 

TCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTT 

AAAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCC 

GGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.94_gi-1092449565-gb-MAMS01002590_1-:126501-127479 

gi-1092449565-gb-MAMS01002590.1-:126501-127479 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1870, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATTTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATGTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGT 

-- 

>Btmar2.8.95_gi-1092449565-gb-MAMS01002590_1-:40190-41169 

gi-1092449565-gb-MAMS01002590.1-:40190-41169 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1870, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGAAAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCGTAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACGCGTCCATCA 

AACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCT 

TCTTTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AAACAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 



CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAACAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.96_gi-1092446696-gb-MAMS01003835_1-:603454-604440 

gi-1092446696-gb-MAMS01003835.1-:603454-604440 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2366, 

whole genome shotgun sequence 987 bp 

TACATAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCGAAACTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAGTACCTATTGATTAAGACCAAGA 

TCAGCTCAACCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTTAGGAAGATTTTTTACTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATCCG 

TATTCGCTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCA 

AACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCT 

TCCTTTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTCTGAACTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCG 

AATTTTCGCCTGCGAAGCTCCATTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCC 

AAGTCAGGGCTACAAGGGCGATGAAGGATTCTTTCAACTCCATTTTTACTAATAAATCCA 

CGTGTTAAGTTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTC 

AAGTCCGGCCGTTTCCGGAAGATGTGTATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATAC 

GCTCCGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATCA 

AAAAACACAATATAAGCATCCCTTTACAGGCCGATTTTTCGATTTACGGCGATGAAGGAT 

CCTCCTTAAAAACCGCAGGGGTACCTACACTTTCCCCACTGATTTCAAATTGCCATAACT 

CGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGATCTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATC 

TTTAAGATGAAACCAAGACCATGTCTGTAGCTATCTTAATTTTGAAGTTACAGAATCAGT 

CCCGGTACTTTTGGGACACCCTATGTA 

-- 



>Btmar2.8.97_gi-1092441835-gb-MAMS01006152_1-:114051-115030 

gi-1092441835-gb-MAMS01006152.1-:114051-115030 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3332, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGACCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAACTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTGAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.98_gi-1092454766-gb-MAMS01000216_1-:1483163-1484128 

gi-1092454766-gb-MAMS01000216.1-:1483163-1484128 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold659, 

whole genome shotgun sequence 966 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTATGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 



ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTG 

>Btmar2.8.99_gi-1092454766-gb-MAMS01000216_1-:1889884-1890869 

gi-1092454766-gb-MAMS01000216.1-:1889884-1890869 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold659, 

whole genome shotgun sequence 986 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTATACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAATATAGA 

TACAGATATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAA 

GATCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAG 

TTTACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTC 

GTATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATC 

AAACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTC 

TTCCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATAC 

GAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGC 

CAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCTATTTTTACTCATAAATTC 

ACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTT 

CAAGTCCGACCGTTACCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATA 

CGCACTCTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATACTTAAATGACACCTCGAA 

AATAAAATAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAG 

AATCTTCCTTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTC 

GGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCT 



TTAAAATGAGATCAAGATCATGTATGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACAAGTC 

CCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.100_gi-1092438189-gb-MAMS01007806_1-:15682-16661 

gi-1092438189-gb-MAMS01007806.1-:15682-16661 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold40184, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAAGTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTACATCAA 

ACCGGATGCAATTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGCATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 

GTGATAAGCTCGATGTTTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCTGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTTTTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTACGTA 

-- 

>Btmar2.8.101_gi-1092455134-gb-MAMS01000120_1-:486816-487795 

gi-1092455134-gb-MAMS01000120.1-:486816-487795 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold39, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCTAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGC 



ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATTTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCCGCCGACTTTTCGATTTACGTCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCGTAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

TTTTTGGGACACCTTACGTA 

-- 

>Btmar2.8.102_gi-1092455215-gb-MAMS01000097_1-:4925021-4926000 

gi-1092455215-gb-MAMS01000097.1-:4925021-4926000 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold325, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTACTATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACTAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 



CCTGAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.103_gi-1092433295-gb-MAMS01012243_1-:288-1263 

gi-1092433295-gb-MAMS01012243.1-:288-1263 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold59428, whole 

genome shotgun sequence 976 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTTGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGACTATAAGAGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCGT 

TAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTC 

CGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGCACT 

GTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAAAA 

CACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTT 

AAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATTTT 

TATCGGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAA 

ATCAAGATCATGTCTGTATCTATTTTACTTTTGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTT 

TGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.104_gi-1092436970-gb-MAMS01008568_1-:283-1262 

gi-1092436970-gb-MAMS01008568.1-:283-1262 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold43444, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACACGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTCTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTTATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCCCGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTGAACAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTCACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.105_gi-1092449174-gb-MAMS01002762_1-:79204-80188 

gi-1092449174-gb-MAMS01002762.1-:79204-80188 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1944, whole 

genome shotgun sequence 985 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATAATTTTGGTCTCAGTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTCATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCACTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCAACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTTCATCAA 

ACCGGATGCACGATACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAA 

TTCTTCCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGA 

TACGAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGG 

AGCCAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAA 

TTCACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGCATCCACGAAGG 

TTTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATA 

ATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAA 



ATAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGA 

ATCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCG 

GTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATTTTGGTTTTAATCGATAGGTACTGAGTTGATCTT 

TAAAATAAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCC 

CGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

>Btmar2.8.106_gi-1092449174-gb-MAMS01002762_1-:325548-326145 

gi-1092449174-gb-MAMS01002762.1-:325548-326145 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1944, 

whole genome shotgun sequence 598 bp 

TACATCGGCTGTCCCTAAAGAACCCGGACTGATTCTGTAACTTCTAAACTACGATAGATG 

CAGACATGATCTTGGTTTCATTTTAAGGATCAACTCAATACCTATTGATTAAGACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAACAAAAATGACCGAGTTATGATAATTTAAAATCAGTGAGTAAAGTTT 

ACCCCTAAGGTTTTTAAGGAAGACTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATTTTCGT 

TTCCGCTGTCCTCCGAATCTTCCATGACTTCCTTCCGCTTTTCAAAGTACCGTCCATTAA 

ACCGGATGCACTTACTCATGAGCTCTTGCCACTTCTCTAATATCGTTTTCCTGAATTCTT 

CCCATGAGATGGAGTTGAAAAAGTTCTGAACTGCCTTCTGGATTTCGGTCCTCTATTCGA 

ATCTTTGTCCGCGAGGCTCCTTAATAGTGGGAAACATCCAAAAATCACAAGGAGCCAAGT 

CAGGGCTCTAAGGAGGATGAAGGATTGTTTTAACCTCATTTTTACTCATAAACTCACCTT 

AGAATTCGAGCTATGAGGCCGCGCGTTGTCTTGATGGAGCATCCACGAAGCTTTCAAG 

 

-- 

>Btmar2.8.107_gi-1092445037-gb-MAMS01004535_1-:177099-178079 

gi-1092445037-gb-MAMS01004535.1-:177099-178079 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2663, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGATTTTTAGGAAAATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAGAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTATTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 



ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCTA 

AGTCAGGGCTATATGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGATTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATATG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAAAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGAACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.108_gi-1092432705-gb-MAMS01012833_1-:65624-66603 

gi-1092432705-gb-MAMS01012833.1-:65624-66603 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold62097, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACTGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACAGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCACGAAGCTCCTTTTTAAGTGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTTGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 



CTTTTGGGACACCTTTTGTA 

-- 

>Btmar2.8.109_gi-1092429975-gb-MAMS01015563_1-:248494-249466 

gi-1092429975-gb-MAMS01015563.1-:248494-249466 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold743, whole 

genome shotgun sequence 973 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTAAGTACCGTCCATCAAACCG 

GATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCCTC 

TGGGGTGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAATCT 

TCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCTAAAAATCACATGGAGCCAAGTC 

AGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGCTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGT 

TAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTC 

CGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAGCGCACTGT 

CAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAAACAC 

AATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTTAAA 

AACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAGCTCGGTCAATTTTTAT 

CCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAAATC 

AAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTTTGG 

GACACCTTTTGTA 

-- 

>Btmar2.8.110_gi-1092454972-gb-MAMS01000167_1-:2642819-2643771 

gi-1092454972-gb-MAMS01000167.1-:2642819-2643771 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold533, 

whole genome shotgun sequence 953 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGACG 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTCATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 



ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGT 

>Btmar2.8.111_gi-1092454972-gb-MAMS01000167_1-:1912741-1913711 

gi-1092454972-gb-MAMS01000167.1-:1912741-1913711 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold533, 

whole genome shotgun sequence 971 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATG 

CAGACATGATTTGTGAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGATCAGCTCAA 

TCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTTACCCCTAC 

GGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGTATCCACTTT 

CCTTCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAACCGGATGC 

ACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCCTCTGGGA 

TGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAATCTTCGTC 

CGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTCAGCGC 

TATTAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGTTAAGC 

TCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTCCGACC 

GTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGCACTGTCAA 

CTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAAAACACAA 

TAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTTAAAAA 

CCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATTTTTATCC 

GATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAAATCAA 



GATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTTTGGGA 

CACCTTACGTA 

>Btmar2.8.112_gi-1092426883-gb-MAMS01018655_1-:143126-144114 

gi-1092426883-gb-MAMS01018655.1-:143126-144114 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold8852, 

whole genome shotgun sequence 989 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAATACCTATTGATTAAAGCCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAGTATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAGGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGTCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATA 

CGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATA 

AAAAAACACATTAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATC 

TTCCTTAAAAATTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAA 

CTCGGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGCATTGAGTTGA 

TCTTTAAAATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAA 

GTCCCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.113_gi-1092445095-gb-MAMS01004506_1-:220033-220983 

gi-1092445095-gb-MAMS01004506.1-:220033-220983 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2651, 

whole genome shotgun sequence 951 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGGAAGATAGATA 

CAGACTCTTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGATC 

AGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTTA 

CCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAAGATTCAAAAAGTTAGTATTCGTAT 



CCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAAC 

CGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTCC 

TCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTTGTCTTCGATACGAAT 

CTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAG 

TCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTAATAAATTCACGT 

GTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAG 

TCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGCA 

CTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAAA 

AACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCC 

TTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATT 

TTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATG 

AGATCAAGATCATGTCTGTACCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGT 

>Btmar2.8.114_gi-1092450898-gb-MAMS01001937_1-:430886-431865 

gi-1092450898-gb-MAMS01001937.1-:430886-431865 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1620, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTGTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTAACCGAGTTATGACAATTTGAAATCAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTGGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATTCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGACTTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCGTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAAAAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAAGGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATGGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCCCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 



TGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.8.115_gi-1092454785-gb-MAMS01000211_1-:1461266-1462252 

gi-1092454785-gb-MAMS01000211.1-:1461266-1462252 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold651, 

whole genome shotgun sequence 987 bp 

TACGTAGAGTGTCCCAAAAGTATACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGA 

TACAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATAGGTACCTATCGATTAAAA 

CCAAGATCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGTAATTAGTGAGG 

AAAGTTTACCCCAACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAAT 

ATTCGTATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTCGCTTTTCAAAGTACCGTC 

CATCAAACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGA 

ATTCTTCCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCG 

ATACGAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGCAGGAAACATCCAAAAATCACATG 

GAGCCAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAA 

ATTCACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTTGATGGAGTATCCACGAA 

ACTTTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTTTTTTAGTACCTTGCAA 

TAATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATTTTGATAAATGATACCTCGA 

AAATAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATGGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAA 

GAATCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACT 

TGGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATC 

TTTAAAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGT 

CCCGGTGCTTCTGGGACACCTTACGTA 

 

 

>Btmar2.8.116_gi-1092437566-gb-MAMS01008150_1-:559531-560510 

gi-1092437566-gb-MAMS01008150.1-:559531-560510 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4159, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 



CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCTCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCACGAAGCTCCTTTTTAAGTGTAGGAAACATCAAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTTGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATGAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTTGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAAGTGCCATAACTTGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGATCAAAATCATGTCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTG 

CTTTTGGGACACCTTTTGTA 

-- 

>Btmar2.8.117_gi-1092438832-gb-MAMS01007481_1-:259512-260492 

gi-1092438832-gb-MAMS01007481.1-:259512-260492 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3891, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAACATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATACAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTAACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCG 

TATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCA 

AACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATACAACATTGTTTTCCTGAATTCT 

ACCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTTGGTCTTCGATTCG 

AATCTTCGTCCACGAAGCTCCTTTTTAAGTGTATGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCC 

AAGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCA 

CGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCTTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 



AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACATCTCGAAAATGAA 

AAAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTAGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTAGTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGT 

GCTTTTGGGACACCTTTTGTA 

>Btmar2.8.118_gi-1092438832-gb-MAMS01007481_1-:179692-180420 

gi-1092438832-gb-MAMS01007481.1-:179692-180420 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3891, 

whole genome shotgun sequence 729 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTTATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGAAGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCTGCGCATTGTTTTGATGGAGTATCCACGGAGCTTTCA 

AGTCCGACGGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTACTACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAA 

-- 

>Btmar2.8.119*_gi-1092454194-gb-MAMS01000453_1-:9062-10051 

gi-1092454194-gb-MAMS01000453.1-:9062-10051 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold10758, whole 

genome shotgun sequence 990 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTCAGATAGATA 

CGGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 



TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ACCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAATTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTATAAGGGGGATTATAGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTTAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCA 

AGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGCACTTTGCAATAATACG 

CACTGTCAACTGTTGTGTTTGGTGGTACAAAATATTGATAAATGACACCTCGAAAATAAA 

AAAACACAATAAGCATCACTTTATAGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTT 

CCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGATAGGTATTGAGTTG 

ATCTTTAAAATGAGATCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACA 

AGTCCCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

-- 

>Btmar2.8.120_gi-1092455242-gb-MAMS01000093_1-:1060689-1061643 

gi-1092455242-gb-MAMS01000093.1-:1060689-1061643 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold317, 

whole genome shotgun sequence 955 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTGAAGATCAACTCAAAACTATCGATTAAAACCAAGAT 

CAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTTT 

ACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCCTA 

TCCACTTTCCTCCGAATCTTCCAAAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAAA 

CCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTTC 

CTCTGGGATGGAGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGAA 

TCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAA 

GTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACG 

TGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAA 

GTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACTTTGCAATAATACGC 

ACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGAAAATAAAA 



AAACACAATAAGCATCACTTTATCGGCCGATTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTC 

TTTAAAAACCGTAGGGGTAATTAACTTTCCTCGCTGACTTCAAATTGCCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGACTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATGGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAAATCAAGAGCATGTCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGT 

>Btmar2.9.1_gi-1092455116-gb-MAMS01000124_1-:518461-519442 

gi-1092455116-gb-MAMS01000124.1-:518461-519442 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold403, whole 

genome shotgun sequence 982 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAACGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTAATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATATGGCAATTTGAAATCAGCAAGGAAAG 

TTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGAT 

AAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCA 

TCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCAC 

ATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGG 

CCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAA 

AAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAAC 

TTCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.2_gi-1092454721-gb-MAMS01000233_1-:433576-434556 

gi-1092454721-gb-MAMS01000233.1-:433576-434556 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold699, whole 

genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACT 

TCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGC 

GCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGG 

AAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATTCTGGTAAGCGAAAAATC 

TTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATTCAATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.3_gi-1092454721-gb-MAMS01000233_1-:448500-449234 

gi-1092454721-gb-MAMS01000233.1-:448500-449234 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold699, whole 

genome shotgun sequence 735 bp 

TGCGTTTTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACA 

CAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTAGTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCC 

GGAAACCGTCGGACTTGAAAGCTCCGTGGATACTCCATCAAAACAATGCGCAGCCTCACA 

CATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCC 

CTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAAGGAGC 

TTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTCTTCA 

ACTCCATCCCAGAGGAATAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGA 

AAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATT 

CGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTAAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTA 

AAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTT 

ATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGA 



CCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTAATTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTT 

GGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.4_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:5165538-5166517 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:5165538-5166517 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTAAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCTCTTATAGTCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAGGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.5_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:5197937-5198916 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:5197937-5198916 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTTAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTCAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCGAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATAGGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.6_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:4679684-4680663 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:4679684-4680663 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTTAATACCTATCGATTAAAACCAAGT 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTCAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTAGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATTTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCGAAAGGAAGTTATGGA 



AGATTCGCAGGAAAGTGGATAGGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.7_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:5426487-5427466 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:5426487-5427466 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATACTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCGTC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGTAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTAATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTGGGATGTTTCTCACGCTTAAAAA 

GGAGTTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAG 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAGA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.8*_gi-1092455288-gb-MAMS01000087_1-:4752060-4753042 

gi-1092455288-gb-MAMS01000087.1-:4752060-4753042 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold297, 

whole genome shotgun sequence 983 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTATTTTATTTTCGAGGTGTCATTTAAGTATCAACATTTTGTAC 

CACCAAACACAACAGTTGAGAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGC 

ACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCG 

GCCTCACATATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCC 

TCATCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAA 

AAAGAAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAA 

CTTTTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGA 

GCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTAT 

GGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAA 

TCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAAATTCAAATTGTCATAACTCGGT 

CAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTA 

AAATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCG 

GTACTTTTGGGACACCCGACGTA 

-- 

>Btmar2.9.9_gi-1092454650-gb-MAMS01000255_1-:1168428-1169408 

gi-1092454650-gb-MAMS01000255.1-:1168428-1169408 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold98, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 



CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATTCTGGTAAGGGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTGATTTCAAATTGTCATTTACTCGGTCA 

ATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTCAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCATACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.10_gi-1092455591-gb-MAMS01000016_1-:2433534-2434486 

gi-1092455591-gb-MAMS01000016.1-:2433534-2434486 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold132, 

whole genome shotgun sequence 953 bp 

ACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATACAGACATGATCTTGATTTTATTTTAAA 

GATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGATCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCG 

AGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTC 

TTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAGTGATGCTTGTTGTGTTTTTTTATTT 

TCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTA 

TTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGC 

TTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATT 

TATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCC 

ATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATC 

GAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTTTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATT 

CAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGG 

ACGGTACTTTGAAAAGCAAAATGAAGATATGGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATAGGAATA 

TTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTC 

CTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGT 

TTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAAACCAAAATCATGTCTGTATCTAT 

CTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

 

-- 



>Btmar2.9.11_gi-1092449997-gb-MAMS01002403_1-:5649-6628 

gi-1092449997-gb-MAMS01002403.1-:5649-6628 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1805, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACAAAAGGTGTCTCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCAAGTTATGGCACTTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAC 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAATAATCCCTCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAAAA 

GGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGAAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATTTTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.12_gi-1092450877-gb-MAMS01001951_1-:6087343-6088322 

gi-1092450877-gb-MAMS01001951.1-:6087343-6088322 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16276, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 



TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.13_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:5031260-5032239 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:5031260-5032239 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 



TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.14_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:1038376-1039356 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:1038376-1039356 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAGGTATCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAT 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGC 

CTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTC 

ATCCCTCTTATAGTCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAA 

AGGAGCTTCGCGGACAAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACT 

TCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGC 

GCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGG 

AAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATC 

TTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.15_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:64277-65257 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:64277-65257 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, whole 

genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAAGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAAA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGT 

TTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATA 



AAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAT 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAACCTTCGTGGATATTCCATCAAGACAATGCGCGGC 

CTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTC 

ATCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAA 

AGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACT 

TCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGC 

GCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCGAAAGGAAGTTATGG 

AAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATC 

TTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATGACTCGGTCA 

ATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGGTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.16_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:4597490-4598469 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:4597490-4598469 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCAAATAAAAATTGACCAAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAC 

CAAACATAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTCGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAAAACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGGGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTTATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGAAGGAAAGTGGATACGAATGTTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAACAATCA 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 



TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.17_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:2353825-2354625 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:2353825-2354625 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 801 bp 

TTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGAT 

AAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCA 

TCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTGGAGAATGCAC 

ATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGAATACTCCATCAAGACAATGCGCGG 

CCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTACAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCGTAAA 

AAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAAC 

TTCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGTAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATAGGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCTTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTTTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAAGCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.18_gi-1092453380-gb-MAMS01000828_1-:1700553-1701532 

gi-1092453380-gb-MAMS01000828.1-:1700553-1701532 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1195, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 



AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTAAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATGCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAGCTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGTTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.19_gi-1092454318-gb-MAMS01000400_1-:875286-876263 

gi-1092454318-gb-MAMS01000400.1-:875286-876263 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1056, 

whole genome shotgun sequence 978 bp 

TACAAAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCAAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAC 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAAAA 

GGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCGGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCAGTCAA 



TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTCAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACG 

 

-- 

>Btmar2.9.20_gi-1092454872-gb-MAMS01000195_1-:355950-356929 

gi-1092454872-gb-MAMS01000195.1-:355950-356929 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold613, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTTATTTTAAAGATCAACTCAATACTCATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAA 

GTGATGCTTATTAGAGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTCATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGAAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGCATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCGGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCGACGTA 

>Btmar2.9.21_gi-1092454872-gb-MAMS01000195_1-:718785-719764 

gi-1092454872-gb-MAMS01000195.1-:718785-719764 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold613, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAAGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACAGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCCATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGTAAACGGTCAGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAAAACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTAGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATACAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCAAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAACG 

CATGGAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATGACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.22_gi-1092427970-gb-MAMS01017568_1-:2385592-2386573 

gi-1092427970-gb-MAMS01017568.1-:2385592-2386573 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold835, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCATAATACCTATCGATTAAAACCAA 

GATCAGCTCAATCAGATAAAAATTGACAGAGTTATGACAATTTGAAATCAGCGAGGAAAG 

TTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGAT 

AAAGTGATACTTATCGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCA 

TCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGAAGTTGAGAATGCAC 

ATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGG 

CCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTGTAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAA 

AAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAAC 

TTCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAG 



CGTATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATA 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGCAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGCGTTGATCTTTAA 

AATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.23_gi-1092455272-gb-MAMS01000090_1-:2198646-2199541 

gi-1092455272-gb-MAMS01000090.1-:2198646-2199541 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold300, 

whole genome shotgun sequence 896 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAGAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAATCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTTGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCTCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATGCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGAGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTT 

 

-- 

>Btmar2.9.24_gi-1092455411-gb-MAMS01000045_1-:489310-490287 

gi-1092455411-gb-MAMS01000045.1-:489310-490287 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold199, whole 

genome shotgun sequence 978 bp 

TACATAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCGAAATTAAGATAGATA 



CAGACATGATCTTGGTTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATCAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAATCGGCCTGTAAA 

GTGATGCTTATTGTGTTTTTTGATTTTCGAGGTGTCAATTATCAACATTTTGTACCACCA 

AACACAACAGTTGACAGTGCGTCTTATTTCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACATC 

TCCCGGAAACGGCCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATAAAGACAATGCGCGGCCT 

CACACATCGAACTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATTCCTCAT 

CCCTCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCCTAAAAAG 

AAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAGTTCAGAACTTT 

TTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCATGAGCGC 

ATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAA 

GATTTGGAGGAAAGCGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTT 

CCTAAAAGACCGTAGGGGTAACCTTTCCTCACCGATTTAAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTATTATCTGATTGAGCTTCTTGGTCTTAATCAATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATG 

AAACCAAGATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACT 

TTTGGGACACCCTATGTA 

-- 

>Btmar2.9.25_gi-1092455507-gb-MAMS01000028_1-:1656546-1657527 

gi-1092455507-gb-MAMS01000028.1-:1656546-1657527 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold161, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGATTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTAAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TATACGCCTACGGTTTTTAAAGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGAT 

AAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCA 

TCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCAC 

ATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGG 

CCTCAAACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAA 

AAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAAC 



TTCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATCCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAAATCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.26_gi-1092429439-gb-MAMS01016099_1-:2804413-2805392 

gi-1092429439-gb-MAMS01016099.1-:2804413-2805392 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold767, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTACGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCATAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGCACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAGGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGCCAAAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAGA 

TGAAACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 



>Btmar2.9.27_gi-1092435969-gb-MAMS01009569_1-:379428-380409 

gi-1092435969-gb-MAMS01009569.1-:379428-380409 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold479, whole 

genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGATTCATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGAAGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCTTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATATTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATTCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGATTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGATCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAATAC 

TTCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAACGTTGGATAAGTGGCAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATGCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGAGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.28_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:190458-191437 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:190458-191437 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATCGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAAATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGTCCGATAA 

AGTGATGCAAATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATCTTGTACCATC 



AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTCGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGAAAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAATTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAATAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATGACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGGGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAACCATGTCCGTATCTATCTTACTTTTGATGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.29_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:135854-136716 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:135854-136716 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, 

whole genome shotgun sequence 863 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGAACCGGGACTTGTTCTGTGACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAAATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCCAAATCGGAAAAAAATTGACCGAGGTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTTATCGCCGTAAATCGAAAAGTTGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTCTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTTCCGGAGACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACGCGTGAATTTATGATTACAAAGGAGTTGAAACAATCCCTCAT 

CCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCACGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAAG 

GAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTC 

TTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGGAAACAATGTTGGAAAAGTGGCAAGAGCGC 

ATGAAAAATTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAA 

GATTCGGAGGAAAGTCGATACGAATATTAACTTTTTGAGTCCTGGTAAGCGAAAAATCTT 

CCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATGACTCGGTCAAT 

TTTTATTCGATTGAGTTGATCTT 



-- 

>Btmar2.9.30_gi-1092447501-gb-MAMS01003488_1-:1198611-1199587 

gi-1092447501-gb-MAMS01003488.1-:1198611-1199587 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2229, 

whole genome shotgun sequence 977 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATAATCTTGATCTCATTTTATAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGTAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCAGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTAATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCTCACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAGAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTGTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCTCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTAC 

 

-- 

>Btmar2.9.31_gi-1092452270-gb-MAMS01001295_1-:535929-536907 

gi-1092452270-gb-MAMS01001295.1-:535929-536907 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1374, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGACCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATACAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 



AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACT 

TCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGC 

GCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGG 

AAGATTTGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATTCTGGTAAGCGAAAAATC 

TTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTAC 

TTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.32_gi-1092452270-gb-MAMS01001295_1-:1440942-1441917 

gi-1092452270-gb-MAMS01001295.1-:1440942-1441917 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1374, 

whole genome shotgun sequence 976 bp 

TACATAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGGTCTCATTTTTAGGATCAACTCAATACCTATCGATTAAGACCAAGA 

TCAGCTTAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCCATTTGAAATCAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAATCGGCCTGTAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTGATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCACC 

AAACAAAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAAGAGTTGAGAACGCACAT 

CTCCCGGAAACGGCCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

GCACACATCGAACTTAACACGTGACTTTATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCGCA 

CCCCCCTAATAGCCCCGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGATTGCAGTTCAGAACTT 

TTTCAACGCCATTCCAGAGGAAAAATGCAGGAAAACAATGTTGAATAGGTGGCAAGAGCG 

CATAAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGCGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAAACCGTGGGGGTAAACTTTCCTCACTGATTTCAAATTGCCATAATTCGGTTA 



ATTTTAATTCGATTGAGCTGACCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTCAA 

ATGAAACCAAGATCATGCCTGTATCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGATACCCT 

-- 

>Btmar2.9.33_gi-1092454460-gb-MAMS01000340_1-:2114912-2115891 

gi-1092454460-gb-MAMS01000340.1-:2114912-2115891 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1034, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTTAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTCAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTCCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCGAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATAGGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.34_gi-1092454901-gb-MAMS01000188_1-:535505-536485 

gi-1092454901-gb-MAMS01000188.1-:535505-536485 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold596, whole 

genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTCGAGGGGTCATTTATCAACATTTTGTACCAC 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGATTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGAGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTTGATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAAAA 

GGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTAAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCTTTAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACACCGGTCA 

ATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.35_gi-1092454901-gb-MAMS01000188_1-:673732-674712 

gi-1092454901-gb-MAMS01000188.1-:673732-674712 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold596, whole 

genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAGGGTGTCCCAAAAGTACTGGGACTGGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGACCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATTCATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAATCGGCCTGTAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTTTCATTTTTCAACATTTTGTACCACC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGCATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

CTCCCGGAAACGGCCGGACTTGAAACCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAACTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTTGAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGATGAAGATTCCAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAGTTCAGAACTT 

TTTCAACGTCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 



AGAGTCGGAGGAAAGCGGATACGAATATTGACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAAACCATAGGGGTAAACTTTCCTCACTGATTTCAAATTGCCATAACTTGGTCA 

ATTTTTATCCGATTAAGCTGATCTTGGTCTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTCAAA 

ATGAAACCAAGATCATGTCTGCATCTATCTAACTTTCGAAGTTACAGAACCAGTCTCGGT 

ACTTTTGGGACACCATATGTA 

-- 

>Btmar2.9.36_gi-1092454946-gb-MAMS01000174_1-:612776-613753 

gi-1092454946-gb-MAMS01000174.1-:612776-613753 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold562, whole 

genome shotgun sequence 978 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCATACCTATTGATTAAAACCAACAT 

CAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTT 

ACGCCTACGGTTTTTAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAG 

TGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAAGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAA 

ACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTT 

CCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTC 

ACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTGAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATC 

CCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGACGTTTCCTACGCTTAAAAAGG 

AGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCAAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTCT 

TCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCA 

TGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGTTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAG 

ATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCAAAAAATCTTC 

CTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATT 

TTTATTCAATTAAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATG 

AGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACT 

TTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 



>Btmar2.9.37_gi-1092455625-gb-MAMS01000011_1-:2442087-2443066 

gi-1092455625-gb-MAMS01000011.1-:2442087-2443066 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold123, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTTGAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCTATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTCTTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACCAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTAATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAATTATGGA 

AGATTCGAAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTTAAAACCGTAAGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.38_gi-1092455625-gb-MAMS01000011_1-:269038-269990 

gi-1092455625-gb-MAMS01000011.1-:269038-269990 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold123, whole 

genome shotgun sequence 953 bp 

ACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATACAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAA 

GATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGATCAGCTCAATCGAATAAATATTGACCG 

AGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTC 

TTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTT 

TCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTA 

TTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGGGAATGCACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGC 

TTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACACATCCAGCTTAACACGTGAATT 



TATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCC 

ATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATC 

GAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTTTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATT 

CAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGG 

ACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATA 

TTTACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGTGTAAACTTTC 

CTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGT 

TTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAAACCAAAATCATGTCTGTATCTAT 

CTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.39_gi-1092455666-gb-MAMS01000003_1-:1609163-1610142 

gi-1092455666-gb-MAMS01000003.1-:1609163-1610142 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold109, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAACACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTACGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCGGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGGTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATGCGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTAGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 



CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.40_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:1436030-1437009 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:1436030-1437009 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGTCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAATTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTTGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.41_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:997601-998552 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:997601-998552 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, whole 

genome shotgun sequence 952 bp 

ACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATACAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAA 

GATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGATAAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCG 

AGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTC 

TTCATCGTCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTT 

TCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTA 



TTGTAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGC 

TTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATT 

TATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCC 

ATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATC 

GAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTTTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATT 

CAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGG 

ACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATAGGAATA 

TTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCAAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTC 

CTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGT 

TTTAATCGATAGGTTTGAGTTGATCTTTAAAATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATC 

TTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.42_gi-1092455481-gb-MAMS01000031_1-:1172648-1173308 

gi-1092455481-gb-MAMS01000031.1-:1172648-1173308 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold17, 

whole genome shotgun sequence 661 bp 

ACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATACAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAA 

AATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGATCGATTAAAACCAAGATCAGCTCAATC 

GGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTTACGCCTACGG 

TTTTTAAGGAAGATATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAGTGATGCT 

TATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACACAAC 

AGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCCGGAA 

ACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACACATC 

GAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTTATCCCCTTTA 

TAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAAGGAGCTTCG 

CGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTTTTCAACTC 

CATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAA 

G 

 

-- 



>Btmar2.9.43_gi-1092436163-gb-MAMS01009375_1-:1502925-1503905 

gi-1092436163-gb-MAMS01009375.1-:1502925-1503905 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4704, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTTATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAATGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGTCAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTAGATACGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATTCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATTCGATTGAGCTGATCATGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAAACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.44_gi-1092436163-gb-MAMS01009375_1-:152222-153201 

gi-1092436163-gb-MAMS01009375.1-:152222-153201 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4704, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAGGGTGTCCCAAAAGTATCGGGACTGGTTCTGTAACTTTGAAAGTACGATAGATA 

CAGACATGATCTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATAAGACCAAGAT 

CAGCTCAATCGGATAAAAATTGACTGAGTTATGGCAATTTAAAATCAGTGAGGAAAGTTT 

ACCCCTACAGTTTATAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAATCGGCCTGTAAA 

GTGAAGCTTATTGTGTTTTTTGATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCA 

AACACAACAGTTGACAGTGCGTATTGTTGCAAAGTTCTAAAGGAGTTAAGAATGCACATC 

TCCCGGAAACGGCCAGACTTGAAAGCTTCATGGATACTTCATCAAGACAATACGCGGCCT 



CACACATCCAGCTTAACACGTAAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACCATCCCTCAT 

CCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTAAAAAAG 

GAGCTTCGCGGACAAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAGTTCAGAACTTT 

TTCAACGCCATCCCAGAGGAAAAATGCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGC 

ATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACAGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAA 

GATTCAGAGGAAAGCGGATACGAATATTAATTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTT 

CCTAAAAAACCGTGGGGGTAAACTTTCCTCACTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCTGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAACCAAGATTATGTCTGTACCTATCTTACTTTCGAAGTTACAGAAGCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTATGTA 

-- 

>Btmar2.9.45_gi-1092447432-gb-MAMS01003516_1-:292909-293888 

gi-1092447432-gb-MAMS01003516.1-:292909-293888 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2242, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGTTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGAAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATTCTGGTAAGGGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTGTCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 



CTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.46_gi-1092455544-gb-MAMS01000025_1-:4195632-4196613 

gi-1092455544-gb-MAMS01000025.1-:4195632-4196613 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold147, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACAAAAGGTGTCACAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGGAAAAAGTTATGGCCCATTTGAAATCAGCGAGGAAAG 

TTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAATTCGGCCTAT 

AAAGTGATGCTTATTGTTTTTTTTTCATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACC 

ACCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCA 

CATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGG 

CCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAA 

AGGGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAAC 

TTTTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTAATCTTTAA 

AATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.47_gi-1092444267-gb-MAMS01004927_1-:1612240-1613219 

gi-1092444267-gb-MAMS01004927.1-:1612240-1613219 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2816, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 



TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCACTTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTCCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTAGTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACCGTCGGACTTGAAAGCTCCGTGGATACTCCATCAAAACAATGCGCAGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAATAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTAAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTAATTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.48_gi-1092454879-gb-MAMS01000194_1-:363388-364122 

gi-1092454879-gb-MAMS01000194.1-:363388-364122 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold610, whole 

genome shotgun sequence 735 bp 

TGCGTTTTGTGTTTTTTTATTTTAGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACA 

CAACAGTTGACAGTGCGTAATATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCT 

GGAACCGGTCGGACTTGAAAGCTCCGTGGATACTCCATCAAAACAATGCGCGGCCTCACA 

CATCGAGCTTAACACGTGAATTCATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCC 

CTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAAGGAGC 

TTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTCTTCA 

ACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGA 

AAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATT 

CGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTAAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTA 

AAAACCATAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTT 



ACTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGA 

CCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCGGTCCCGGTACTTTT 

GGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.49_gi-1092453820-gb-MAMS01000625_1-:172989-173968 

gi-1092453820-gb-MAMS01000625.1-:172989-173968 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1131, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACAGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.50_gi-1092455247-gb-MAMS01000092_1-:1445738-1446717 

gi-1092455247-gb-MAMS01000092.1-:1445738-1446717 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold310, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 



CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTGTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.51_gi-1092455247-gb-MAMS01000092_1-:1958609-1959587 

gi-1092455247-gb-MAMS01000092.1-:1958609-1959587 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold310, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTTAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTCAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTGTACCATCA 

AACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGCAGTTGAGAATGCACATT 

TCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCT 

CACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCAT 

CCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAAG 

GAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTT 

TTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGC 



ATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAA 

GATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATGCTGGTAAGCGAAAAATCTT 

CCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAAT 

TTCTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAAT 

GAAAGCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTAC 

TTTTGAGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.52_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:1613-2592 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:1613-2592 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACGTGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATTAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTACTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACGGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGAAGTTGAAACAATCCCTCG 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAACGGATACGAATATTAACTTTTTAAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGGGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 



>Btmar2.9.53_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:1634284-1635265 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:1634284-1635265 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAGTAAGATAGATAC 

AGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGAT 

CAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTTAAATCAGCGAGGAAAGTTT 

ACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAAA 

GTGATGCTTATTGTGTTATTTTATTTTCGAGGTGTCATTTAAGTATCAACATTTTGTACC 

ACCAAACACAACAGTTGAGAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCA 

CATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGG 

CCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTGAAAATGGAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAA 

AAGAAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAAC 

TTTTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGAAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCGACGTA 

>Btmar2.9.54_gi-1092453460-gb-MAMS01000794_1-:2500974-2501738 

gi-1092453460-gb-MAMS01000794.1-:2500974-2501738 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1185, 

whole genome shotgun sequence 765 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTTAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTATTTTATTTTCGAGGTGTCATTTAAGTATCAACATTTTGTAC 

CACCAAATACAACAGTTGAGAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGC 

ACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGGTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCG 



GCCTCACACATCGAGCTTAACACATGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCC 

TCATCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAA 

AAAGAAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAA 

CTTTTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGAAAGA 

GCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTAT 

GGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATC 

 

 

 

-- 

>Btmar2.9.55_gi-1092454689-gb-MAMS01000243_1-:2400326-2401063 

gi-1092454689-gb-MAMS01000243.1-:2400326-2401063 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold73, 

whole genome shotgun sequence 738 bp 

TGCGTTTTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACA 

CAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCC 

GGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTCCGTGGATACTCCATCAAAACAGTGCGCAGCCTCACA 

CATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCAACCCC 

CTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAATAAAAAGG 

AGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTCT 

TCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCA 

TGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGAAAG 

ATTCGGAGGAAAACGGATACGAATATTAACTTTTTAAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTC 

CTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATT 

TTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATG 

AGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACT 

TTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 



>Btmar2.9.56_gi-1092455188-gb-MAMS01000105_1-:2966066-2967044 

gi-1092455188-gb-MAMS01000105.1-:2966066-2967044 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold343, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTCTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAACCCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGTTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACATGAATTTATGAGTAAAAATGGAATTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTTTAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGC 

ATGAAAAAGTGCAATCGGTTTGATAGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAA 

GATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTT 

CCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAAT 

TTTTATTTGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAAT 

GAGACCAAAATCATGCCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTAT 

TTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.57_gi-1092455225-gb-MAMS01000096_1-:296676-297655 

gi-1092455225-gb-MAMS01000096.1-:296676-297655 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold322, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 



TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTAAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATTCTGGTAAGGGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.58_gi-1092455237-gb-MAMS01000094_1-:3594729-3595710 

gi-1092455237-gb-MAMS01000094.1-:3594729-3595710 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold320, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAATAGGGGCAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 



AATGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.59_gi-1092455237-gb-MAMS01000094_1-:3753808-3754542 

gi-1092455237-gb-MAMS01000094.1-:3753808-3754542 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold320, 

whole genome shotgun sequence 735 bp 

TGCGTTTTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACA 

CAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCC 

GGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACA 

CATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAATAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCC 

CTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAAGGAGC 

TTCGCGGACGAATATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTCTTCA 

ACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGA 

AAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATT 

CGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATGCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTA 

AAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTT 

ATTCCATTGAGCTGATCTTGGTTTCAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGA 

CCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCTCGGTACTTTT 

GGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.60_gi-1092425788-gb-MAMS01019750_1-:2678838-2679817 

gi-1092425788-gb-MAMS01019750.1-:2678838-2679817 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold231, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 



TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.61_gi-1092428471-gb-MAMS01017067_1-:1922201-1923180 

gi-1092428471-gb-MAMS01017067.1-:1922201-1923180 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold811, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 



>Btmar2.9.62_gi-1092428471-gb-MAMS01017067_1-:2080494-2081476 

gi-1092428471-gb-MAMS01017067.1-:2080494-2081476 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold811, 

whole genome shotgun sequence 983 bp 

TACGTAAGGTGCCCCAAAAGTACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAATTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTTA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCA 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTTCTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACAAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCGCGAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTACCTATTGAGTTGATCTTT 

AAAATGAGACCAAAATCATGCCTGTATCTGTGCTTTTGAAGTCACAGAACCAGTCCCGGT 

ATACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.63_gi-1092428471-gb-MAMS01017067_1-:1895437-1896175 

gi-1092428471-gb-MAMS01017067.1-:1895437-1896175 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold811, 

whole genome shotgun sequence 739 bp 

TGCGTTTTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACA 

CAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCC 

GGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTCCGTGGATACTCCATCAAAACAATGCGCAGCCTCACA 

CATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCC 

CTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAAGGAGC 

TTCGCGGACGAAGATTCGTAAGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTC 



TTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGC 

ATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAA 

GATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATGCTGGTAAGCGAAAAATCTT 

CCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAAT 

TTTAATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAAT 

GAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTAC 

TTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.64_gi-1092446717-gb-MAMS01003828_1-:962043-963022 

gi-1092446717-gb-MAMS01003828.1-:962043-963022 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2363, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTCAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATAAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCGAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATAGGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTTTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

 



 

-- 

>Btmar2.9.65_gi-1092455056-gb-MAMS01000145_1-:86036-87015 

gi-1092455056-gb-MAMS01000145.1-:86036-87015 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold471, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGTCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCTCTTATAGTCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTTGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TAAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.66_gi-1092455056-gb-MAMS01000145_1-:1128996-1129975 

gi-1092455056-gb-MAMS01000145.1-:1128996-1129975 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold471, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACAAAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 



AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAC 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAAAA 

GGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGAAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGAACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCAGTCAA 

TTTTTATTTGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTCAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.67_gi-1092455056-gb-MAMS01000145_1-:723030-723764 

gi-1092455056-gb-MAMS01000145.1-:723030-723764 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold471, whole 

genome shotgun sequence 735 bp 

TGCGTTTTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCCAACA 

CAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCC 

GGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTCCGTGGATACTCCATCAAAACAATGCGCAGCCTCACA 

CATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATTCCTCATCCCC 

CTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAAGGAGC 

TTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTCTTCA 

ACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGA 

AAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATT 

CGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATGCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTA 

AAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCAATTTTA 

ATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGA 

CCAAAATGATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTT 

GGGACACCCTACGTA 

-- 



>Btmar2.9.68_gi-1092453068-gb-MAMS01000954_1-:28201-29180 

gi-1092453068-gb-MAMS01000954.1-:28201-29180 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1240, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACATTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACCCATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCAAGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACGGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.69_gi-1092449565-gb-MAMS01002590_1-:204698-205677 

gi-1092449565-gb-MAMS01002590.1-:204698-205677 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1870, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAACATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAAA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGGTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 



TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAATTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTTCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATCGGTATTGAGTTGATCTTCAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.70_gi-1092446696-gb-MAMS01003835_1-:1269198-1270176 

gi-1092446696-gb-MAMS01003835.1-:1269198-1270176 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2366, 

whole genome shotgun sequence 979 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAATAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAAG 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAGGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTCAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGAGAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTCAAAA 



TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGT 

-- 

>Btmar2.9.71_gi-1092449032-gb-MAMS01002826_1-:965196-966175 

gi-1092449032-gb-MAMS01002826.1-:965196-966175 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1971, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTAATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAATTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGACAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

>Btmar2.9.72_gi-1092455142-gb-MAMS01000117_1-:3218591-3219570 

gi-1092455142-gb-MAMS01000117.1-:3218591-3219570 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold382, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAAGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATAATCTTGATCTCATTTTATAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTAAAATCAGCGAGTAAAGTT 



TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACCCGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

-- 

>Btmar2.9.73_gi-1092448125-gb-MAMS01003211_1-:565120-566099 

gi-1092448125-gb-MAMS01003211.1-:565120-566099 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2124, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAATCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATAGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTAAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCGTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACGGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 



CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGTAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGGTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAAACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.74_gi-1092448125-gb-MAMS01003211_1-:594766-595747 

gi-1092448125-gb-MAMS01003211.1-:594766-595747 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2124, 

whole genome shotgun sequence 982 bp 

TACATAAAGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATTAACTCAATACCTATATCGATTAAAACCAA 

GATCGGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAGAG 

TTTACCCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGAT 

AAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCA 

CCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTAAGAATGCAC 

ATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTTCATCAAGACAATGCGCGG 

CCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCTATATGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAA 

AAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAAC 

TTTTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTAAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAG 

CGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATG 

GAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAAT 

CTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTC 

AATTTTTATCCGATTGGGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAA 

AATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGG 

TACTTTTGGGACACCCTATGTA 

-- 

>Btmar2.9.75_gi-1092455177-gb-MAMS01000108_1-:1359362-1360342 

gi-1092455177-gb-MAMS01000108.1-:1359362-1360342 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold355, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 



TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAAATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATCAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGTCAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTAGATACGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATTCGGTTTGATGGACGATACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.76_gi-1092455215-gb-MAMS01000097_1-:2613551-2614531 

gi-1092455215-gb-MAMS01000097.1-:2613551-2614531 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold325, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCATGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATGTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGTCAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTGCGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACAAAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 



CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTAGATACGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATTCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCA 

ATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGATTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.77_gi-1092455215-gb-MAMS01000097_1-:4844758-4845737 

gi-1092455215-gb-MAMS01000097.1-:4844758-4845737 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold325, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACGTAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACCGAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTCGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTAATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAATTATGGA 

AGATTCGAAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAAGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGATTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 



>Btmar2.9.78_gi-1092445037-gb-MAMS01004535_1-:246867-247494 

gi-1092445037-gb-MAMS01004535.1-:246867-247494 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2663, 

whole genome shotgun sequence 628 bp 

TACATAGGGTGTCCCAAAAATACCGAGACTGGTTCTGTAACTTCGAAACTAAGATAGATA 

CAGGCATGATCTTGGTTTCATTTTATAAAGATCAACTTAATACCTATCGATTAAGACCAA 

GATCAGCTCAATCGAATGAAAATTGACCGAGTCTTGGCAATTTGAAATCAGTGAGGAAAG 

TTTACCCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGCAAATCGAAAAATCGGCCTGT 

AATGTGATGCTTATGGTGTTTTTTTTATTTTCAAGGTGTCATTTATCAACATTTGTACCA 

CCAAACACAACAGTTGACAGTGTGTAATTTTGCAAAGTGCTACAGGAGTTGAGAATGCAC 

ATCTTCCGGAAACGGCTGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCTTAAAGACAATGCGCAG 

CCTCACACATCGAACTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGCAGTTGAAACAATCCCT 

CATCCCCCTTGTAGCCCTGACTTGGCTCCATGTCATGTGATTTTTGGATGTTTGCAGCCC 

TTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAGTTT 

AAAAATTTTTCAACGCCATCCCAGAGGA 

-- 

>Btmar2.9.79_gi-1092432837-gb-MAMS01012701_1-:395607-396587 

gi-1092432837-gb-MAMS01012701.1-:395607-396587 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold6154, 

whole genome shotgun sequence 981 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTTGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCACTTATTAACATTTTGTACCATC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCTCTTATAGCGCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTAGATGTTTCCCACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

CTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 



AGATTCGGAGGAAAGTGGATACAAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATACTGTATTGAGTTGATCTTTAAA 

ATGAGATCAAAATCATGTCTGCATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGT 

ACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.80_gi-1092431468-gb-MAMS01014070_1-:84502-85454 

gi-1092431468-gb-MAMS01014070.1-:84502-85454 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold6761, whole 

genome shotgun sequence 953 bp 

ACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATCCAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAA 

GATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGATCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCG 

AGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTC 

TTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTT 

TCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTA 

TTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGC 

TTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATT 

TATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCC 

ATGTGATTTTTGGACGTTTCCTACGCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATC 

GAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTTTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATT 

CAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGG 

ACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATA 

TTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTC 

CTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGT 

TTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTAT 

CTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAATCCCGGTACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.81_gi-1092445095-gb-MAMS01004506_1-:36987-37939 

gi-1092445095-gb-MAMS01004506.1-:36987-37939 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2651, whole 

genome shotgun sequence 953 bp 

ACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATACAAACATGATCTTGATCTCATTTTAAA 



GATCAACTCAATACCCATCGATTAAAACCAAGATCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCG 

AGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTC 

TTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTT 

TCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTA 

TTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGC 

TTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATT 

TATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCC 

ATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATC 

GAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTTTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATT 

CAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGG 

ACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATA 

TTTACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTC 

CTCACTAATTTTAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGT 

TTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGACCAAAATGATGTCTGTATCTAT 

CTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTTGGGACACCCTACGTA 

-- 

>Btmar2.9.82_gi-1092454059-gb-MAMS01000515_1-:114338-115317 

gi-1092454059-gb-MAMS01000515.1-:114338-115317 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1098, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACAAAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATTTAATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAATA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCAAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAC 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAAAA 

GGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 



CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGGTCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAACATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

 

>Btmar2.9.83_gi-1092454801-gb-MAMS01000208_1-:717122-718101 

gi-1092454801-gb-MAMS01000208.1-:717122-718101 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold649, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACAAAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCAAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTTGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCAC 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCTATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAAAA 

GGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTTACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCGACGTA 

-- 



>Btmar2.9.84_gi-1092433774-gb-MAMS01011764_1-:22903-23882 

gi-1092433774-gb-MAMS01011764.1-:22903-23882 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5743, whole 

genome shotgun sequence 980 bp 

TACATATGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATCTTGATTTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCAAGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATACTTATTGTGTTTTTTTATTTTCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCACC 

AAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACAT 

TTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAATAATCCCTCA 

TCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTTTATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAAAAA 

GGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAATAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTATTAACCGTAGGGGTAAACTTACCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 

>Btmar2.9.85_gi-1092436496-gb-MAMS01009042_1-:10-960 

gi-1092436496-gb-MAMS01009042.1-:10-960 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold45618, whole 

genome shotgun sequence 951 bp 

ACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATAGATACAGACATGATCTTGATTACATTTTAAA 

GATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGATCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCG 

AGTTATGGCAATTTGAAATCAGCGAGGAAAGTTTACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGACTC 

TTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCGATAAAGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTATTT 

TCGAGGTGTCATTTATCAACATTTTGTACCATCAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTA 

TTGCAAAGTACTAAAGGAGTTGAGAATGCACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGC 

TTCGTGGATACTCCATCAAGACAATGCGCGGCCTCACACATCGAGCTTAACACGTAAATT 



TATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCC 

AAGTGATTTTTGGATGTTTCCTACCCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATC 

GAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTTTTCAACTCCATCCAAGAGGAAGAATT 

CAGGAAAATAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGG 

ACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATA 

TTTACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTC 

CTCACTAATTTCAAATTGTCATAAGTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGT 

TTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTAT 

CTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTTGGGACACCCTACG 

-- 

>Btmar2.9.86_gi-1092437566-gb-MAMS01008150_1-:566212-567191 

gi-1092437566-gb-MAMS01008150.1-:566212-567191 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold4159, 

whole genome shotgun sequence 980 bp 

TACAAAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAGATGGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCAAGTTATGGCACTTTGAAATCCGCGAGGAAAGTT 

TACACCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCAAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTTTTTTCATTTTCGAGGTGTCATATATCAACATTTTGTACAAC 

CAAACACAACAGTTGACAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGCACA 

TTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAGCTTCGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCGGCC 

TCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCGCA 

TCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACACTTAAAAA 

GGAGCTTCGTGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTT 

TTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCG 

CATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGA 

AGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCT 

TCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAA 

TTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAA 

TGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTA 

CTTTTGGGACACCCTACGTA 



-- 

>Btmar2.9.87_gi-1092438924-gb-MAMS01007430_1-:410965-411947 

gi-1092438924-gb-MAMS01007430.1-:410965-411947 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3872, 

whole genome shotgun sequence 983 bp 

TACATAAGGTGTCCCAAAAGCACCGGGACTTGTTCTGTAACTTCGAAAGTAAAATAGATA 

CAGACATGATCTTGATCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGGATAAAAATTGACCGAGTTATGGCAATTTTAAATCAGCGAGGAAATTT 

TACGCCTACGGTTTTTAAGGAAGATTCTTCATCGCCGTAAATCGAAAAGTCGGCCTATAA 

AGTGATGCTTATTGTGTTATTTTATTTTCGAGGTGTCATTTAAGTATCAACATTTTGTAC 

CACCAAACACAACAGTTGAGAGTGCGTATTATTGCAAAGTGCTAAAGGAGTTGAGAATGC 

ACATTTCCCGGAAACGGTCGGACTTGAAAACTTTGTGGATACTCCATCAAGACAAGCGCG 

GCCTCACACATCGAGCTTAACACGTGAATTTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCC 

TCATCCCCCTTACAGCCCTGACTTGGCTCCATGTGATTTTTGGATGTTTCCTACGCTTAA 

AAAGAAGCTTCGCGGACGAAGATTCGAATCGAAGACCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAA 

CTTTTTCAACGCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGAAAGA 

GCGCATGAAAAAGTGCATCCGCTTTGATGGACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTAT 

GGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAATATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAA 

TCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGT 

CAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTA 

AAATGAAACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCG 

GTACTTTTGGGACACCCGACGTA 

>Btmar2.10.1_gi-1092455019-gb-MAMS01000152_1-:2528305-2529319 

gi-1092455019-gb-MAMS01000152.1-:2528305-2529319 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold499, 

whole genome shotgun sequence 1015 bp 

TACGAGGCGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGATTAATGAAGATAA 

ATTAAAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGTT 

TTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGTC 

ACCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTGGCT 

CCGGGATTTTCGGTCGCTCAAGGAATATTGCTGATCGATTACTTAGGAAGAGGAAAAACA 

ATCGATGCCGCAAAATATTGTGAAGTTTTGAAAAAACTTAATTCTGCGATCAAGCGAAAA 



CGGCCCGATCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTCATGTG 

GCTCATGTGACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATAGGACCTTTTTCCTCATCCATCG 

TACTCACCGAACCTTGCTCCATGCGATTTTCATCTTTTTCCTGCGTTAAAGAAGAGCTTG 

GGTAGCCGAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAAAATGGTTCC 

AACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACATATAATCA 

GAAATGTGTTCAACTGGGTGGAGATCATGTCGAAAAGCAAGGGAAGACAATTCAAAGCCT 

GAAAGTTTCACATATTTATTCAATTAATGGTGTTACAACCTTTTTTAAAGTGAAAACGTG 

CGTACTCACTCGTCTGAGGAACTCCGCCGCGTTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAG 

AGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGGTGGACCAAATTTAAAAAACGAA 

GGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAGCACTTTTTACCGTTTTAATTTATCT 

TCATTAATTCCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

>Btmar2.10.2_gi-1092455019-gb-MAMS01000152_1-:1813156-1814170 

gi-1092455019-gb-MAMS01000152.1-:1813156-1814170 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold499, 

whole genome shotgun sequence 1015 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTGACAAGTGTTTTAATTGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTTGT 

TTTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTGGC 

TCCGGGATTTTGGGTCGCTCAAGGAATATTGCTGATCGATATCTTAGGAAGAGGAAAAAC 

GATCGATGCCGCAAAATATTGTGAAGTTTTGAAAAAACTTAATTCAGCGATCAAGCGAAA 

ACGGCCCGATCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTCATGT 

GGCTCATGTGACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCATC 

GTACTCACCGAACCTTGCTCCATGCGATTTTCATCTTTTCCCTGCGTTAAAGAAGAGCTT 

GGGTAGCCGAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAAATGGTTCC 

AACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTACTAACGTATAATCA 

GAAATGTGTTCAACTGGGTGGAGATCATGTCGAAAAGCAAGGTAAGAAAATTCAAAGCCT 

GAAAGTTTCACATATTTATCCAATTAATGGTGTTACAACCTTTTTTAAAGTGAGAACGTG 

CGTACTCACTCGTCTGAGGAACTCCGCCGCGTTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACTAG 

AGTTGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGAGGGACCAAATTTAAAAAACGAA 

GGTTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACATTTTATACCGTTTTAATTTATCT 



TCATTAGTTCCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.10.3_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:5817633-5818632 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:5817633-5818632 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 1000 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAATTGGTAAAAATAGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCTTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTTACCGGTTCACGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACTGCGTGTCCAAAATATTCGAATGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGCACATGCTACGGG 

GTTTTGGGACGCTCAAGGAATATTACTGATCGATTTTTTGGAGAGAGGAAAAACGATCGA 

TGCCGCAAGATATTGTGAAGTTTTGAAAAAAAATAAGTCAGCGATCAAGCGAAAACGGCC 

CGGTCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACGACGCTAGGCCTCATGTGGCTCA 

TGTGACTCAAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCACGGTACTC 

TTCGGACCTTCCTTCAAGCGATTTTCATCTTTTTCTTGCGTTAAAGAAGAGCTTGGGTGG 

CCAAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAGTGGTTCCAGGATGC 

GCAATTTTTTGAAGATGGAATCCGCAAACTGCTAACACGGTATCAGAAGTGTGTTCAACT 

GGATGGAGATTATGTCGCAAAGTAAGGTAGGACAATTCAAAGCCTGAAAGTTTTACATAT 

TTGACCAGTTAACTGTGTTACAACCTTCTTTACGGTGAAAACATGTACTCGTCTGAGGAG 

CACCGCCTCCGCCGCGCTCGAATAATTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGGGTGCGGGAA 

AAATAACGTCACTCGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTTTTTAAAAAGC 

TGAGAGTATGGCGGTAAAGAAAATTTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTAGTTTCGGAG 

AAAATGAAGATATATACTTACTATACGAATGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.10.4_gi-1092425793-gb-MAMS01019745_1-:3704713-3705727 

gi-1092425793-gb-MAMS01019745.1-:3704713-3705727 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold338, 

whole genome shotgun sequence 1015 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCAGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTTAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTCACCCGTTCGCGAGTGATTTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCTTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTGGC 



TCCGGGATTTTGGGTCGCTCAAGGAATATTGCTGATCGATTTCTTAGGAAGAGGAAAAAC 

GATCGATGCCGCAAAATATTGTGAAGTTTTGAAAAAACTTAATTCAGCGATCAAGCGAAA 

ACGGCCCGATCTTTTGTCTCGTAAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTCATGT 

GGCTTATGTGACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCATC 

GTACTCACCGAACCTTGCTCCATGCGATTTTCATCTTTTTCCTGCGTTAAAGAAGAGCTT 

GGATAGCCGAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAAATGGTTCC 

AACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACATATAATCA 

GAAATGTGTTCAACTGGGTGGAGATCATGTCGAAAAGCAAGGTAAGACAATTCAAAGCCT 

AAAAGTTTCACATATTTATCTAATTAATGGTGTTACAACCTTTTTTAAAGTGAAAACGTG 

CGTACTCACTCGTCTGAGGAACTCCGCCGCGTTTGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAG 

AGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAATGGGTGAACCAAATTTAAAAAACGAA 

GGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATTTATCT 

TCATTAGTTTCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.10.5_gi-1092455666-gb-MAMS01000003_1-:663767-664780 

gi-1092455666-gb-MAMS01000003.1-:663767-664780 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold109, whole 

genome shotgun sequence 1014 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAGAAGTTTTTTAACCGTCATACTCTCAGTTTTTCAAAAAACTTTTGT 

TTTTTAAATTTGGTCCACTCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGAGCTCCTCAGATGAGTACATGTTTTGGC 

TCCGGGATTTTGGGTCGCTCAAGGAATATTGCTGATCGAATTCTTAGGAAGAGGAAAAAC 

GATCGATGCCGCAAGATATCGTGAAGTTTTGAAAAAACTTATGTCACCGATCAACCGAAA 

ACAACCCGATCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTATTGT 

GGCTCATGTGACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCATC 

GCACTCACCGAACCTTGCTCCATGCGATTTTCATCTTTTTCCTGCGTTAAAGAAGAGCTT 

GGGTAACCGAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAATGGTTCCA 

ACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACACATAATCAG 

AAATGTGTTCAACTGGGTAGAAATCATGTCGAAAAGCAAGGCAAGACAATTCAAAGCCTG 

AAAGTTTCACATATTTATCCAATTAATTGTGTTACAACCTTTTTTACGGTGAAAACATGC 



GTACTCACTTGTCTGAGGAACTCCGCCGCGTTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAGA 

GATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGGTGAACCAAATTTATAAAACGAAA 

GCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTGTGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATGTATCTT 

CATTAGTTCCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

 

-- 

>Btmar2.10.6_gi-1092452725-gb-MAMS01001096_1-:1149986-1151001 

gi-1092452725-gb-MAMS01001096.1-:1149986-1151001 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1294, 

whole genome shotgun sequence 1016 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAAGGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTGGC 

TCCAGGATTTTGGGTCGCTCAAGGAATATTGCTGATCGATTTCTTAGGAAGAGGAAAAAC 

GATCGATGCCGCAAAATATTGTGAAGTTTTGAAAAAACTTAATTCAGCGATCAAGCGAAA 

ACGGCCCGATCTTTCGTCTCGTCAAGTTTGGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTCATGT 

GGCTCATGTGACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTAAAATGGGACCTTTTTCCTCTTCCATC 

GTACTCACCGAACCGTGCTCCATGCGATTTCCATCTTTTTCCTGCGTTAAAGAAGAGCTT 

GGGTAGCCAAAAGTTCTCCACCGATGCAGAGTTGCAAGAAGTTGTAAAAGAAAATGGTTC 

CAACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACATATAATC 

AGAAATGTGTTCAACTGGGTGGAGATCATGTCGAAAAGCAAGGTAAGACAATTCAAAGCC 

TGAAAGTTTCACATATTTATCCAATTAATGGTGTTACAACCTTTTTTAAAGTGAAAACGT 

GCGTACTCACTCGTCTGAGGAACTCCGCCGCATTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGA 

GAGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGGTGGACCAAATTTAAAAAACGA 

AGACTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTCTAATTTATC 

TTCATTAGTTCCGGAGAAAATAAAAATATATACTCACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

 

-- 



>Btmar2.10.7*_gi-1092449565-gb-MAMS01002590_1-:507724-508740 

gi-1092449565-gb-MAMS01002590.1-:507724-508740 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1870, 

whole genome shotgun sequence 1017 bp 

TACGAGGGGCATTTGTAAAGTAAGTATATATAATCATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAATCGGTAAAAATTGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCTTTCGT 

TTTTTTAAATTTGGTTCACCGGTTCACGAGAGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCG 

TCACTGCGTGTCCAAAATATTTGAGTGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGCTACGG 

TGTTTTGGGACGCTCAAGGAATATTACTGATCGATTTCTTGGAGAGCGGAAAAACGATGA 

ATGCCGCAAGATATTGTGAAGTTTTGAAAAAAATTAAGTCAGCGATCAAGCGAAAACGGC 

CCGGTCTTTTGTTTCGTAAAGTTTTGCCCCTTCAAGACAACCTCATGTGGCTCATGTGAC 

TCAAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTCCCTCATCCACCGTACTCACCTGA 

CCTTCCTCCAAGCGATTTTCATCTTTTTCTTGCGTTAAAGAAGAGCTTGGGTGGCCAAAT 

TTCTCTACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTGAAAAAATGGTTCCAACAACTGCAGGAT 

GCGCAATGTTTTGAAGATGGAATCCGGAAACTGCTAACACGGTAGGTATCAGAAATGTGT 

TCAACTGGGTGGAGATTATGTCGGAAAGTAAGGTAAGACAATTCAAAGCCTGAAAGTTTC 

ACATATTTAACCAATTAACTTTGTTACAACTTACAACCTTCTTTACGGTGAAAGCATGTA 

CTCGTCTGAGGAGCACCGCCACCACCACGCTCGAATATCTTGGACACGCAGTGACGAGAG 

ATCGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACCGGTGAACCAAATTTAAAAAACGAAGG 

CTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGGCGGTAAAAAAAATGTTTACCGATTTAATTTACCTAT 

CTTCATTAGTTTCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

 

-- 

>Btmar2.10.8_gi-1092451505-gb-MAMS01001621_1-:518022-519020 

gi-1092451505-gb-MAMS01001621.1-:518022-519020 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1496, 

whole genome shotgun sequence 999 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAATCGAAAAACGTCGTTTTCACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGTCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTCACCGGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCACCCACCTCTCGT 

CACTGCGTGTCCAAAATATTCGAGTGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGCTACGGT 

GTATTGGGGCGCTCAAGGAATATTACTGATAGATTTCTTGGAGAGAGGAAAACCGATCGA 



TGCCGCAAGATATTATGAAGTTTTGAAAAAAATTAAGTCAGCGATCAAGCGAAAACGGCC 

CGGTCTTTTGTCTCGTCTAGTGTTGTTCCTTCAAGACACCGCTAGGCCTCATGTGACTCA 

AGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCACCCACGGTACTCACCGTACCT 

TCCTTCAAGCGATTTTCATCTTTTTCTTGCGTTAAAGAAGAGCTTGGGTGGCAAAAAATT 

CTTTACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAACAATGGTTCCAACGACAGGATGCGC 

AATTTTTTGAAGATGGAATCCGCAAACTGCTAAACACGGTATCAGAAATGTGTTCAACTG 

GGTGGAGATTATGTCGAAAAGTAAGGTAAGACAATTCAAAGCCTGAAAGTTTCACATATT 

TAACCAATTAACTGAGTTACAACCTTCTTTACGCTGAAAACATATACTGGTCTGAGGAGC 

ACCGCCACCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGGGCGCGGGAAA 

AATGACGTCACTCGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAAAGAAGACTTTTTGAAAAGCT 

GAGAGTATGGCGGTGAAAACAACGTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTAGTTTCGGAGA 

AAATAAAGATATATACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

 

-- 

>Btmar2.10.9_gi-1092434953-gb-MAMS01010585_1-:219541-220545 

gi-1092434953-gb-MAMS01010585.1-:219541-220545 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold5223, 

whole genome shotgun sequence 1005 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAATCGGTAAACGTCGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGTCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTCACCGGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCACCCACCTCTCGT 

CACTGCGTGTCCAAAATATTCGAGTGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTACGGT 

GTTTTGGGGCGCTCAAGGAATATTACTGATCGATTTCTTGGAGAGAGGAAAAACGATCGA 

TGCCGCAAGATATTGTGAAGTTTTGAAAAAATTAAGTCAGCGATCAAGCGAAAACGGCCC 

GATCTTTTGTCTCGTCAAGTGTTGTTCCTTCAAGACAACGCCAGGCTTCATGTGACTCAT 

GTGACTCAAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCTACGGTACTCA 

CTAGACCTTCCTTCAAGCGATTTTCATCTTTTTCTTGCGTTAAAGAAGAGCTTGGGTGGC 

CAAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAATGGTTCCAACAACAG 

GATGCGCAATTTTTTGAAGAGGGAATCCGCAAACTGCTAACACGGTATCAGAAATATGTT 

CAACTGGATGGAGATTATGTCGAAAAGTAAGGTAAGACAATTCAAAGCCTGAAAGTTTCA 

CATATTTAACCAATTAACTGTGTTACAACCTCCTTTACGCTTAAAACATATACTCGTCTG 



AGGAGCACCGCCACCGCCGCGCTCGCATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGGGCGC 

GGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACCGGTAAACCAAATTTTAAAAACGAAGACTTTTTGA 

AAAGCTGAGAGTATGGCGGTAAAAAAAACGTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTATTTT 

CGGAGAAAATAAAGATATATACTTCCTTTACGATTGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.10.10_gi-1092455517-gb-MAMS01000027_1-:2086676-2087686 

gi-1092455517-gb-MAMS01000027.1-:2086676-2087686 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold155, 

whole genome shotgun sequence 1011 bp 

TACAAGGGGCATTCATAAAGTAAGTATATTTCTTTATTTTCTCCGAAACTAATAAAGATA 

AATTAAAACTGTAAAAATCGTTTTTATCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGTCCTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTTACCGGTTCGTGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCCAAATATTCGAGCGCGGTGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTGGC 

TATGGTGCTTTGGAACGCTCAAGGAATATTGCTTATCAATTTCTTGGAAAGAGTAAAAAC 

GATCGATGCCGAAATATATTGTAAAGTTTTGAAAAAACTTAAGTCAGCGATCAAGCGAAA 

ATGACCGGGTCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTCATGT 

GGCTCATGTGACTCAAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATATATGGGACCTTTTCCCTCATC 

CACCGTACTCACCAGACCTTGCCCCAAGCGATTTTCATCTTTTTCCTGCGTTAAAGAAGA 

GCTTGGGTGGCCGAAAGTTCTCCACCGACACAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAGAAATGGT 

TCCAACAACAGGATGCGCAATTCTTTGAAGATGGAATCCACGAACTGCTAACACGGTATC 

AGACTTGTGTTCAACTGGTTGGAGATTATGTCGAAAAGTAAGGTAAGACAATTCAAAGCC 

TGAAAGTTTCACATAGTTAACCAATCAACTGTGTTACAACCTTCTTTACGGTGAAAACAT 

GTACTCGTCTGAGGAGCTCCGTCGCGCTTTAATATTTTGGACACGCGGTGACGAGAGATG 

GGCGTGGGAAAAATGACGTCACTCGCAATCCGGTAAACCAAATTTAAAAAAACGAAGGCT 

TTCTGGAAAGCTGAGAGTATGGCGGTATAAACAATTTTTACCGTTTTAATTTATCTTCAT 

TAGTTTCGGAGCAAAAAAAGATATATACTTACTTTACGAATGCCCCTTGTA 

-- 

>Btmar2.10.11_gi-1092438700-gb-MAMS01007559_1-:639573-640587 

gi-1092438700-gb-MAMS01007559.1-:639573-640587 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold39221, 

whole genome shotgun sequence 1015 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 



AATTAAAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTTAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCAGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGAGCTCCTCAGACTAGTACATGTTTTGGC 

TCCGGGATTTTGGGTCGCTCAAGGAATATTGCTCATCAAATTCTTAGGAAGAGGAAAAAC 

GATCGATGCCGCAAGATTTTTTGAAGTTTTGAAAAAAACTTAATTCAGCGATCAAGCGAA 

AACGGCCCGATCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGACCTCATG 

TGGCTCATGTAACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCAT 

CGTACTCACCGGACCTTGCTCCATGTGATTTTCATCCTTTTCCTGCGTTAAAGAAGAGCT 

TGGGTAGCCGAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAATGGTTCC 

AACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACACATAATCA 

GAAATGTGTTCAACTGGGTGGAGATCATGTCGAAAAGCAAGGTAAGACAATTCAAAGCCT 

GAAAGTTTCACATATTTATCCAATTAATTGTGTTACAACCTTTTTTACGGTGAAAACATG 

CGTACTCACTCGTCTGAGGAACTCTGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAG 

AGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGGACGGGTGGACCAAATTTAAAAAACGAA 

AGTTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATTTATCT 

TCATTAGTTCCGGGGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

 

-- 

>Btmar2.10.12_gi-1092450830-gb-MAMS01001983_1-:148885-149887 

gi-1092450830-gb-MAMS01001983.1-:148885-149887 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold16415, 

whole genome shotgun sequence 1003 bp 

TACGAGGAGAATTCGTAAAGTATGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATCAAGATA 

AATTTAATCGGTAAAAATTGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAACGTCTTCGT 

TTTTCAAATTTGGTTTACCGGTTTGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCAT 

CACTGCGTGTCAAAAATATTCGAGTGCGGCGGAACTCCTCAGACGAGTACATGCTACAGT 

GTTTTAGGACGCTGAAGGAATATTACAGATCGATTTCTTGGAGTGAGGAAAAACGACCAA 

TGCCACATGATACTGTGAAGTTTTGAAAAAAATTAAGTCAGCGATCAAGCGAAAACAGCC 

CGGTCTTTTGTCTCGTAAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTAATGCGGCTCA 

TGTGACTCAAAACTTGTTGGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCATCGTACTC 

ACCGGACCTTCCTCCAAGCGATTTTCATCTTTTTCTTGCATTAAAGAAGAGCTTGGATGG 



CCAAAAGTTCTCCATCGATGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAATGGTTCCAACGACA 

GGATGCGCAATTTTTTGAAGATGGAATCCGCAAACTACTAGCACGGAATCAGAAATGTGT 

TTAAGTGGGTTGAGATTATGTCGAAAATTAAGGTAAGACAATTCAAAGCCTGAAAGTTTC 

ACATATTTAACCAATTAACTGTGTTAGAACCTTCTTTACAGTGAAAACATGTACTCGTCT 

GAGGAGCACCGCCACCGCCGTGCTCGAATATTTCGGACACGCAGTGACAGGAGATGGGCG 

CGGGAAAAATGACGTCACTTGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGACTTTTTG 

AAAAGCTGAGAGTATGGCAGTAAAAACCATTTTTACCGATTTAATTTATCTTGATTAGTT 

TCGGAGAAAATACAGATATATACTTACTTCACGAATGCCCCTC 

>Btmar2.10.13_gi-1092455610-gb-MAMS01000013_1-:720139-721153 

gi-1092455610-gb-MAMS01000013.1-:720139-721153 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold128, whole 

genome shotgun sequence 1015 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTATAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTTTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCAT 

TTTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGTGTGTCCAAAATATTCGAGTGCGGCGGAGCTCCTCAGAAGAGGACATGTTTTGGC 

TCCGGGATTTTGGGTCGCTCAAGGAATATTGCTGATCGATTTCTCAGGAAGAGGAAAAAC 

GATCGATGCCGCAAAATATTGTGAAGTTTTGAAAAAACTTAATTCAGGGATCAAGCGAAA 

ACGGCCCGATCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGGTAGGCCTCATGT 

GGCTCATGTGACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCATC 

GTACTCACCGAACCTTGCTCCATGCGATTTTCATCTTTTTCCTGCGTTAAAGAAGAGCTT 

GGGTAGCCGAAAGTTCTCCACCGATGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAAATGGTTCC 

AACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACATATAATCA 

GAAATGTATTCAACTGGGTGGAGATCATGTCGAAAAGCAAGGTAAGACAATTCAAAGCCT 

GAAAGTTTCACATATTTATCCAATTAATGGTGTTACAACCTTTTTTAAAGTGAAAACGTG 

CGTACTTACTCGTCTGAGGAACTCCGCCGCATTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAG 

AGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAA 

AGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATTTATCT 

TCATTAGTTCCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

 



>Btmar2.10.14_gi-1092446804-gb-MAMS01003789_1-:464399-465394 

gi-1092446804-gb-MAMS01003789.1-:464399-465394 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2349, 

whole genome shotgun sequence 996 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAACCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATACTCGAGCGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTGGC 

TCCGGGATTTTGGGTCGCTCAAGGAATATTGCTGATCGATTTCTCAGGAAGAGGAAAAAC 

GATCGATGCCGCAAAATATTGTGAAGTTTTGAAAAAACTTAATTCAGCGATCAAGCGAAA 

ACGGCCCGATCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTCATGT 

GGCTCATGTGACTAGAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTTTTCCTCATCCATC 

GTACTCACCGAACCTTGCTCCATGCGATTTTCATCTTTTTCCTGCGTTAAAGAAGAGCTT 

GGGTAGCCGAAAGTTCTCCACCGACGCAGGGTTGCAAGAAGCTGTAAAGAAAATGGTTTC 

AACGACAGGATATGCGCAATTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACATATAATCA 

GAAGTGTGTTCAACTGGGTGGAGATCATGTCGAAAAGCAAGGTAAGACAATTCAAAGCCT 

GAAAGTTTCACATATTTATCCAATTAATGGTGTTACAACCTTTTTTAAAGTGAAAACGTG 

CGTACTCACTCGTCTGAGGAACTCCGCCGCGTTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAG 

AGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGGTGGACCAAATTTAAAAAACGAA 

GGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATTTATCT 

TCATTAGTTCCGGAGAAAATCATTAATATAAACTTC 

-- 

>Btmar2.10.15_gi-1092447389-gb-MAMS01003534_1-:550628-551329 

gi-1092447389-gb-MAMS01003534.1-:550628-551329 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2250, 

whole genome shotgun sequence 702 bp 

GGAAAAACGATCGATGCCGCAAGATATTGTGAAGTTTTGAAAAATCTTAAGTCATCAGCG 

ATCAAGCGAAAACGGTCCGGTCTTTTGTCTCGTCAAATTTTGTTCCTTCATAACAACGCT 

AGGCCTCATGTGGCTCATCTCATGTGACTCAAAAGTTGTTCGTCTCATTCAAATGAGACC 

TTTTTCCTCATCCACCGTACACACCGGACCTTGCTCCAAGCGATTTTCATATTTTTCATG 

CGTTAAAGAAGAGCTTGGTTGGCCAAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAAAGAACC 

TGTTAAAAAATTGTTCCAACTATACAGGATGCGCTACAGGATTTGAAGATTGAATCCACA 



AATTGCTAACACGATATCAGAAGTGTGTTCAACTGGGAGGAGATTATGTCGAGAAGTAAG 

GTAAGACAATTCAAAGCCTGAAATGTTCACATACTTATAACCAATTAACTGTGTTACAAG 

CTTCTTTACGGTGAGAGCATGTACTCGTCTGAGGAACTTCGCCAGGCTCGAATATTTTTG 

ACACGTGGTGACGAGAGATGGGCGCGGGAAAAATGGCGTCACTCGCGAGCCGGTTAACCA 

AATTTATAAAACGAAGGCTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTAAAAACAATTTTTACA 

GTTTTAATTAATCTTCATTAGTTTCGGAGAAAATATAGATAT 

>Btmar2.11.1_gi-1092425897-gb-MAMS01019641_1-:6059455-6060468 

gi-1092425897-gb-MAMS01019641.1-:6059455-6060468 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold959, 

whole genome shotgun sequence 1014 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAATTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACACTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTCTACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAACGCGGCGGAGTTCCTCAGACGAGTGAGTACGCATGT 

TTTCACCGTAAAAAAGGTTGTAACACAATTAATTGGATAAATATGTGAAACTTTCAGGCT 

TTGAATTGTCTTACCTTGCTTTTCGACATGATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATT 

ATGTGTTAGCAGTTTGTGGATTCAATCTTCAAAAAATTGCGCATATCCTGTCGTTGGAAC 

CATTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTCGGCTACCCAAGCTC 

TTCTTTAACGCAGGAAAAAGATGAAAATCGCATGGAGCAAGGTCCGGTGAGTACGATGGA 

TGAGGAAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTCTAGTCACATGAGCCACATGA 

GGTCTAGCGTTGTCTTGAAGGAACAAAACTTGACGAGACAAAAGATCGGGCCGTTTTCGC 

TTGATCGCTGAATTAAGTTTTTTCAAAAATTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGCCTTT 

CCTCTTCCTAAGAATTTGATCAGCAATATTCCTTGAGCGACCCAAAATCCCGGAGCCAAA 

ACATGTACTAGTCTGAGGAGCTCCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAGA 

GATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGGTGTACCAAATTTAAAAAACGAAA 

GCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATTTATCTT 

CATTAGTTCCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.11.2_gi-1092446718-gb-MAMS01003827_1-:345993-346992 

gi-1092446718-gb-MAMS01003827.1-:345993-346992 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2362, 

whole genome shotgun sequence 1000 bp 



TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCAAAACTAATGAAGATA 

AATCAAAACAGTAAAAATTGTTTTGACCGCCATACTCTCAGCTTTGCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTTAAATTTGGTTTACTGGTTCGCGAGTGATGTCATTTTTCCCGTGCCCATCTCTGG 

TTACCGCGTGTCCAAAATATTCGAGGGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTCA 

CCGTAAAGAAGTTTGTAACACAGTTGATTGGTTAAATATGTGAAATTTTTAGGCTTTGAA 

TTGTCTTACCTTACTTTTGGACTTAACTTCACCCAGTTGAACACATATCTGATACCGTGT 

TAGCAGTTTGTGGATTCCATCTTCAAAGAATCTCGCATTCTGTTGTTGGAATACAGCTTC 

TTGCAACTCTCTGTCGGTAAAGAACTTTTGGCCACCCAAGCTCTTCTTTATCGCAGGAAA 

AAGATGAAAATCGCTTGGAGCAAGGTCCGGTGAGTACGGTAGATGAAGAAAAAGGTCCCA 

TAAATTGAATGAGGCGAACAAGTCTTGACTCACATGAGCCACATGAGGCCTAGTGTTGTC 

TTGAAGGAACAAAACTTGATGAGACAAAAGACCTGGTCATTTTCGCTTGATCGCTGACTT 

AAGTTTTTTCAGAACTTCACAACATACTTCGGCATAGATCGTTTTTCCTCTTTCCAAGAA 

ATCGATCAGCAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACATCGTAGCCAAAACATGTACTTGTCT 

GAGGAGCTCCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAGAGATGGGCGCGGGAA 

AAATGATGTCACTTGCGAACTGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTTTTTGAAAAGC 

TGAGAGTATGGTGGTAAAAACAATTTTTACCGTTTTAATTTATCTTTATTAGTTTCGGAG 

AAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

>Btmar2.11.3_gi-1092446718-gb-MAMS01003827_1-:360475-361480 

gi-1092446718-gb-MAMS01003827.1-:360475-361480 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2362, 

whole genome shotgun sequence 1006 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAAATGGTAAAGATTGTTTTTACCGCCGTACTCTCAGCTTTTCGAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTTACCGGTTCGCGAGTGACATCAATTTTTCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTTGAACGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTGAGTAAGCAGGT 

TTTCTCCATAAAGAAGGTTGTAACACAGTTAATTGGTTAAATATGTGAAACTTTCAGGCT 

TTGAATTGTCTTACCTTACTTTTCGACATAATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATT 

ATATGTGTTAGCAGTTTGTGGATTCTATCTTCAAAAAATTGCGCATATCCTGTCGTTGGA 

ACCATTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTTTGCGTCGGTGGAGAACTTTTGACCACCCAAGC 

TCTTTTTTAATGCGGGAAAAAGATAAAAATTGCTTAGAGCAAGGTCCGGTGAGTACGATG 

GATGAGGAAAAAGGTCCCTTTGAATGAGGCGAACAAGTCTCGATTCCTATGAGGCCTAGC 



GTTGTCTTGAAGAAACAAAACTTGACGAGACAAAAGATCGGGCCGTTTTCGCTTGATCGC 

TGAATTATGTTTTTTCTAAACTTCACAATATATTGCTGCATCGATCATTTTTCCTCTTCC 

CAAGAAATCGATTAGCAATATTCCTTGATCGTCCCAAAACACCGTAGCCAAAACATGTAC 

TCGTCTGAAGAGCTCCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAGAGATGAATG 

CGGGAAAAATGACGCCACTCGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAATGAAGACTTTTTG 

AAAAGCTGAGAGTATGGCGGTAAAAACAATCCTCACCGTTTTAATTTATCTTCATTAGTT 

TCAGAGATAATAAAGATATATACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.11.4_gi-1092454833-gb-MAMS01000205_1-:1235740-1236749 

gi-1092454833-gb-MAMS01000205.1-:1235740-1236749 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold641, 

whole genome shotgun sequence 1010 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTACATCGGTAAAAATTGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTTAAATTTGGGTTACCGGTACCCGAGTGACGTCAATTTTCCCGCGCCCATCTCTCG 

TCACTGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGTGGCGGTGCTCCTCAGACGAGTAGATG 

TTTTCACCGTAAAGAAGGTTGTGACACAGTTAATTGGTTACATATGTGAAACTTTCAGGC 

TTTGAATTGTCTAACCTTACTTTTCGACATAATATTCACCCAGTTAAACACATTTCTGAT 

ACCGTGTTAGCAGTTTGCGGATTCCATCTTCAAAAAATTGCGCATCCTGTCGTCGGAACG 

ATTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTTGGCCACCCATAAATT 

CTTCTTTAACGCAAGAAAAAGATGAAAATCGCTTGGAGGAAGGTCCGGTGAGTACAGTAG 

ATGAGGAAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGCAAACAAGTCTTGAGTCACATGAGCCACATG 

AGACCTAACGTTGTCTTGAAGGAAAAAAACTTGACGAGACAAACGACCGGGCCGTTTTCG 

CTTGATCGCTGACTCAATTTTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGTTTT 

TCCTCTCTCCAAGAAATCGATCAGTAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACACCGTAGCATG 

TACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCACTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGG 

GCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACCGGTAAACCAAATTTAGGAAACGAAGGCTTT 

TTGAAAAGCAGAGAGTATGGCGGTAAAAAAAAATATTTACCGATTTAATTTATCTTCATT 

AGTTTTGGAGAAAATGAAGATGTATACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

 

 



-- 

>Btmar2.11.5_gi-1092455529-gb-MAMS01000026_1-:6799813-6800826 

gi-1092455529-gb-MAMS01000026.1-:6799813-6800826 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold15, 

whole genome shotgun sequence 1014 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAATGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATGTTCGAACGCGGCGGAGTTCCTCAGACGAGTGAGTACGCATGT 

TTTCACCGTAAAAAGGGTTGTAACACAATTAATTGGATAAATATGTGAAAATTTCATGCT 

TTAAATTGTCTTACCTTGCTTTTCGACATGATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATT 

ATGTGTTAGCAGTTTGTGGATTCCATCTTCAAAAAATTGCGCATATCCTGTCGTTGGAAT 

CATTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTCGGCTACCCAAGCTC 

TTCTTTAACGCAGGAAAAAGATGAAAATCGCATGGAGCAAGGTCCGGTGACTACGATGGA 

TGAGGAAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTCTAGTCACATGAGCCACATGA 

GGCCTAGCGTTGTCTTGAAGGAACAGAACTTGACGAGACAAAAGATCGGGCCGTTTTCGC 

TTGATCGCTGAATTAAGATTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGTTTTT 

CCTCTTCCTAAGAAATCGATCAGCAATATTCCTTGAGCCACCCAAAATCCCGGAGCCAAA 

ACATGTACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAGA 

GATGGGCGCGGGAAAAATGTCGTCACTCGCGAACGGGTGGACCAAATTTAAAAAACGAAG 

GCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGTTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATTTATCTT 

TATTAGTTCCGGAGAAAATAAAGAAATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.11.6_gi-1092427769-gb-MAMS01017769_1-:57172-58006 

gi-1092427769-gb-MAMS01017769.1-:57172-58006 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold844, whole 

genome shotgun sequence 835 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTTCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAATCGGTAAACATTGTTTTTACCGTCATACTCTCAGCTTTCCAAAAAACCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTTACCGGTTCGCGAGTGACGCCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACTGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGTGGCGGTGCTCCTGAGACGAGTACATGT 

TTTCACCGTAAAGAAGCTTGTAACACAGTTAATTGGTTAAATATGTGAAACTTTCAAGCT 



TTGAATTGTCTTACCTTACTTTTCGACATAATCTCCACCTAGTTGAACACATTTCAAATA 

CCGTGTTAGCAGTTTGTGGATTCCATCTTCAAAAAATTGCGCATCCTGTCTTTGGAACCA 

TTTTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTACGTCGGTTGAGAACTTTTGGCCACCCAAGCTC 

TTCTTTAACGCAAGAAAAAGATGAAAATCGCTTGGAGGAAGGTCCGGTGAGTACCGTGGA 

TGAGGAAAAAGGCCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTTGCGTCACATGAGCCACATGA 

GGCCTAGCGTTGTCTTGAAGGAACAACACTTGACGAGACAAAAGACCGGGCCGTTTTCGC 

TTGATCGCTGACTTAATTTTTTTCATAACTTGACAATATCTTGCGGCATCGATCGTTTTT 

CCTCTCTCCAAGAAATCTATCAGTAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACACCGTAGCATGT 

ACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCACTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAG 

-- 

>Btmar2.11.7*_gi-1092454995-gb-MAMS01000159_1-:2044663-2045680 

gi-1092454995-gb-MAMS01000159.1-:2044663-2045680 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold519, 

whole genome shotgun sequence 1018 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAATGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCTTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTCCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATTTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAACGCGGCGGAGTTCCTCAGACGAGTGAGTAGGTACGC 

ATGTTTTCACCGTAAAAGAGGTTGCAACACAATTAATTGGATAAATATGTGAAACTTTCA 

TGCTTTAAATTGTCTTACCTTGCTTTTCGACATGATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCT 

GATTATGTGTTAGCAGTTTGTGGATTCCATCTTCAAAAAATTGCGCATATCCTGTCCTTG 

GAACCATTTTTATACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTCGGCCACCCAA 

GCTCTTCTTTAACGCAGGAAAAAGATGAAAATCGCATGGAGTAAGGTCCGGTGACTACGA 

TGGATGAGGAAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTCTTGTCACATGAGCCAC 

ATGAGGCCTTGCGTTGTCTTGAAGGAACAAAACTTGACGAGACAAAAGATCGGGCCGTTT 

TCGCTTGATCGCTGAATTAAGATTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGT 

TTTTCCTCTTCCTAAGAAATCGATCAGCAATATTCCTTGAGCAACCCAAAATCCCGGAGC 

CAAAACATGTACTCGTCTGAGGAGCTCCGCTGCGCTCGAATATTTTGGACACGCGGTGAC 

GAGAGATGGGCGCGGGAAAAATGTCGTCACTCGCAAACGGGTGGACAAAATTTAAAAAAC 

GAAGGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTTAAAACACTTTTTACCGTTTTAATTTA 

TCTTCATTAGTTCCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAACGCCCCTCGTA 



 

-- 

>Btmar2.11.8_gi-1092449174-gb-MAMS01002762_1-:158806-159813 

gi-1092449174-gb-MAMS01002762.1-:158806-159813 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1944, 

whole genome shotgun sequence 1008 bp 

TACGAGAGGCATTCGTAAAGAAAGGATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAATCGGTAAAAATTGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTTGT 

TTTTTAAATTTGGGTTACCGGTACCCGAGTTACGTCAATTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACTGCATGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGTGGCGGTGCTCCTCAGACGAGTACATGT 

TTTCACCGTAAAGAAGGTTGTGACACAGTTAATTGGTTACATATGTGAAACTTTCAGGCT 

TTGAATTGTCTTACCTTACTTTTCGACATAATATCCACCCAGTTAAACACATTTCTGATA 

CCGTGTTAGCAGTTTGCGGATTCCATTTTCAAAAAATTGCGCATCCTGTCGTTGGAACGA 

TTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAGCTTTTGGCCACTCATAAATTC 

TTCTTTAACGCAAGAAAAAGATGAAAATCGCTTGAAGGAAGGTCCGGTGAGTACAATGGA 

TGAGGAAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTTGAGTCACATGAGCCACATGA 

GGCCTAACGTTGTCTTGAAGGAAAAAAACTTGACGAGACAAACGACCGGGCCGTTTTCGC 

TTGATCGCTGACTCAATTTTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGTTTTT 

CCTCTCTCCAAGAAATCGATCAGTAATGTTCCTTGAGCGTCCCAAAACACCGTAGCATGT 

ACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCACTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGGG 

CGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTTTT 

TGAAAAGCTGAGAGTATGGCGGTAAAAAAAATCTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTAG 

TTTTGGAGAAAATGAAGATATATACTTGCTTTACGAATGCCCCTCGTA 

>Btmar2.11.9_gi-1092454277-gb-MAMS01000420_1-:3718823-3719831 

gi-1092454277-gb-MAMS01000420.1-:3718823-3719831 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1063, 

whole genome shotgun sequence 1009 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAGGATA 

AACTAAATCGGTAGACATTGATTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTTACCGGTTTGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCAA 

CACTGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGTGGCGGTGCTCCTCAGACGAGTACATGT 

TTTCACCGTAAAAAAGGTTGTAACACAGTTAATTGGTTACATATGTGAAACTTTCAGGCT 



TTGAATTGTCTTACCTTACTTTTCGACATAATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATA 

CCGAGGTTAGCAGTTCGCGGATTCCATCTTCAAAAAATTGCGCATCCTGTCGTTGGAACC 

ATTTTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTTGGCCACCCAAGCT 

CTTCTTTAACGCAAGAAAAAGATGAAAATTGCTTGGAGGAAAGTCCGGTGAGTACCGTGG 

ATGAGGAAAAAGGTCCTATTTGAACGAGGCGAACAAGCCTTGAGTCACATGAGCCACATG 

AGGCCTAGCGTTGTCTTGAAGGAGCAACACTTGACGAGACAAAAGACCGGGCCGTTTTCG 

CTTGATCGCTGACTTAATTTTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGTTTT 

TCCTCTCTCCAAGAAATCGATCAGTAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACACCGTAGCATG 

TACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCATTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGG 

GCGCAGGAAAAATGACGTCACTTGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTTT 

TTGAAAAGCTGAGAGTATGGCGGTAAAAACAGTGTTTACCGATTTAATTTATTTTCATTA 

GTTTCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACTTTACGAATGCCTCTCGTA 

-- 

>Btmar2.11.10_gi-1092454937-gb-MAMS01000175_1-:866531-867539 

gi-1092454937-gb-MAMS01000175.1-:866531-867539 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold563, whole 

genome shotgun sequence 1009 bp 

TACTAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATATTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTACATCGGTAAAAATTGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGGTTACCAGTACCCGAGTGACGTCAATTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACTGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCGGTGGCGGTGCTCCTCAGACGAGTAGATGT 

TTTCACCGTAAAGAAGGTTGTGACACAGGTAATTGGTTACACATGTGAAACTTTCCGGCT 

TTGAATTGTCTAACCTTACTTTTCGACATAATATCCACCCAGTTAAACACATTTCTGATA 

CCGTGTTAGCAGTTTGCGGATTCCATCTTCTAAAAATTGCGCATCCTGTCGTTGGAACGA 

TTTTTTTATAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTTGGCCACCCATAAATTC 

TTCTTTAACGCAAGAAAAATATGAAAATCGCTTGGAGGAAGGTCCGGTGAGTACAGTAGA 

TGAGGAAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGTAAACAAGTCTTGAGTCACATGAGCCACATGA 

GGCCTAACGTTGTCTTGAAGGAAAAAAACTTGACGAGACAAACGACCGGGCCGTTTTCGC 

TTGATCGCTGACTCAATTTTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGTTTTT 

CCTCTCTCCAAGAAATCGATCAGTAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACACCGTAGCATGT 

ACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCACTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGGG 



CGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACCGGTAAACTAAATTTAAAAAACGAAGGCTTTT 

TGAAAAGCTGAGAGTATGGTGGTAAAAAAAAATCTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTA 

GTTTTGGAGAAAATGAAGATGTATACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

-- 

>Btmar2.11.11_gi-1092455206-gb-MAMS01000099_1-:748959-749958 

gi-1092455206-gb-MAMS01000099.1-:748959-749958 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold328, whole 

genome shotgun sequence 1000 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTGAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCAAAACTAATGAAGATA 

ATTTAAAACGGTGAAAATTGTTTTTACCGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTAAAATTTGGTTTACTGGTTCGCGAGTGACATCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCTT 

CAGCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCCAAGCTCCTGAGACGAGTACATGCTCTCAC 

CATAAAGAAGCTTATAACACAGTTAATTGGTTAAATATGTGAAAATTTCAGGCTTTGAAT 

TGTCTTACCTTACTTTTCGACATAATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATACCGTGT 

CAGCAGTTTGTGGATTCAATCTTTAACAAATTGTGCATCCTGTAGTTGGAACCTTTTTTT 

AACAGGTTCTTGCAATTCTGCATCGGTGGAGAACTTTTGGCCAACCAAGCTCTTCTTTAA 

TGCAGGAAAAATATGAAAATTGCTTGGAGCAAGGTCCGGTGAGTACGGTGGATGAGGAAA 

AAAGTTAATATTTGATTGAGGGGAACAACTCTTAAGTCACATGAGCCACATGAGGTTGTC 

ATGAGGGAACAAAATTTGACGAGACAAAAGAGCGGGCCGTTTTCGCTTGATCGCTAACTT 

AAGATTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCGTTTTTCCTCCTTCCAAGAA 

ATCGATCAGCAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACACCGTAGCCAAAACATGTACTTGTCT 

GAGGTGCTCCGCCGCGCTCGAATATTTTGAACACGCTGTGACGAGAGATGGACGCGGGAA 

AACTGACATCACTTGCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTTTTTGAAAAGC 

TGCGAGTATAACGGTAAAAATAGTTTTCACCGTTTTAATTTATCTTCATTAGTTTTGAAG 

AAAATAAAAATATATACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

 

>Btmar2.11.12_gi-1092445159-gb-MAMS01004474_1-:72745-73637 

gi-1092445159-gb-MAMS01004474.1-:72745-73637 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold26367, whole 

genome shotgun sequence 893 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGGAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAAAGTGTTTTAACCGTCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 



TTTTTAAATTTGGTTCACCCGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACCGCGTGTCCAAAATATTCGAACGCGGCGGAGTTCCTCAGGCGAGTGAGTACGCACGT 

TTTCACTTTAAAAAAGGTTGTAACACCATTAATCGGATAAATATGTGAAACTTTTAGGCT 

TTGAATTGTCTTACCTTGCTTTTCGACATGATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATT 

ATATGTTAGCAGTTTGTGGATTCAATCTTCAAAAAATAGCGCATATCCTGTCGTTGGAAC 

CATTTTTTTACAGCTTCTTGAAACTCTGCGTCGGTGGAGAACTTTCGGCTATCCAAGCTC 

TTCTTTAACGCAGGAAAAAGATGAAAATCGCATGGAGCAAGGTTCGGTGAGTACGATGGA 

TGAGGAAAAAGGCCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTCTAGTCACATAAGCCACATGA 

GGCCTAGCGTTGTCTTGAAGGAACACAACTTGACGAGACAAAAGATCGGGCCGTTTTCGC 

TTGATCGCTGAAGTAAGTTTTTTTCAAAACTTCACAATATTTTGCGGCATCGATCGTTTT 

TCCTCTTCCTAAGAAATCGATCAGCAATATTCCTTGAGCGACCCAAAATCCCGGAGCCAA 

AACATGTACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCGGTGACGAA 

AGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACGGGTGAACCAAATTTAAA 

>Btmar2.11.13_gi-1092453732-gb-MAMS01000665_1-:1165384-1166120 

gi-1092453732-gb-MAMS01000665.1-:1165384-1166120 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1145, 

whole genome shotgun sequence 737 bp 

ATTGGTCAAATATATGAAACTTTCAGGCTTTGAATTGTCTTACTTTTACTTTCCGACAAA 

ATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATACCGTGTTAGCAGTTTGCGAATTCCATGTTA 

AAAAAATCGCGCATCCTGTCGTTGCAACCATTTTTTTACGGCTTCTTTGCAACTCTGCGT 

CGGTGGAGAACTTTTGGTCGACCAAGCTCTCCTTTAACGCAAGAAAAAGATTTTGAGGAA 

GGTCCGGTGAGTACGGTGGATGAGGATAAAGGTCCTATTTGAATGAGGCGAACGAGTCTT 

GAGTCACTTCATGAGCCACATGAGGCCTAGCGTTGTCTTGAAGGAACGAAACTTGACGAG 

ACTAAAGACCGGGCTGTTTTCGCTTGATCGCTAACTAATTTTTTTGAAAACTTCACAATA 

TCTTGCGGCATCGATCGTTTTTCCTCTCTCCAAGAAATTGATCAGTAATATTCTTTGAGC 

GTCCCAAAACACCGTAGCATGTACTCGTCTGAGGAGCTCCGCCGCACTCCAATATTTTGG 

ACACGCAGTGACGACTGACGAGAGATGGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACCGG 

TAAACCAAATTTAAAAGACGAAGGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGACGGTAAAAATAG 

TTTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTAGTTTCGGAGAAAATAAAGATATATACTTACCT 

TACGAATGCCCCTCGTA 



>Btmar2.12.1_gi-1092446696-gb-MAMS01003835_1-:550825-551567 

gi-1092446696-gb-MAMS01003835.1-:550825-551567 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2366, 

whole genome shotgun sequence 743 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCAAAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGGTAAAAATTGTTTTTACCGTCAGCTTTTTGCAAATCCTTTGTTTTTTAAA 

TTTGGTTTACCGGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCTCGCGCCCATCTCTCGTCACCGCAT 

GTCCAAAATATTTGAGCGCGGCGAAGCTCCTCAGAGGAGTACATGCTCTCACCGTAAAGA 

AGCTTGTAACACAAATAATTGGTTTATTATGTGGAAATTTCAGGCTTTGAATTGTCTTAC 

CTTACTTTTCGACATAATCTCCACCTAGTTGGACACATTTCTGATACCGTGTTAGCAGTT 

TGTGAATTCAATCTTCAAAAAATTGCGCATCCTGTAGTTGGAACCATTTTTTAACAGGTT 

CTTGCAACTCTGCGTGGGTGGAGAACTTTTGGCCAATCAAGCTCTTCTTTAACGCAGGAA 

AAATATGAAAATCGTTTGGAGCAAGGTCCGGTGAGTACGGTGGATGAGGAAAAAGGTCCC 

ATTGAATGAGGCAAACAACTCTTGAGTGACATGAGCCACATGAGGCCTAGCGTTGTCATG 

AAGGAACAAAATTTGACGAGACAAAAGACCGGGCCGTTTTCGCTTGATCGCTGACTTAAG 

ATTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCGATCATTTTTCCTCTTTCCAAGAAATC 

GATCAGCAATATTCCTTGAGCGC 

 

-- 

>Btmar2.12.2_gi-1092426883-gb-MAMS01018655_1-:100497-101301 

gi-1092426883-gb-MAMS01018655.1-:100497-101301 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold8852, 

whole genome shotgun sequence 805 bp 

TACGAAGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATAGCTTTATTTTCTCCGAAACTAATAAAGATA 

AATTAAATCGGTAAACATTTTTTTTACCGCCATACTTTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTCACCGGTTTGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCTCTCGT 

CACTGCGTGTCCAAAATTTTCGAGCGTGGTGGTGGCGGTGCTCCTCAGACGAGTACATGT 

TTTCACCGTAAAGAAGGTTGTAACACAGTTAATTGGTTAAATATGTGAAACTTTCAGGCT 

TTGAATTGTCTTACCTTACTTTTCGACATAATCTCCACCCAGTTGAACACATTTCGGATA 

CTGTGTTAGCAGTTAGCGGATTCCATCTTCAAAAAATTGCGCATCCTGCAGTCGTTGGAA 

CCATTTTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTAAAGAAATTTGGCCACCCAAGCTC 

TTCTTTAACGCAAGAAAAAGATGAAAATCGCTTGGAGGAAGGTCAGGTGAGTACGGTGGA 



TGAGGGAAAAGGTCCCATTTGAATGAAGCGAACAAGTCTTGAGTCACATGAGCCACATGA 

GGTTGTCTTGAAGGAACAAAACTTGACGAGACAAAAGACCGGGCCGTTTTCGCTTGATCG 

CTGACTTAATTTTTTTCAAAACTTCAGAATGTCTTGCGGCATTCATCGTTTTTCCGCTCT 

CCAAGAAATCGATCAGTAATATCCCTTGAGCGTCCCATAACACCGTAGCATGTACTCGTC 

TGAGGAGCTCCGCCGCACTCAAATA 

 

-- 

>Btmar2.12.3_gi-1092428455-gb-MAMS01017083_1-:5459-6271 

gi-1092428455-gb-MAMS01017083.1-:5459-6271 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold812, whole 

genome shotgun sequence 813 bp 

CACCGCGTGTCCAGAATATTCGAGCGCGGCGAAGCTCCTCAGATGAGTACATGCTCTCAC 

CATAAAGAAGCTTGTAACACAGTTAAATATGTGAAAATTTCAGGCTTTGAATTATCTTAC 

CTTACTTTTCGACATAATCTCTACCCAGTTGAACACATTTCTTATACCGTGTTAGTAGTT 

TGTGGATTCAATCTTCAAAAAATTGCGCATCCTGTAGTTGAAACTATTTTTTAACAGGTT 

CTTGCAACTATGCGTCGGTGGAGAACTTTTGGCCAACCAAGGTCTTCTTTAACACAGGAA 

AAATATGAAAATCGCTTGGAGCAAGGTCCGGCGAGTACAGTGGATGAGAAAAAAGGTCCC 

ATATGAATGAGGCGACAAGTCTTGAGTCATATGAGCCACATGAGGCCCAGCATTGTCATG 

AAGGAACGAAACTCGACGAGACGAAAGACCGGGCTGTGCATGATCGCTGACTTAAGTTTT 

TTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATCAATCGTTTTTCCTCTTTCCAAGAAATCGATC 

AGCAATATTCCTTGAGAGTCCCAAAACACCGTAGCCAAAACATGTACTTGTCTGAGGAGC 

TCCGCCGCGCTCGAATATTTTTGACACGTGGTGACGAGAGATGGGCGTGGGAAAAATGAT 

GTCACTTGCAAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGT 

ATGGCGGTAAAAACAATCTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTAGTTTTGGAGAAAATAA 

AGATATATACATACTTTATGAATGCCCCTCGTA 

 

 

-- 

>Btmar2.12.4_gi-1092454709-gb-MAMS01000236_1-:1874628-1875621 

gi-1092454709-gb-MAMS01000236.1-:1874628-1875621 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold707, 

whole genome shotgun sequence 994 bp 



TACGAGAGGCATTCATAAAGTAAGTATATATCCTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGGTA 

AATTAAATCGGTAAAAATTGTTTTTACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCGT 

TTTTTAAATTTGGTTCACCGGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTTCCGCGCCCATCTCTTGT 

CACTGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGTGGTGGTGGCGGTGCTCCTCAGACGAGTACATGT 

TTTCACCGTAAAGAAGGTTGTAACACAGTTAATTGGTTAAATAAACTTTCAGGCTTTGAA 

TTGTCTTACCTTACTTTTCGACATAGTCTCCACCCAGTTGAACACATTTCTGATACCGTG 

TTAGCAGTTTGCGGATTCTATCTCCAAAAAATTGCGCATCCTGCAGTCGTTGGAACCATT 

TTTTTACAGCTTCTTGCAACTCTGCGTCGGTAGAGAAATTTGGCCACCCAATCTCTTCTT 

TAACGCAAGAAAAAGATGAAAGTCGCTTGGAGGAAGGCCAGGTGAGTACGGTGGATGAGG 

GAAAAGGTCCCATTTGAATGAGGCGAACAAGTCTTGAGTCACATGAGCCACATGAGGTTG 

TCTTGAAGTAACAAAACTTGACGAGACAAAAGACCGGGCCGTTTTCGCCTGATCGCTGAC 

TTAATTTTTTTCAAAACTTCACAATATCTTGCGGCATTCATCGTTTTTCCGCTCTCCAAC 

AAATAGATCAGTAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACACCGTAGCATGTACTCGTCTGAGG 

AGCTCCGCCGCACTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGGGCGTGGGAAGAAT 

AACGTCACTCGCGAACCGGTGAACCAAATTGAAAAAACAAAGGCTTTTTGAAAAGCTGAG 

AGTATAGCGGTAAAAACAATTTTTACCAATTTAATTTATCTTCATTAGTTTCGAAGAAAA 

TATATATATACTAACTTTACGAATGCCCCTCGTA 

 

-- 

>Btmar2.12.5*_gi-1092450538-gb-MAMS01002165_1-:170088-171083 

gi-1092450538-gb-MAMS01002165.1-:170088-171083 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1714, 

whole genome shotgun sequence 996 bp 

TATGAGGGGCATTTGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAAACGTTAAAAATTGTTTTTACCGTCATAATCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTTTT 

TTTAAATTTGGTTTACCGGTTCGCGAGTGACGTCATTCTTCCCGCGCCCATCTCTCGTCA 

CCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCACGGCGAAGCTCCTCAGACGGGTACATGTTCTCACCG 

TAAGGAAGCTTGTAACATAGTTAATTGGTTAAATATGTGAAAATTTCAGGCTTTGAATTG 

TCTTACCGTACTTTTCGACATAATCTCTACCCAGTTGTACACATTTCTGATACCGTATTA 

GCAGTTTGTGGATTCAATCTTCAAAAAATTGCGCATCCTGTAGTTGGAACCATTTCTTAA 

CAGGTTCTTGCAACTCTGCGTGGGTGGAGAACTTTTGGCCAACCAAGCTCTTGTTTAACC 



CAGGAAAAATATGAAAATCGCTTGGAGCAAGATCCGGTGAGTATGGTGGATGAAGAAAAA 

GGTCCCATTTGAATGGGGCAAACAACTCTTGAGTCACATGAGCCACATGAGGCCTAGCGT 

TGTCATGAAGGAACAACATTGACGAGATAAAAGACCGGGCCGTTTTCGCTTGATTGCTGA 

CTTAAGATTTTTCAAAACTTCACAATATCATGCGGCATCGATCGTTTTTACTTTTTCTTT 

TTTCCAAGAAATCGATCAGCAATATTCCTTGAGCGTCCCAAAACATGTACTCGTCTGAGG 

AGCTCCGCCGCGCTCGAATATTCCGGACACGCAGTGATGAGAGATGGGCGCGGGAAAAAT 

GATGTCACTTGCAAACCGGTAAACCAAATTTATAAAACGAAGGCTTTTAGAAAAGCTGAG 

AATATGGTGGTAAAAACAATTTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTAGTTTTGGAGAAAA 

TAAAGATGTATACTTACTTTACAAATGCCCCTCGTA 

>Btmar2.13.1_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:7050987-7051972 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:7050987-7051972 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 986 bp 

TACGAGGGGCGTTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTACTATCTCCGAAACTAATGAAGATA 

AATTAAATCGGTAAAAATTGTTTTCACCGCCATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTTGG 

TTCACTGGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCACCTCTCGTCACTGCGTGTCCA 

AAATATTCGAGTGCGGCGGAAGTCCTCAGACGGGTACATGCTACGGTGTTTGGGGACGCT 

CAAGGAATATTACTGATTGATTTCTTGGAGAGAGGAAAAACGATCGATGCCGCAAGATAT 

TGTGAAGTTTTGAAAAAAATTAAGTCAGCGATCAAGCGAAAACGGCCCGGTCTTTAGTCT 

CGTCAAGTTTTATTCCTTCAAGACAACGCTAGGCCTCATGTGGCTCATGTGACTCAAGAC 

TTGTTCGCCTCATCCAAATGGGACCTTTTTTCTCATCCACCGTACTCACCGGACTTTCCT 

CCAAGCGATTTTCATCTTTTTCTTGCGTTAAAGATGAGCTTGAGTGGCCAAGAGTTCTTC 

ACCGACGCAGAGTTGCAGTAAAAAAATGGTTCCAGCGACAGGATGCGGAATTTTTTGAAG 

ATGGAATCTCCAAACTGCTAACACAGTATCAGAAATGTGTTCAACTGGGTGGAGATTATG 

TCGAAAAGTAAGGTAAGACAATTCAAAGACTGAAAGTTTCACATATTTAACCAATTAACT 

GTGTTACAACCTTCTTTACGGTGAAAACATGTGCTCGTCTGAGGAGAACAGCCTCTGCCG 

CGCTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATAGGCGCGGGAAAAATGACGTCACTC 

GCGAACCGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTTTTTGAAAAGCTGAGAGTATGGCGG 

TAAAAACAATTTTTACCGATTTAATTTATCTTCATTAGTTTTGGAGAAAATAAAGATATA 

TACTTACTTTACGAATGCCCCTCGTA 



>Btmar2.13.2_gi-1092455496-gb-MAMS01000029_1-:1140892-1141880 

gi-1092455496-gb-MAMS01000029.1-:1140892-1141880 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold165, 

whole genome shotgun sequence 989 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTACTTTCTCCGAAACTAATAAAGATA 

AATTAAATCGGTAAAAATTGTTTTTACCGCCATATTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTTGT 

TTTTTAAATTTGGTTTACTGGTTCGCGAGTGACGTCATTTTTCCCGCGCCCATCACTCGT 

CCCTGCGTGTCCAAAATATTCGAAAGCGGCGGAGCTCCTCAGACGAGTACATGCTACGGT 

GTTTTGGGACGCTCATCGTCATATTACTGATCGATTTCTTGGAGAGAGGAAAAGCGATAG 

ATGCCGCAAGATATTATGAAGTTTTGAAAAAATTAAGTCAGCGATCAAGCGAAAACTGCC 

CGGTCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTTCTTCAACACAACGCTAGGCCTCATGTGGCTCA 

AGTGACTCAAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACTTTTTTCCTCATCCACCGTACTC 

ACCGGACCTTCCTCCAAGCGGTTTTTATCTTTTTCTTGCGTTAAAGGAGATCTTGGGTGG 

TCAAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAAGCTGTAAAAAAATGGTTCCAACGATA 

GGATGCGTAATTTTTTGAAGATGGAATCCGCAAACTGCTAACACGGTATCAGAAATGTGC 

TCAACCGGGTGGAGATTACGTCAAACAGTAAGGTAAGACAATTCAAAGCCTGAAAGTTCC 

ACATATTTAACCAATTAACTGTGTTACAACCTTCTTTACGGTGAAAACATGTACTCGTCT 

GAGGAGCACCGTCACCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACACGCAGTGACGAGAGATGGGCG 

CGGGAAAAATGACGTCACTCGCGAACCAGTAAACCAAACTTAAAAAACGAAGGCTTTTAA 

ATCGGTAAAAATTATTTTTACCGATTTAATTTATCTTTATTAGTTTCGGAGAAAATAAAG 

ACATATACTTACTTTACGAATGCCCCTCG 

-- 

>Btmar2.13.3*_gi-1092455225-gb-MAMS01000096_1-:1720384-1721383 

gi-1092455225-gb-MAMS01000096.1-:1720384-1721383 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold322, 

whole genome shotgun sequence 1000 bp 

TACGAGGGGCATTCGTAAAGTAAGTATATATCTTTATTTTCTCCAAAACTAATAAAGATA 

AATTAAATCGGTAAAAATTGTTTTTACCAACATACTCTCAGCTTTTCAAAAAGCCTTCTT 

TTCAAATTTGGTTTACCGGTTTGCAAGTGGCGTCATTTTTCTCGCGCCCATCCCTTGTCA 

CCGCGTGTCCAAAATATTCGAGCGCGGCAGAGCTCCTCAGACGAGTACATGTTTTGGCTA 

CGGTGTTTTGGGACGCTCAAGGAATATTGCTGATCGATTTCTTGAAAAGAGGAAAAACGA 

TTGATGCCGCAAGATATTGTGAAGTTTTGAAAAAACTTAAGTCAGCGATCAAGCAAAAAC 



GGCCCGGTCTTTTGTCTCGTCAAGTTTTGTTCCTTCAAGACAATGTAGGCCTCATAAGGC 

TCATGTGACTCAAGACTTGTTCGCCTCATTCAAATGGGACCTTCTTCCTCATCCACCGTA 

GTCACAGGACCTTGCTCCAAGCGATTTTCATATTTTTCCTGCGTTAAAGCAGAGCTTGGT 

TGGCCAAAAGTTCTCCACCGACGCAGAGTTGCAAGAACCTGTTAAAAAATGGTTCCAACT 

ACAGGATGCGCAATTTTTTTGAAGATTGAATCCACAAACTGCTAACATGGTATCAGAAAT 

GTGTTCAACTGGGTGGAGATTAAGTCGAAAAGTAAGGTAAGACAACTCAGAGCCTGAAAT 

TTTCACATATTTAACCAATTAACTTACAAGTTTCTTTATGGTAAGAGTATGTACTCGTCT 

TAGGAGCTTCGCCGCGCTCGAATATTTTGGACTCGCAGTGACGAGAGATGGGGGTGGGAA 

AAATGACGTCACTCGCAAACTGGTAAACCAAATTTAAAAAACGAAGGCTCTTTGAAAAGC 

TGAGAGTATGATGGTAAAAACAAATTTTACCGTTTTAATTTATCTTTATTAGTTTCGGAG 

AAAATAAAGACATATACTTACTTTACGAATGCCCCTTGTA 

>Btmar2.14.1*_gi-1092446696-gb-MAMS01003835_1-:2662928-2663500 

gi-1092446696-gb-MAMS01003835.1-:2662928-2663500 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2366, 

whole genome shotgun sequence 573 bp 

GTCTTCGATACGAATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAA 

TCACATGGAGCCAAGTCAGGGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTA 

CTCATAAAGTCACGTGTTAAGCTCGATGTGTGAGGCCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATC 

CACGAAGCTTTCAAGTCCGACCGTTTCCGGGAAATGTGCATTCTCAACTCCTTTAGTACT 

TTGCAATAATACGCACTGTCAACTGTTGTGTTTGATGGTACAAAATGTTGATAAATGACA 

CCTCGAAAATAAAAAAACACAATAAGCATCACTTTATTGGCCGACTTTTCGATTTACGAC 

GATGAAGAATCTTCCTTAAAAACCGTAGGCGTAAACTTTCCTCGCTGATTTCAAATTGCC 

ATAACTCGGTCAATTTTTATCCGATTGAGCTGATCTTGATTTTAATCGATGGGTATTGAG 

TTGATCTTTAAAATGAAATCAAGATCATGTCTGTATCTGTCTTACTTTCGAAGTTACAGA 

ACAAGTCCCGGTGCTTTTGGGACACCTTATGTA 

 

-- 

>Btmar2.14.2_gi-1092438832-gb-MAMS01007481_1-:265927-266470 

gi-1092438832-gb-MAMS01007481.1-:265927-266470 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold3891, 

whole genome shotgun sequence 544 bp 

TCCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCAAGTCAGGGCTGTAAGGG 



GGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCACGTGTTAAGCTCGATGTG 

TCAGGTCGCGCATTGTCTTGATGGAGTATCCACGAAGCTTTCAAGTCCGACCGTTTCCGG 

GAAATGTGCATTCTCAAGTCCTTTAGCACTTTGCAATTATACGCACTGTCAACTGTTGTG 

TTTGGTGGTACAAAATGTTGATAAATGACACCTCGGAAATGAAAAAAACACAATAACCAT 

CACTTTATCGGCCGACTTTTCGATTTACGGCGATGAAGAATCTTCCTTAAAAACCGTAGG 

CGTAAACTTTCCTAGCTGATTTCAAATTGCCATAACTCGGTCCATTTTTATCCGATTGAG 

CTGATCTTGGTTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGATCAAGATCATG 

TCTGTATCCATCTTACTTTCGAAGTTACAGAACAAGTCCCGGTGCTTTTGGGACACCTTA 

TGTA 

>Btmar2.15.1*_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:4268924-4269482 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:4268924-4269482 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, 

whole genome shotgun sequence 559 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAATTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTTATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTTAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 

ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTGCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTATT 

CCTCTGGGATGGAGTTGAAGAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATACGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTCCTTTTTAAGCGTGGGAAACATCCAAAAATTACATGGAGCCA 

AGTCAGCGCTATAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTACTCATAAATTCAC 

GTGTTAAGCTCGATGTGTG 

>Btmar2.15.2_gi-1092450672-gb-MAMS01002091_1-:32685-33211 

gi-1092450672-gb-MAMS01002091.1-:32685-33211 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold1685, whole 

genome shotgun sequence 527 bp 

TACGTAGGGTGTCCCAAAAGTACCGGGACTGGTTCTGTAACTTCAAAAGTAAGATAGATA 

CAGACATGATTTTGGTCTCATTTTAAAGATCAACTCAATACCTATCGATTAAAACCAAGA 

TCAGCTCAATCGAATAAAAATTGACCGAGTCATGACAATTTGAAATTAGTGAGGAAAGTT 

TACCCCTACGGTTTTTAGGAAGATTTTTCGCTTACCAGGATTCAAAAAGTTAATATTCGT 

ATCCACTTTCCTCCGAATCTTCCATAACTTCCTTTTGCTTTTCAAAGTACCGTCCATCAA 



ACCGGATGCACTTTTTCATGCGCTCTTTCCACTTATCCAACATTGTTTTCCTGAATTCTT 

CCTCTGGGATGGCGTTGAAAAAGTTTTGAATTGCATTCTGGATTTCGGTCTTCGATTCGA 

ATCTTCGTCCGCGAAGCTTCTTTTTAAGCGTAGGAAACATCCAAAAATCACATGGAGCCA 

AGTCAGGGCTGTAAGGGGGATGAGGGATTGTTTCAACTCCATTTTTA 

>Btmar2.16.1_gi-1092444632-gb-MAMS01004733_1-:38483-39010 

gi-1092444632-gb-MAMS01004733.1-:38483-39010 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold2737, whole 

genome shotgun sequence 528 bp 

GTAAAAATGGAGTTAAAACAATCCCTCATCCCCCTTATAGCCCTGACTTGGCTCCATGTG 

ATTTTTGGATGCTTCCTACGCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTATCGAAGA 

CCGAAATCCAGAATGCAATTCAAAACTTCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAATTCAGGA 

AAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATCCGGTTTGATGGACGGT 

ACTTTGAAAAGCAAAAGGAAGTTATGGAAGATACGGAGGAAAGTGGATACGAATACTAAC 

TTTTTGAATCCTGGTAAGCAAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTTCCTCAC 

TAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGGTTTTAA 

TCGATAGGTATTAAGTTGATCTTTAAAATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTATCTTAC 

TTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTTGGGACACCCTGCGTA 

 

-- 

>Btmar2.16.2*_gi-1092454801-gb-MAMS01000208_1-:668786-669319 

gi-1092454801-gb-MAMS01000208.1-:668786-669319 Bemisia tabaci isolate MEAM1 Scaffold649, whole 

genome shotgun sequence 534 bp 

TTATGAGTAAAAATGGAGTTGAAACAATCCCTCATCCCCCTAATAGCGCTGACTTGGCTC 

CATGTGATTTTTGGATGTTTCCCACGCTTAAAAAGGAGCTTCGCGGACGAAGATTCGTAT 

CGAAGACCGAAATCCAAAATGCAATTCAAAACTTCTTCAACTCCATCCCAGAGGAAGAAT 

TCAGGAAAACAATGTTGGATAAGTGGCAAGAGCGCATGAAAAAGTGCATACGGTTTGATG 

GACGGTACTTTGAAAAGCAAAAGGAAATTATGGAAGATTCGGAGGAAAGTGGATACGAAT 

ATTAACTTTTTGAATCCTGGTAAGCGAAAAATCTTCCTAAAAACCGTAGGGGTAAACTTT 

CCTCACTAATTTCAAATTGTCATAACTCGGTCAATTTTTATTCGATTGAGCTGATCTTGG 

TTTTAATCGATAGGTATTGAGTTGATCTTTAAAATGAGACCAAAATCATGTCTGTATCTA 

TCTTACTTTTGAAGTTACAGAACCAGTCCCGGTACTTTTGGGACACCCTACGTA 



 

 


