
SNP rate at unmethylated sites

SN
P 

ra
te

 a
t m

et
hy

la
te

d 
si

te
s

O. sativa

!

!"#"$% &'$($'$)"*#+%$,*-$)$"*./%0#'1/% &'$($'$)"*#+%+2.#"*2)%

!"#"$%& % 3$#1%4*/"2)$%#.$"5+#"*2)% *)"'2)6,'202"$'6789:;6*)"$'-$)*.%
!"#"$%' % <7=7>0$?64*/"2)$%#.$"5+#"*2)% ,'202"$'6789:;6*)"$'-$)*.%
!"#"$%( % <7=7>0$@64*/"2)$%#.$"5+#"*2)% 789:;%
!"#"$%) % <7=7>0$@6<7=7>0$76<7=A0$@% $B2)%
!"#"$%* % <7=7>0$76<7=A0$@% *)"'2)%
!"#"$%+ % <7=@C0$7% *)"$'-$)*.6*)"'2)6,'202"$'%
!"#"$%, % <7=@C0$7% *)"$'-$)*.6*)"'2)6,'202"$'%
!"#"$%- % <7=@C0$7% *)"$'-$)*.6*)"'2)6,'202"$'%
!"#"$%. % <7=@C0$76<@DEF% *)"$'-$)*.6*)"'2)6,'202"$'%
!"#"$%&/ % <7=@C0$76<@DEF6<7=G#.6<7=@7#.6<7=A0$76<7=A0$@% $B2)%
!"#"$%&& % <7=G#.6<7=@7#.6<7=A0$76<7=A0$@6<7=@C0$76<@DEF% $B2)6,'202"$'%
!"#"$%&' % <@DEF64*/"2)$%#.$"5+#"*2)6<7=A0$@6<7=A0$7% $B2)6,'202"$'%
!"#"$%&( % 4*/"2)$%#.$"5+#"*2)6<7=A0$76<7=A0$@6<7=7>0$76<7=7>0$@6<@DEF% H89:;%
!"#"$%&) % <7=A0$76<7=A0$76<7=7>0$76<@DEF64*/"2)$%#.$"5+#"*2)% *)"'2)%
!"#"$%&* % <7=A0$76<7=A0$76<7=7>0$7% *)"'2)%
!"#"$%&+ % <7=A0$764*/"2)$%#.$"5+#"*2)6<@DEF% $B2)6,'202"$'6H89:;%
!"#"$%&, % 4*/"2)$%#.$"5+#"*2)6#.$//*I+$%JKD6<7=A0$@6<7=A0$7% ,'202"$'6$B2)6789:;%
!"#"$%&- % 4*/"2)$%#.$"5+#"*2)6#.$//*I+$%JKD6<@DEF6<7=A0$7% H89:;6,'202"$'6*)"$'-$)*.%
!"#"$%&. % JKD%0$"45+#"*2)6<7=A0$76<A=?@#.6<A=?>#.6L/KMNOP?6L/IFQ&% .$)"'20$'$6*)"$'-$)*.%
!"#"$%'/ % #..$//*I+$%JKD6<@DEF64*/"2)$%#.$"5+#"*2)6<7=@C0$76JKD%0$"45+#"*2)% *)"$'-$)*.6,'202"$'6*)"'2)%
!"#"$%'& % #.$//*I+$%JKD% *)"$'-$)*.6,'202"$'%
!"#"$%'' % #.$//*I+$%JKD% *)"$'-$)*.6,'202"$'%
!"#"$%'( % #.$//*I+$%JKD% *)"$'-$)*.6,'202"$'%
!"#"$%') % #.$//*I+$%JKD% *)"$'-$)*.6,'202"$'%
!"#"$%'* % <@DEF6<7=A0$@6<7=A0$764*/"2)$%#.$"5+#"*2)% ,'202"$'6*)"$'-$)*.6*)"'2)6789:;%
!"#"$%'+ % JKD%0$"45+#"*2)6L/KMNOP?% *)"$'-$)*.6,'202"$'6*)"'2)%
!"#"$%', % <7=G0$@6JKD%0$"45+#"*2)6L/KMNOP?% *)"$'-$)*.6:R6,'202"$'6$B2)%
!"#"$%'- % <7=G0$@6JKD%0$"45+#"*2)6S)#/$% :R6*)"$'-$)*.6*)"'2)6,'202"$'6$B2)%
!"#"$%'. % JKD%0$"45+#"*2)6<7=G0$@6TRK<76S)#/$% :R6$B2)6,'202"$'6*)"'2)6*)"$'-$)*.%
!"#"$%(/ % <7=G0$@6JKD%0$"45+#"*2)% :R6$B2)6*)"'2)6,'202"$'6*)"$'-$)*.%
!"#"$%(& % <7=G0$@6TRK<76JKD%0$"45+#"*2)% :R6*)"'2)6*)"$'-$)*.6$B2)6,'202"$'6%
!"#"$%(' % <7=G0$@6TRK<76JKD%0$"45+#"*2)6S)#/$% :R6*)"$'-$)*.6*)"'2)6$B2)6,'202"$'%
!"#"$%(( % JKD%0$"45+#"*2)6<7=G0$@% :R6$B2)6*)"$'-$)*.6,'202"$'6*)"'2)%
!"#"$%() % JKD%0$"45+#"*2)6<7=7>6<7=A0$@% *)"'2)%
!"#"$%(* % JKD%0$"45+#"*2)6<7=@C0$76<7=7>0$?6<7=7>0$@6<7=7>0$7% *)"$'-$)*.6*)"'2)6,'202"$'%
!"#"$%(+ % JKD%0$"45+#"*2)6<7=7>0$?% *)"$'-$)*.6,'202"$'6*)"'2)%
!"#"$%(, % JKD%0$"45+#"*2)% *)"$'-$)*.6*)"'2)6,'202"$'%
!"#"$%(- % '#'$%/*-)#+% *)"$'-$)*.6,'202"$'6*)"'2)%

SNP rate at unmethylated sites

SN
P 

ra
te

 a
t m

et
hy

la
te

d 
si

te
s

Human (H1)

Figure S4. RRmet in A. thaliana, human, and rice for different chromatin states, deconstructed 
into SNP rates at methylated and unmethylated sites across pairs. Individual chromatin states, 
classified as described in the Methods, are labelled and grouped into broader chromatin state classes,
indicated by colour, based on key shared characteristics/marks.  
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