
 
Table S2 
Extent of colocalization of the evaluated candidates in WT cells and GFP-SEPT9 expressing cells 
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GFP-
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# evaluated 

cells % coloc. SD  
 

# evaluated 
cells % coloc. SD 

             
EPLIN 40 87,5 3,8  EPLIN           54,0           85,8                7,0    
LMO7 45 72,6 7,5  LMO7            49,0              79,4                8,2    
MPRIP 69 82,4 7,4  MPRIP            37,0              71,1                8,5    
MYH10 52 80,7 6,5  MYH10            50,0              87,6                5,5    
MYO1C 42 81,4 7,3  MYO1C            77,0              81,2                7,4    
MYO6 58 77,5 6,3  MYO6            56,0              77,8              10,7    
MYPT1 47 86,9 9,3  MYPT1            52,0              92,1                8,8    
SNAP23 50 67,6 6,6  SNAP23            40,0              70,7              12,0    
ZNF185 60 76,4 8,7  ZNF185           64,0              76,8              10,0    

 


