
*Y_Contig16

Y_Contig12

Y_Contig15

*Y_Contig115
*Y_Contig84*Y_Contig19

*Y_000038F_com_part1

*Y_Contig156

*Contig79*Y_Contig146

Y_Contig140

Y_Contig143*Y_Contig24
*Y_Contig14

*Y_Contig17

Y_000026F_com

*Y_Contig10

*Y_Contig104

Y_Contig6

Y_Contig2

Y_Contig7

Y
_
1

Y
_
2

Y
_
3

Y
_
4

Y
_
5

Y
_
6

Y
_
7

Y
_
8

Y
_
9

Y
_
1
0

Y
_
1
1

Y
_
1
2

Y
_
1
3

Y
_
1
4

Y
_
1
5

Y
_
1
6

Y
_
1
7

Y
_
1
8

Y
_
1
9

Y
_
2
0

Y
_
2
1

Y
_
2
2

Y
_
2
3

Y
_
2
4

Y
_
2
5

Y
_
2
6

Y
_
2
7

Y
_
2
8

Y
_
2
9

Y
_
3
0

Y
_
3
1

Y
_
3
2

Y
_
3
3

Y
_
3
4

Y
_
3
5

Y
_
3
6

Y
_
3
7

Y
_
3
8

Y
_
3
9

Y
_
4
0

Y
_
4
1

Y
_
4
2

Y
_
4
3

Y
_
4
4

Y
_
4
5

Y
_
4
6

Y
_
4
7

Y
_
4
8

Y
_
4
9

Y
_
5
0

Y
_
5
1

Y
_
5
2

Y
_
5
3

Y
_
5
4

Y
_
5
5

Y
_
5
6

Y
_
5
7

Y
_
5
8

Y
_
5
9

Y
_
6
0

Y
_
6
1

Y
_
6
2

Y
_
6
3

Y
_
6
4

Y
_
6
5

Y
_
6
6

Y
_
6
7

Y
_
6
8

Y
_
6
9

Y
_
7
0

Y
_
7
1

Y
_
7
2

Y
_
7
3

Y
_
7
4

Y
_
7
5

Y
_
7
6

Y
_
7
7

Y
_
7
8

Y
_
7
9

Y
_
8
0

Y
_
8
1

Y
_
8
2

Y
_
8
3

Y
_
8
4

Y
_
8
5

Y
_
8
6

Y
_
8
7

Y
_
8
8

Y
_
8
9

Y
_
9
0

Y
_
9
1

Y
_
9
2

Y
_
9
3

Y
_
9
4

Y
_
9
5

Y
_
9
6

Y
_
9
7

Y
_
9
8

Y
_
9
9

Y
_
1
0
0

Y
_
1
0
1

Y
_
1
0
2

Y
_
1
0
3

Y
_
1
0
4

Y
_
1
0
5

Y
_
1
0
6

Y
_
1
0
7

Y
_
1
0
8

Y
_
1
0
9

Y
_
1
1
0

Y
_
1
1
1

Y
_
1
1
2

Y
_
1
1
3

Y
_
1
1
4

Y
_
1
1
5

Y
_
1
1
6

Y
_
1
1
7

Y
_
1
1
8

Y
_
1
1
9

Y
_
1
2
0

Y
_
1
2
1

Y
_
1
2
2

Y
_
1
2
3

Y
_
1
2
4

Y
_
1
2
5

Y
_
1
2
6

Y
_
1
2
7

Y
_
1
2
8

Y
_
1
2
9

Y
_
1
3
0

Y
_
1
3
1

Y
_
1
3
2

Y
_
1
3
3

Y
_
1
3
4

Y
_
1
3
5

Y
_
1
3
6

Y
_
1
3
7

Y
_
1
3
8

Y
_
1
3
9

Y
_
1
4
0

Y
_
1
4
1

Y
_
1
4
2

Y
_
1
4
3

Y
_
1
4
4

Y
_
1
4
5

Y
_
1
4
6

Y
_
1
4
7

Y
_
1
4
8

Y
_
1
4
9

Y
_
1
5
0

Y
_
1
5
1

Y
_
1
5
2

Y
_
1
5
3

Y
_
1
5
4

Y
_
1
5
5

Y
_
1
5
6

Y
_
1
5
7

Y
_
1
5
8

Y
_
1
5
9

Y
_
1
6
0

Y
_
1
6
1

Y
_
1
6
2

Y
_
1
6
3

Y
_
1
6
4

Y
_
1
6
5

Y
_
1
6
6

Y
_
1
6
7

Y
_
1
6
8

Y
_
1
6
9

Y
_
1
7
0

Y
_
1
7
1

Y
_
1
7
2

Y
_
1
7
3

Y
_
1
7
4

Y
_
1
7
5

Y
_
1
7
6

Y
_
1
7
7

Y
_
1
7
8

Y
_
1
7
9

Y
_
1
8
0

Y
_
1
8
1

Y
_
1
8
2

Y
_
1
8
3

Y
_
1
8
4

Y
_
1
8
5

Y
_
1
8
6

Y
_
1
8
7

Y
_
1
8
8

Y
_
1
8
9

Y
_
1
9
0

Y
_
1
9
1

Y
_
1
9
2

Y
_
1
9
3

Y
_
1
9
4

Y
_
1
9
5

Y
_
1
9
6

Y
_
1
9
7

Y
_
1
9
8

Y
_
1
9
9

Y
_
2
0
0

Y
_
2
0
1

Y
_
2
0
2

Y
_
2
0
3

Y
_
2
0
4

Y
_
2
0
5

Y
_
2
0
6

Y
_
2
0
7

Y
_
2
0
8

Y
_
2
0
9

Y
_
2
1
0

Y
_
2
1
1

Y
_
2
1
2

Q
R
Y

Y

Y

Figure S3. MUMMER plots showing the alignment between R6 Y chromosome assembly and our new Y chromosome assembly. We mapped the 
Y-linked contigs from our assembly (y-axis) to the R6 Y-linked contigs (x-axis) using MUMMER, and only report one-to-one alignments. 


